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BLAST Basic Local Alignment Search Tool 



N ^ ^ > . " Savo Search Strategies Fonrtaiting options Download 

Nucleotide Sequence (9599 letters) 

Results for: 0d43657Nor^ 

Your BLAST job specified more than one input sequence. This box lets you choose which input sequence to show 
BLAST results for. 

Query ID 

lcl|43657 
Description 

None 
Molecule type 

nucleic acid 
Query Length 

9599 



Database Name 

pat 
Description 

Nucleotide sequences derived from the Patent division of GenBank 
Program 

BLASTN 2.2.21+ Citation 



Zheng Zhang, Scott Schwartz, Lukas Wagner, and Webb Miller (2000), "A greedy algorithm for aligning DNA 
sequences", J Comput Biol 2000; 7(1-2):203-14. 

Other reports: Search Saa-rnary [Taxonomy reporta] Prance tree of recnitsj 



Search Parameters 

Program blastn 

Query range 0-9598 

Word size 28 

Expect value 10 

Hitlistsize 100 
Match/Mismatch scores 1 ,-2 

Gapcosts 0,0 

Low Complexity Filter Yes 

Filter string L;m; 

Genetic Code 1 



Database 

Posted date Sep 6, 2009 4:41 AM 

Number of letters 5,649,747,954 
Number of sequences 1 0,944,200 
Entrez query none 
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Karlin-Altschul statistics 

Params Ungapped Gapped 

Lambda 1.33271 1.28 

K 0.620991 0.46 

H 1.12409 0.85 



Results Statistics 

Length adjustment 34 
Effective length of query 9565 
Effective length of database 5277645154 
Effective search space 5048067589801 0 
Effective search space used 50480675898010 



•'.'.): 1:0 S;.:::-:::3:y 

Distribution of 130 Blast Hits on the Query Sequence 



EL 



An overview of the database sequences aligned to the query sequence is shown. The score of each alignment is 
indicated by one of five different colors, which divides the range of scores into five groups. Multiple alignments on the 
same database sequence are connected by a striped line. Mousing over a hit sequence causes the definition and score 
to be shown in the window at the top, clicking on a hit sequence takes the user to the associated alignments. New: This 
graphic is an overview of database sequences aligned to the query sequence. Alignments are color-coded by score, 
within one of five score ranges. Multiple alignments on the same database sequence are connected by a dashed line. 
Mousing over an alignment shows the alignment definition and score in the box at the top. Clicking an alignment 
displays the alignment detail. 
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Legend for links to other resources: ill UniGene Hi GEO HI Gene 11 Structure t&J Map Viewer 

Sequences producing significant alignments: 

(Click headers to sort columns) 
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Sequence 19 from patent US 7439042 
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Functional DMA clone for hepatitis C 
(HCV) and uses thereof 
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and a diagnostic kit thereof 
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>emb | GN088766.il Sequence 1 from Patent WO2009030872 
Length=9599 

Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
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Sb D ct 
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TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA:: 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 
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CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 
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1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 


Sbjct 


181 


240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Sbjct 


241 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Sbjct 


301 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Sbjct 


361 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Sbjct 


421 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 MM 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Sbjct 


481 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 
M M M M M M M M M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M M 1 M 1 1 1 1 1 1 1 M M M M M M M M M 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Sbjct 


541 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 
M M M M M M M M M M M M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 M M M M M M M M M M 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Sbjct 


601 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Sbjct 


661 


720 
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Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 



CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
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Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 



ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

iiCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 

Mil i i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
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3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 



ACATCACCAAAC TACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
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4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 



ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 4 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGGAG AAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
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5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 



CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTaaaqqqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
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6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 



CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 78 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGc.ee CC ccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCC TAT TCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
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Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 



CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACAC TACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T AC GGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccaacsaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 
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Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 



tttc;: ■tt.tccc;: -ctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 95 4 0 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



>gb | GP053754.1| Sequence 13 from patent US 7473772 
Length=9599 

Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

Query 61 TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 61 TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 
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421 



541 



Query 121 

Sbjct 121 

Query 181 

Sbjct 181 

Query 241 

Sbjct 241 

Query 301 

Sbjct 301 

Query 361 

Sbjct 361 

Query 421 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 

Sbjct 541 

Query 601 

Sbjct 601 

Query 661 

Sbjct 661 

Query 721 

Sbjct 721 

Query 781 

Sbjct 781 

Query 841 

Sbjct 841 

Query 901 

Sbjct 901 

Query 961 

Sbjct 961 

Query 1021 

Sbjct 1021 

Query 1081 

Sbjct 1081 

Query 1141 

Sbjct 1141 

Query 1201 



cccccc.TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
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Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 



CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
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2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 



CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTe ccccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 4 0 

acKKTCSOO-Q-CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
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3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 



AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
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4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 



ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 
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5881 


Query 


5941 


Sbjct 
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6001 


Sbjct 
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6061 


Sbjct 


6061 
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6121 


Sbjct 


6121 
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6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 
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6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 



CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
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7021 


Sbjct 
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7081 


Sbjct 
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7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 



CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
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Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 



TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccx^JaaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I II I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
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9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 



• ' ' AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 95 4 0 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



Sequence 55 from Patent WO2008004992 



>emb | GM741321.il 

Length=9599 

Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAt:. 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I li I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 
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661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 



GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
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Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 



GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 
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2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 



. v ^CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
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4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 



AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGGAGAAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
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5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 



GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 

TCCTCTTCAACATATTaoKiooo aTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i i I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
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6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 



CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGAC TACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
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Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 



CCATGo - : TGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 7560 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAG GTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
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Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



CCG CO . v ^ AC AACCAGAATACGAC T TGGAGC T T AT AAC ATC ATGC T 8700 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAAC ATC ATGC T 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 



tt ; : Cttt.t t cccttct t AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 95 4 0 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



>emb | FB361094.1| Sequence 13 from Patent WO2006110762 
Length=9599 

Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
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Query 61 
Sbjct 61 
Query 121 
Sbjct 121 
Query 181 
181 



Sbjct 

Query 241 

Sbjct 241 

Query 301 

Sbjct 301 

Query 361 

Sbjct 361 

Query 421 

Sbjct 421 

Query 481 

Sbjct 481 

Query 541 

Sbjct 541 

Query 601 

Sbjct 601 

Query 661 

Sbjct 661 

Query 721 

Sbjct 721 

Query 781 

Sbjct 781 

Query 841 

Sbjct 841 

Query 901 

Sbjct 901 

Query 961 

Sbjct 961 

Query 1021 

Sbjct 1021 

Query 1081 

Sbjct 1081 

Query 1141 



TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 900 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
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1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 



TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 17 4 0 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
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2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 



TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 4 0 

«;;o ;ocic;c:CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
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3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 



TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
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4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 



CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
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5821 


Sbjct 


5821 
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5881 


Sbjct 


5881 
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5941 


Sbjct 


5941 
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6001 


Sbjct 


6001 
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6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 



TCCTCTTCAACATATT 3 t .mTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
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Sbjct 


6901 
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6961 


Sbjct 


6961 
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7021 


Sbjct 


7021 
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7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 



GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcc.CvCCcGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AGG TTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
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8221 
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8281 


Sbjct 


8281 
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8341 


Sbjct 


8341 
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8401 


Sbjct 
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8461 


Sbjct 


8461 
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8521 


Sbjct 


8521 
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8581 


Sbjct 


8581 
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8641 


Sbjct 


8641 
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8701 


Sbjct 


8701 
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8761 


Sbjct 


8761 
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8821 


Sbjct 


8821 
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8881 


Sbjct 


8881 
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8941 


Sbjct 


8941 
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9001 


Sbjct 


9001 
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9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 



TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccaaa«-:sCCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
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9541 



ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 



tttc;;ttttcc:cctctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 95 4 0 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



Sequence 1 from patent US 7361503 



>gb | EA500399.il 

Length=9599 

Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

CC CCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
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Sbjct 
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841 


Sbjct 


841 
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901 
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961 


Sbjct 


961 
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1021 


Sbjct 


1021 
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1081 


Sbjct 


1081 
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1141 


Sbjct 


1141 
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1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 
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1321 


Sbjct 


1321 
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1381 


Sbjct 


1381 
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Sbjct 


1441 
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1501 


Sbjct 
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Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 



GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
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1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 



AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
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2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 



AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc COCCCC'TCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

1 CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
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4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 



ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
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5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 



TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 

TCCTCTTCAACATATTc,;c500ooaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I "I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
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6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 



TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
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7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 



CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcceccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
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8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG. v. — - AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC T 8 70 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtt:;: 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

9480 
9540 
9540 
9599 
9599 



■: vtcttt ■: ncccttc ■: ;: ■: AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 



>dbj | DJ068451.1| NOVEL SEQUENCES ENCODING HEPATITIS C VIRUS GLYCOPROTEINS 
Length=9599 

Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 
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1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


102: 


Sbjct 


102: 


Query 


108: 


Sbjct 


108: 



GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 54 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 51 of 813 



Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 



GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
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2461 


Sbjct 
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2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 
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2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 
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3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 



CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTT''..ccc c ccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

<;c30'0'CKK;c;CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

1 1 1 1 i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
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3661 


Sbjct 
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3721 


Sbjct 


3721 
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3781 


Sbjct 


3781 
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3841 


Sbjct 


3841 
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3901 


Sbjct 


3901 
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3961 


Sbjct 


3961 
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4021 


Sbjct 


4021 
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4081 


Sbjct 


4081 
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4141 


Sbjct 


4141 
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4201 


Sbjct 


4201 
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4261 


Sbjct 


4261 
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4321 


Sbjct 


4321 
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4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 



CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
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4801 


Sbjct 
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4861 


Sbjct 


4861 
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4921 


Sbjct 


4921 
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4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 



TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 40 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
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5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 



TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT , ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 48 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
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Sbjct 


6841 
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6901 


Sbjct 


6901 
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6961 


Sbjct 


6961 
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7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 



ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTG''..ccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
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7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 
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8101 


Sbjct 


8101 
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8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 



TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccaa«Q3CCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I i i i M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
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9181 


Query 


9241 
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9361 
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Sbjct 


9421 
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9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

i' i" 1 1 1 1 1 1 T 1 1 i 1 1 1 1 T 1 1 i 1 1 1 "\ i" T 1 1 1 1 1 i i i 1 1 1 1 1 1 i i T i 1 1 1 1 i i T 1 1 1 1 1 1 1 TT 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCC 9 48 0 

tt tctttttcccttctt lAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA:: 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 
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601 


Sbjct 


601 
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661 


Sbjct 


661 
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721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 



AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
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1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 
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2041 


Sbjct 


2041 
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2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 



TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 22 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
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2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 



TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

:GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

1 1 1 1 i i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
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3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 



CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGGAGAAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
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5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 



TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 

TCCTCTTCAACATATT;;o'oac:CK:TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I II I I i i i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
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6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 



AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
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7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 



TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccccc ccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AGG T TTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
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Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG CC so CCC AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC T 8 70 0 

I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

9480 
9540 
9540 
9599 
9599 



AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
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Query 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 


Query 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 


120 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 


120 


Query 


121 


ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


121 


CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 


Query 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Query 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 


Query 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 


Query 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 


900 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 


900 


Query 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 


960 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 


960 


Query 


961 


GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 


1020 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


961 


GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 


1020 


Query 


1021 


TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 


1080 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1021 


TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 


1080 
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Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 



CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
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2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 



TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccc.ee': TCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

— CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
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3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 
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3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 



GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
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Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 
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4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 



GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
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Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 



ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTqqqaaaaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
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6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 



TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcc cc cccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
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7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 



ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGcccccccc«qqaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
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9061 


Sbjct 


9061 
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9121 


Sbjct 


9121 
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9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 



ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtt: ■: 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 



tcttt <: <:;>:. c tto;: ■ : AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cccoccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 
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361 


Sbjct 


361 
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421 


Sbjct 


421 
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541 


Sbjct 


541 
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601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 



GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
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1621 
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1621 
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1681 


Sbjct 


1681 
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1741 


Sbjct 


1741 
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1801 


Sbjct 


1801 
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1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 



TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

acagctggggtglaaatgatao:^:^^ i9 6 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
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2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 



CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

C i CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
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3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 



GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
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5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 



ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT "> ^ o "TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
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6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 



TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
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7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 



CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
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8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG - 00 , > ■ > ■ AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC T 8700 
I I I I I I I I I I I i j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

9480 
9540 
9540 
9599 
9599 



ttt ccttttCCCCtCtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 54 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 54 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
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61 


Sbjct 


61 
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121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 
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Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 



TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
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2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 
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2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 



GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcc.ee':. CCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

C:C;qc;;oeaCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
i i II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 87 of 813 



Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 



GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
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4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 



TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
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5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 



CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT — - , TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i I I I I I II I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
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6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 



GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 726 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
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Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 
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7981 


Sbjct 


7981 
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8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 



AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AGG TTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGcccccccca;;oaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I I II" I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
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9001 
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9061 


Sbjct 


9061 
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9121 


Sbjct 


9121 
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9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 



TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGt:. t:. t. 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 



tttCt 1 1 ttCCCt t: Ctt tAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
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Sequence 67 from patent US 7084266 
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Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 93 of 813 



Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 
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541 


Sbjct 
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601 


Sbjct 


601 
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661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 



GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 900 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
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Sbjct 
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1981 


Sbjct 
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Sbjct 


2041 
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2101 
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2161 


Sbjct 


2161 
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2221 


Sbjct 
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2281 
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2401 
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2461 


Sbjct 


2461 


Query 
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Sbjct 


2521 
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2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 



CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 95 of 813 



Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 
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Sbjct 
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3301 
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3421 
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3481 
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3541 
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Sbjct 
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TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCOCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

w - -CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
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3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 



GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
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4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 



GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 570 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTcKKii'OooTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i "I "I I I I" I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
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6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 



ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
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Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 



AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGc ccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcc-: ccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
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8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 



CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGCCC qv;qs . ooACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8700 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

9480 

I I t.ettttt cccttctt t AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 95 4 0 
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Query 9541 AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9541 AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



Sequence 2 from patent US 6153421 



>gb|AR119831.1|AR119831 

Length=9599 

Score = 1.773e+04 bits (9599), Expect = 0.0 
Identities = 9599/9599 (100%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I li I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 
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Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 



GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
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Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 



GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 26 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCO'": CCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
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3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 



TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
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4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 



CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
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5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 



AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT "> . . * TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
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6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 



CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 726 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 726 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCC TC T GAGCCCGCCCC TTC TGGCTG ccGACTCCGACGT TGAGTCC TAT TCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
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7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 



TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccaaaaoCCCCCcACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 4 0 
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8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 



ttt C t t tttccc •:. tcttt AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 954 0 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

aggtccgtgagccgcatgactgcagaga'tT'.-.'. t _:.-ta::tggcctctctgcagatcatgt 9599 



>dbj I DL479449.1| YEAST-BASED THERAPEUTIC FOR CHRONIC HEPATITIS C INFECTION 
Length=9599 

Score = 1.761e+04 bits (9536), Expect = 0.0 
Identities = 9578/9599 (99%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTATTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 
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Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 



CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
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Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 



TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGACCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I li I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
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2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 



CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

— - CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTTTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCAGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACACCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGGCACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
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3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 



ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 4140 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACCGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
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Sbjct 


4921 
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4981 


Sbjct 


4981 
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5041 


Sbjct 


5041 
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5101 


Sbjct 


5101 
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5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 



GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTqooaaaaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGCGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
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Sbjct 


6061 
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6121 


Sbjct 


6121 
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6181 


Sbjct 


6181 
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6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 



GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACTTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
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Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 



TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
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Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 



CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAACCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGo .\\ ^> v. ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8700 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACCCCAATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG t: t: !: 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

1 1 1 1 1 1 1 1 i i 1 1 1 1 1 1 1 i T 1 1 1 1 1 1 T i 1 1 1 1 1 1 1 T 1 1 1 1 1 1 TT 1 1 1 1 1' i i T 1 1 1 1 1 1 i T i 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCC 9 48 0 
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Query 9481 tttctt t t.tccct t ct.ttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9 481 TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 

Query 9541 AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9541 AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



Sequence 19 from patent US 7439042 



>gb | GC661264.il 

Length=9599 

Score = 1.761e+04 bits (9536), Expect = 0.0 
Identities = 9578/9599 (99%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTATTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cococcTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 
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Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 



TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGACCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
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2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 



CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 258 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 26 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCC.CTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

: - CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 

I'M i M Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II M M M M M M M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
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3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 



CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTTTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCAGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACACCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGGCACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
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Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 



TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACCGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
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5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 



AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT , o ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGCGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACTTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
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Query 66 01 CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb j Ct 66 01 CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 

Query 6661 CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 6661 CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 

Query 6 721 GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 6 721 GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 

Query 6 7 81 TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 6 7 81 TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 

Query 6 8 41 ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 6 8 41 ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 

Query 69 01 GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 69 01 GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 

Query 6961 CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 6961 CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 

Query 7 021 TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7 021 TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 

Query 7 0 81 AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7 0 81 AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 

Query 7141 AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7141 AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 

Query 72 01 TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 72 01 TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 

Query 72 61 AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 72 61 AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 

Query 7321 CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7321 CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 

Query 73 81 TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 73 81 TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 

Query 7441 CATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGoc.ee cccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7 4 41 CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 

Query 75 01 CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 75 01 CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 

Query 7561 CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 7561 CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 

Query 7621 CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7621 CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 

Query 76 81 GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 76 81 GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 
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Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 



AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAACCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG 00 , AC AAC C AG AAT AC G AC T TGGAGC T TAT AAC AT C AT GC T 8 70 0 

I I I I I I I I I I I i j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
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Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACCCCAATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 



tt tcttttt cccttctt t AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 954 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 95 4 0 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



>dbj | DI166564.il YEAST-BASED THERAPEUTIC FOR CHRONIC HEPATITIS C INFECTION 
Length=9599 

Score = 1.761e+04 bits (9536), Expect = 0.0 
Identities = 9578/9599 (99%), Gaps = 0/9599 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTATTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cccccc.TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 
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301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 



GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 128 of 813 



Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 



ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGACCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
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2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 



CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTTTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCAGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACACCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGGCACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 
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3721 
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3781 


Sbjct 


3781 
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3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 



CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 4140 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACCGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
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4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 



GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 54 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 54 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTaoo-aciCKiTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I II" I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGCGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
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6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 



TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACTTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 654 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
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7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 



AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGo:: cccoGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
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Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 



C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT T T AC CAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAACCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG ::CC 3-o CC AC AACCAGAATACGAC T TGGAGC T T AT AAC ATC ATGC T 8700 
I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCC AC AACCAGAATACGACT TGGAGC T TAT AAC ATC ATGC T 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACCCCAATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG ttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 
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Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 


Query 


9541 


Sbjct 


9541 



tttct;ttttcc:ct;tctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 9540 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAA 95 4 0 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 



gb | EA356451.il : 17 from patent U.O 728836V 

Length=10803 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.737e+04 bits (9407), Expect = 0.0 
Identities = 9407/9407 (100%), Gaps = 0/9407 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 


Sbjct 


1 


60 


Query 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 


120 


Sbjct 


61 


120 


Query 


121 


ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 


Sbjct 


121 


180 


Query 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 


Sbjct 


181 


240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Sbjct 


241 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Sbjct 


301 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Sbjct 


361 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Sbjct 


421 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Sbjct 


481 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Sbjct 


541 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Sbjct 


601 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Sbjct 


661 


720 


Query 
Sbjct 


721 
721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 
780 
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781 


Sbjct 


781 




841 


Sbjct 


841 




901 


Sbjct 


901 




961 


Sbjct 


961 




1021 


Sbjct 


1021 




1081 


Sbjct 


1081 




1141 


Sbjct 


1141 




1201 


Sbjct 


1201 




1261 


Sbjct 


1261 




1321 


Sbjct 


1321 




1381 


Sbjct 


1381 




1441 


Sbjct 


1441 




1501 


Sbjct 


1501 




1561 


Sbjct 


1561 




1621 


Sbjct 


1621 




1681 


Sbjct 


1681 




1741 


Sbjct 


1741 




1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 



CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
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Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 




2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 



ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 58 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccccc ccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

1 1 1 1 1 r r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
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3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 




4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 



TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
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4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 




5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 



CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 4 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
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5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 




6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 



TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT -> . . ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
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6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 




7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 



TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGc--:.'-.c--::cc;GACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 142 of 813 



Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 




8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 



CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACAC TACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG cc JO CCC ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8700 

I I I I I I I I I I I i I I \ I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 143 of 813 



Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 




9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 



ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAG 9 4 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAG 9 4 0 7 



Score = 366 bits (198), Expect = 2e-97 
Identities = 198/198 (100%), Gaps = 0/198 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 9402 

Sbjct 10606 

Query 9462 

Sbjct 10666 

Query 9522 

Sbjct 10726 

Query 9582 

Sbjct 10786 



CTTAAGCCATTTCCTG': "tttt •: •: •: .tt tttt •: •: .tttttt •: ■: tttctt <: ir.tttttt uCXtt 9 461 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTT 10665 

CCtttCCttCtttt:;:J:.tcctttct-.tttcccc-.ctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCT 9521 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCT 10 725 

AGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGG 95 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGG 10 7 85 

CCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCTCTGCAGATCATGT 10803 



>gb|AR700053.1| 

Length=10803 



i Sequence 17 from patent US 6921634 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.737e+04 bits (9407), Expect 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 
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Identities = 9407/9407 (100%), Gaps = 0/9407 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 


Query 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 


120 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 


120 


Query 


121 


coooccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


121 


CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 


Query 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Query 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 


Query 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 


Query 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 


900 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 


900 


Query 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 


960 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 


960 




961 


GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 


1020 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


961 


GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 


1020 


Query 


1021 


TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 


1080 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1021 


TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 


1080 


Query 


1081 


CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 


1140 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 
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GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 17 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
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2280 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc-cccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

Qaa-l i CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 

1 1 1 1 1 r r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
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CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 



CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
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TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
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TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT < c ( , N ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
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ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcc ccceoTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
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7980 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T AC GG AGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGCCCC CCCCO'O'C; C.;.:; OOCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8700 
I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
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TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAG 9 4 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAG 9 4 0 7 



Score = 366 bits (198), Expect = 2e-97 
Identities = 198/198 (100%), Gaps = 0/198 (0%) 
Strand=Plus/Plus 
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9 4 02 CTTAAGCCATTTCCTG': xttt t •: ;: "tit tt •: ;: ttttt t: ■: ;: vtttc t V. ;: "ttttt: i: ncttt 9 461 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
106 06 CTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTT 10665 

9 462 ccttt ccttcttt ttttcct t tcttttt eccttctt tAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCT 9521 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
10666 CCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCT 10 725 

9522 AGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGG 9581 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

10 726 AGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGG 10 7 85 

9582 CCTCTCTGCAGATCATGT 9599 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
10 786 CCTCTCTGCAGATCATGT 10803 



>gb | GP244623.il 

Length=9646 



Sequence 1 from patent US 7504255 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.732e+04 bits (9379), Expect = 0.0 
Identities = 9459/9498 (99%), Gaps = 3/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
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481 


Query 


541 


Sbjct 
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Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 
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781 
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841 


Sbjct 


841 


Query 


901 
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961 
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1021 
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1021 
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1081 
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1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 



GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
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ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
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2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 



CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 
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3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 



CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 4140 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
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4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 



GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 54 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTaoo-aciCKiTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I II" I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
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6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 



TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 654 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
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7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 



AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGo:: cccoGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
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8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 



C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT T T AC CAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG ::CC 3-o CC AC AACCAGAATACGAC T TGGAGC T T AT AAC ATC ATGC T 8700 
I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCC AC AACCAGAATACGACT TGGAGC T TAT AAC ATC ATGC T 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG ttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 
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Query 9 421 , . . . „ .. , „ . . „ .. , „ . . „ , , . . . . „ , , _ . . . „ , . . . 

Sbjct 9421 TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-- 

Query 9481 tttctttttcccfctcttt 9 49 8 

III I I I I I I I II III 
Sbjct 9479 TTT-TTTTTCCTTTTTTT 9495 

Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9418 y y y y T T I T T T T T T T 1 1 T 1 1 1 i i 1 1 1 1 1" 1 1 1 i " 1 1 1 1 1 i i TT 1 1 1 " i i 9474 

Sbjct 9461 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9519 

Query 9 4 75 t.tt CCCtttCt !: t tCCCt ■: ctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9520 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9579 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9580 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9639 

Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9640 ATCATGT 9646 



>dbj | DL487744.il 

Length=9646 



FUNCTIONAL DNA CLONE FOR HEPATITIS C VIRUS (HCV) AND USES THEREOF 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.732e+04 bits (9379), Expect = 0.0 
Identities = 9459/9498 (99%), Gaps = 3/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 
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541 


Sbjct 


541 




601 


Sbjct 


601 




661 


Sbjct 


661 




721 


Sbjct 


721 




781 


Sbjct 


781 




841 


Sbjct 


841 




901 


Sbjct 


901 




961 


Sbjct 


961 




1021 


Sbjct 


1021 




1081 


Sbjct 


1081 




1141 


Sbjct 


1141 




1201 


Sbjct 


1201 




1261 


Sbjct 


1261 




1321 


Sbjct 


1321 




1381 


Sbjct 


1381 




1441 


Sbjct 


1441 




1501 


Sbjct 


1501 






Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 



AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 
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Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 




2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 



TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
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Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 




3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 



TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I 1 I I i III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 
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3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 




4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 



CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGGAGAAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
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5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 




6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 



TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

I' ■ I' II' AA' ATATT " TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I i I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
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Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 




7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 



AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
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7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 




8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 



TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
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8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 




9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9479 



GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 

CCG - CC < - < o AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC T 

I I I I I I I I I I I i 1 "I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 



tttc-:.tttcce — cttt 9 49 8 
III I I I I I I I II III 
TTT-TTTTTCCTTTTTTT 9495 



8580 
8580 
8640 
8640 
8700 
8700 
8760 
8760 
8820 
8820 
8880 
8880 
8940 
8940 
9000 
9000 
9060 
9060 
9120 
9120 
9180 
9180 
9240 
9240 
9300 
9300 
9360 
9360 
9420 
9420 
9480 
9478 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 
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Sbjct 9461 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9519 

•: tfctcctt tcfcttt ■■ ■■ t ccctt ctt CAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 95 79 

GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9639 



Sbjct 


9461 


Query 


9475 


Sbjct 


9520 


Query 


9533 


Sbjct 


9580 


Query 


9593 


Sbjct 


9640 



>emb | FB361093.il Sequence 12 from Patent WO2006110762 
Length=9646 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.732e+04 bits (9379), Expect = 0.0 
Identities = 9459/9498 (99%), Gaps = 3/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAo 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
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Sbjct 


181 
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Sbjct 


241 
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Sbjct 


301 
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361 


Sbjct 


361 
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Sbjct 
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541 
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601 
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Sbjct 721 CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 780 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
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Sbjct 1861 ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 252 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccco.ee. TCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

eeeaqqqoCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

I M I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 
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Sbjct 3001 ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 



GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 



CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
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Sbjct 4141 ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 4200 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 



TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 4 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGG AG AAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
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Sbjct 5281 CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 5340 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTcKiqaaooTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
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Sbjct 6421 CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6480 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 



GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
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Sbjct 7561 CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 7620 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACAC TACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 40 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG ceo qqa , cACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 
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Sbjct 8701 CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8760 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

9478 

t ctctttttcccttctt t 9498 
III I I I I I I I II III 
TTT-TTTTTCCTTTTTTT 9495 

Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9 418 ... ^ , . , . ^ , . , . . ^ , . , . . ^ , , . . , ^ , , . , , . .. , , _ . , . . ^ ^ , , . , , . 9 4 7 4 

Sbjct 9461 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9519 

Query 9 4 75 •: ;:.t.tcctt ;:ct.ttt ■■ ■- i: cccttct t ■: AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 9520 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9579 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 9580 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9639 
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Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9640 ATCATGT 9646 
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>gb | EA263001.il Sequence 1 from patent US 7235394 
Length=9646 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.732e+04 bits (9379), Expect = 0.0 
Identities = 9459/9498 (99%), Gaps = 3/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
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TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
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Sbjct 2101 

Query 2161 

Sbjct 2161 

Query 2221 

Sbjct 2221 

Query 2281 

Sbjct 2281 

Query 2341 

Sbjct 2341 

Query 2401 

Sbjct 2401 

Query 2461 

Sbjct 2461 

Query 2521 

Sbjct 2521 

Query 2581 

Sbjct 2581 

Query 2641 

Sbjct 2641 

Query 2701 

Sbjct 2701 



GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 

Query 2 761 CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 761 CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 

Query 2 821 TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 



Sbjct 
Query 
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Query 2941 

Sbjct 2941 

Query 3001 

Sbjct 3001 

Query 3061 

Sbjct 3061 

Query 3121 

Sbjct 3121 

Query 3181 

Sbjct 3181 

Query 3241 



2881 AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcce.ee CO'TCAACGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2 8 81 AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 

. v e > CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 
i i I II T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 
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GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

Query 43 81 CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4440 
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TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
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CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTv N "> TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 

I I I I I I I I I I I I I I I I T l'i i i i i l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
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GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 726 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 726 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccc cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
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7860 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccqqoaaccc c ccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

Query 89 41 TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9000 
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ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG !: t: ;:. 9420 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

i' i l" I I I i' T I i I I I I I I i i I I I i' 1 1 I " I I I I 1 1 i I I I T" I I i I I I " v ' i I T I I I I i i I 
TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT — TTCTTTTTTTTT 9 478 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9 418 . . .. .. , , .. . .. .. , , .. . . .. .. . , .. . . , .. . . . .. , , , .. .. .. .. , , , ... .. .. .. .. ,. , .. ... ...... 

Sbjct 9461 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9519 

Query 9 4 75 ttttcctttctttt tccct t cttt AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9520 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9579 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9580 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9639 

Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9640 ATCATGT 9646 



>emb|CS541301.1| Sequence 49 from Patent WO2007013882 
Length=9646 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.732e+04 bits (9379), Expect = 0.0 
Identities = 9459/9498 (99%), Gaps = 3/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
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Query 61 
Sbjct 61 
Query 121 
Sbjct 121 
Query 181 
181 



Sbjct 

Query 241 

Sbjct 241 

Query 301 

Sbjct 301 

Query 361 

Sbjct 361 

Query 421 

Sbjct 421 

Query 481 

Sbjct 481 

Query 541 

Sbjct 541 

Query 601 

Sbjct 601 

Query 661 

Sbjct 661 

Query 721 

Sbjct 721 

Query 781 

Sbjct 781 

Query 841 

Sbjct 841 

Query 901 

Sbjct 901 

Query 961 

Sbjct 961 

Query 1021 

Sbjct 1021 

Query 1081 

Sbjct 1081 

Query 1141 



TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 900 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
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1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 



TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 17 4 0 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 
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2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 



TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 4 0 

qss ;oac;c:CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
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3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 



TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
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4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 



CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
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5761 


Sbjct 


5761 
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5821 


Sbjct 


5821 
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5881 


Sbjct 


5881 
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5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 



TCCTCTTCAACATATT 3 t .mTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
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Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 



GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcc.CvCCcGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AGG TTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
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Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 



TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccaaa«-:sCCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
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9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9479 



ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 



ttt:c;-:.tttccc-:,:.ttt: 9 49 8 
III I I I I I I I II III 
TTT-TTTTTCCTTTTTTT 9495 



9240 
9240 
9300 
9300 
9360 
9360 
9420 
9420 
9480 
9478 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9 418 j— — — [ 1 1 1 , j | f '[ |" 1 1 1 j f , j j |" | \ ] ] j j j \ ] ] ] " j j |" \ \ ] |" ] ] ] \ \ " ] ] 

Sbjct 9461 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9519 

Query 9475 ttttcctttcttfct tccc;: vCtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9520 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9579 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9580 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9639 

Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9640 ATCATGT 9646 



>dbj | BD069982.1| 

Length=9646 



Functional DNA clone for hepatitis C virus (HCV) and uses thereof 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.732e+04 bits (9379), Expect = 0.0 
Identities = 9459/9498 (99%), Gaps = 3/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cccoccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 
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Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 




1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 



GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
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1441 


Sbjct 


1441 




1501 


Sbjct 


1501 




1561 


Sbjct 


1561 




1621 


Sbjct 


1621 




1681 


Sbjct 


1681 




1741 


Sbjct 


1741 




1801 


Sbjct 


1801 




1861 


Sbjct 


1861 




1921 


Sbjct 


1921 




1981 


Sbjct 


1981 




2041 


Sbjct 


2041 




2101 


Sbjct 


2101 




2161 


Sbjct 


2161 




2221 


Sbjct 


2221 




2281 


Sbjct 


2281 




2341 


Sbjct 


2341 




2401 


Sbjct 


2401 




2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 



ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 199 of 813 



Query 2581 

Sbjct 2581 

Query 2641 

Sbjct 2641 

Query 2701 

Sbjct 2701 

Query 2761 

Sbjct 2761 

Query 2821 

Sbjct 2821 

Query 2881 

Sbjct 2881 

Query 2941 

Sbjct 2941 

Query 3001 

Sbjct 3001 

Query 3061 

Sbjct 3061 

Query 3121 

Sbjct 3121 

Query 3181 

Sbjct 3181 

Query 3241 

Sbjct 3241 

Query 3301 

Sbjct 3301 

Query 3361 

Sbjct 3361 

Query 3421 

Sbjct 3421 

Query 3481 

Sbjct 3481 

Query 3541 

Sbjct 3541 

Query 3601 

Sbjct 3601 

Query 3661 

Sbjct 3661 



CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTT'.CCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

. oCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I" I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 200 of 813 



Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 


Query 


4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 




4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 



CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 4140 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 426 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 426 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
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4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 




5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 



GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 54 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 570 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT . . • TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I \ I "I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
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6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 




7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 



TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 654 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
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7141 


Sbjct 


7141 




7201 


Sbjct 


7201 




7261 


Sbjct 


7261 




7321 


Sbjct 


7321 




7381 


Sbjct 


7381 




7441 


Sbjct 


7441 




7501 


Sbjct 


7501 




7561 


Sbjct 


7561 




7621 


Sbjct 


7621 




7681 


Sbjct 


7681 




7741 


Sbjct 


7741 




7801 


Sbjct 


7801 




7861 


Sbjct 


7861 




7921 


Sbjct 


7921 




7981 


Sbjct 


7981 




8041 


Sbjct 


8041 




8101 


Sbjct 


8101 




8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 



AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccce c cc.GACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
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Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 




9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 



C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG . > AC AACCAGAATACGAC T TGGAGC T T AT AAC ATC ATGC T 8700 

I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCC AC AACCAGAATACGACT TGGAGC T TAT AAC ATC ATGC T 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 
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Query 9421 . .. ■ -■ , ■ , , j [ f )7 r i T T T T T T T i T T " T T P " T i' i ' " ^7 T i T i 'i i ' T i " 9480 

Sbjct 9421 TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT — j^qjjjjjjjjj 9478 

Query 9481 t ttctttttcccttctt t 9 49 8 

I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9479 TTT-TTTTTCCTTTTTTT 9495 

Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9 418 ... , . , , . . , . , , . . . , . , , . . . , , , . . . „ , , , . . . , , , . , , , . , 

Sbjct 9461 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9519 

Query 9 4 75 •: tttCCtt CCtttt •• •• tCCCttCt •: -i.AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9520 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9579 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9580 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9639 

Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9640 ATCATGT 9646 

>gb|AR110828.1|AR110828 Sequence 1 from patent US 6127116 
Length=9646 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.732e+04 bits (9379), Expect = 0.0 
Identities = 9459/9498 (99%), Gaps = 3/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 
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Sbjct 481 GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
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Sbjct 1621 TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
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CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

, . . ^CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
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Sbjct 39 01 GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
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Sbjct 50 41 ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 



GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 

TCCTCTTCAACATATTc:c;qcao--TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I" I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 
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Sbjct 6181 TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 40 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 



TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
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Sbjct 7321 CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccc.ee C'GACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCC TAT TCTT 75 0 0 

CCATGcccccc cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AGG T TTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

8520 



Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 
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Sbjct 8461 CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 8520 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGoo , 0 0 AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC T 8700 
I I I I I I I I I I I I H i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 



CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

9478 



Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9479 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 
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Sbjct 


9461 




9475 


Sbjct 


9520 




9533 


Sbjct 


9580 


Query 


9593 


Sbjct 


9640 



AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 

GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 

ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

ATCATGT 96 46 



>dbj | DL487747.1| 111 FUNCTIONAL DNA CLONE FOR HEPATITIS C VIRUS (HCV) AND USES THEREOF 
Length=12980 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.732e+04 bits (9377), Expect = 0.0 
Identities = 9458/9498 (99%), Gaps = 1/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 


Sbjct 


1 


60 


Query 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 


120 


Sbjct 


61 


120 


Query 


121 


occcccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 


Sbjct 


121 


180 


Query 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 


Sbjct 


181 


240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Sbjct 


241 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 i ! 1! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Sbjct 


301 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Sbjct 


361 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Sbjct 


421 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Sbjct 


481 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Sbjct 


541 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Sbjct 


601 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Sbjct 


661 


720 
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Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 



CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACCG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
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1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 



ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

iiCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
i' I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 
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3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 


Query 


3421 


Sbjct 


3421 


Query 


3481 


Sbjct 


3481 


Query 


3541 


Sbjct 


3541 


Query 


3601 


Sbjct 


3601 


Query 


3661 


Sbjct 


3661 


Query 


3721 


Sbjct 


3721 


Query 


3781 


Sbjct 


3781 


Query 


3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 


Query 


4021 


Sbjct 


4021 


Query 


4081 


Sbjct 


4081 



ACATCACCAAAC TACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
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4141 


Sbjct 


4141 


Query 


4201 


Sbjct 


4201 


Query 


4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 


Query 


4561 


Sbjct 


4561 


Query 


4621 


Sbjct 


4621 


Query 


4681 


Sbjct 


4681 


Query 


4741 


Sbjct 


4741 


Query 


4801 


Sbjct 


4801 


Query 


4861 


Sbjct 


4861 


Query 


4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 



ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 4 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGGAG AAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
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5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 


Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 



CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTaaaqqqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 58 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCCTTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
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6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 
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6541 


Sbjct 


6541 
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6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 


Query 


6841 


Sbjct 


6841 


Query 


6901 


Sbjct 


6901 


Query 


6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 



CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 78 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGc.ee CC ccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCC TAT TCTT 75 0 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 221 of 813 



Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 
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7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 



CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACAC TACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T AC GGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccaacsaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 
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Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 



CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

9480 

tttctttttccctfccttt 9498 
III I I I I I I I II III 
TTT-TTTTTCCTTTTTTT 9497 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9418 

Sbjct 9463 



Query 9475 

Sbjct 9522 

Query 9533 

Sbjct 9582 

Query 9593 

Sbjct 9642 



ttt t CCtttC i: •: fct tCCCtfcctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 

GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 

ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

ATCATGT 96 48 



9474 
9521 
9532 
9581 
9592 
9641 
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>gb | EA263004 . 1 | II Sequence 5 from patent US 7235394 
Length=12980 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.732e+04 bits (9377), Expect = 0.0 
Identities = 9458/9498 (99%), Gaps = 1/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 
Sbjct 


1 
1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 
60 


Query 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 


120 


Sbjct 


61 


120 


Query 
Sbjct 


121 
121 


ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 
180 


Query 
Sbjct 


181 
181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 
240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Sbjct 


241 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Sbjct 


301 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Sbjct 


361 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Sbjct 


421 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Sbjct 


481 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Sbjct 


541 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Sbjct 


601 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Sbjct 


661 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Query 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 


Sbjct 


721 


780 


Query 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 


Sbjct 


781 


840 


Query 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACCG 


900 


Sbjct 


841 


900 


Query 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 


960 
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Sbjct 901 TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
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CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 



2521 



Sbjct 

Query 2581 
Sbjct 2581 
Query 2641 
Sbjct 2641 
Query 2701 
Sbjct 2701 
Query 2761 
Sbjct 

Query 2 821 TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 



CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2 761 CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 



Sbjct 2821 

Query 2881 

Sbjct 2881 

Query 2941 
Sbjct 

Query 3001 

Sbjct 3001 

Query 3061 

Sbjct 3061 

Query 3121 

Sbjct 3121 

Query 3181 



AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTIcco;: - TCAACGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 

qqco CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2 9 41 GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACATCACCAAAC TACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 
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Sbjct 3181 CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 



CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
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Sbjct 4321 TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
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Sbjct 5461 AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 5520 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT. ^ ^ TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCCTTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 0 6 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
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Sbjct 66 01 CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 726 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 726 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGcccccc cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
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Sbjct 7741 AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 78 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccc.cccccc:iC5C';3ac<:x:c:i:cACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

8940 



Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 


Query 


7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 


Query 


8101 


Sbjct 


8101 


Query 


8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 
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8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 
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8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 


Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 



1 CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 4 0 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG i: i: ::. 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

i i i" i "\ i i' i' I i i" i "\ T 1 1 i i 1 1 i' i' 1 1 1 " 1 1 T 1 1 1 1 i 1 1 T" 1 1 1 i T I " " i i T i T i" i i i i " 9480 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTT 9 48 0 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9 418 .. ... .. , , , . .. .. , , .. . .. .. , , .. . , , .. .. , .. , , , , .. .. .. .. , , , ,. .. .. .. .. , , ... .. .. .. 9 4 7 4 

Sbjct 9463 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9521 

Query 9475 ttttCCtfcfcCtttt: tccctt ci: ; : .^.AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9522 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9581 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9582 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 96 41 

Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9642 ATCATGT 9648 



>dbj | BD069985.il 111 Functional DNA clone for hepatitis C virus (HCV) and uses thereof 
Length=12980 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.732e+04 bits (9377), Expect = 0.0 
Identities = 9458/9498 (99%), Gaps = 1/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 
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Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


102: 


Sbjct 


102: 


Query 


108: 


Sbjct 


108: 



GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 54 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACCG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 233 of 813 



Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1561 


Sbjct 


1561 


Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 


Sbjct 


1681 


Query 


1741 


Sbjct 


1741 


Query 


1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 


Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 



GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
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2341 
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2401 


Sbjct 


2401 
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2461 


Sbjct 


2461 
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2521 


Sbjct 


2521 
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2581 


Sbjct 


2581 
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2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 


Query 


2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3001 


Sbjct 


3001 


Query 


3061 


Sbjct 


3061 


Query 


3121 


Sbjct 


3121 


Query 


3181 


Sbjct 


3181 


Query 


3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 


Sbjct 


3361 



CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTT''..ccc c ccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

<;c30'0'CKK;c;CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

I I I I i i j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
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3661 


Sbjct 


3661 
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3721 


Sbjct 


3721 
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3781 


Sbjct 


3781 
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3841 


Sbjct 


3841 
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3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 


Sbjct 


3961 
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4021 


Sbjct 


4021 
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4081 


Sbjct 


4081 
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4141 


Sbjct 


4141 
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4201 


Sbjct 


4201 
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4261 


Sbjct 


4261 


Query 


4321 


Sbjct 


4321 


Query 


4381 


Sbjct 


4381 


Query 


4441 


Sbjct 


4441 


Query 


4501 


Sbjct 


4501 



CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
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4741 


Sbjct 
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4801 


Sbjct 


4801 
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4861 


Sbjct 


4861 
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4921 


Sbjct 


4921 


Query 


4981 


Sbjct 


4981 


Query 


5041 


Sbjct 


5041 


Query 


5101 


Sbjct 


5101 


Query 


5161 


Sbjct 


5161 


Query 


5221 


Sbjct 


5221 


Query 


5281 


Sbjct 


5281 


Query 


5341 


Sbjct 


5341 


Query 


5401 


Sbjct 


5401 


Query 


5461 


Sbjct 


5461 


Query 


5521 


Sbjct 


5521 


Query 


5581 


Sbjct 


5581 


Query 


5641 


Sbjct 


5641 



TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 40 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 237 of 813 



Query 


5701 


Sbjct 


5701 


Query 


5761 


Sbjct 


5761 


Query 


5821 


Sbjct 


5821 


Query 


5881 


Sbjct 


5881 


Query 


5941 


Sbjct 


5941 


Query 


6001 


Sbjct 


6001 


Query 


6061 


Sbjct 


6061 


Query 


6121 


Sbjct 


6121 


Query 


6181 


Sbjct 


6181 


Query 


6241 


Sbjct 


6241 


Query 


6301 


Sbjct 


6301 


Query 


6361 


Sbjct 


6361 


Query 


6421 


Sbjct 


6421 


Query 


6481 


Sbjct 


6481 


Query 


6541 


Sbjct 


6541 


Query 


6601 


Sbjct 


6601 


Query 


6661 


Sbjct 


6661 


Query 


6721 


Sbjct 


6721 


Query 


6781 


Sbjct 


6781 



TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT , ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCA 59 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCCTTCA 59 4 0 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCA 618 0 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 62 4 0 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGG 63 0 0 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 48 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 65 4 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
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6841 


Sbjct 


6841 
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6901 


Sbjct 


6901 
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6961 


Sbjct 


6961 


Query 


7021 


Sbjct 


7021 


Query 


7081 


Sbjct 


7081 


Query 


7141 


Sbjct 


7141 


Query 


7201 


Sbjct 


7201 


Query 


7261 


Sbjct 


7261 


Query 


7321 


Sbjct 


7321 


Query 


7381 


Sbjct 


7381 


Query 


7441 


Sbjct 


7441 


Query 


7501 


Sbjct 


7501 


Query 


7561 


Sbjct 


7561 


Query 


7621 


Sbjct 


7621 


Query 


7681 


Sbjct 


7681 


Query 


7741 


Sbjct 


7741 


Query 


7801 


Sbjct 


7801 


Query 


7861 


Sbjct 


7861 


Query 


7921 


Sbjct 


7921 



ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 7 0 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGC 732 0 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTG''..ccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 750 0 

CCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
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7981 


Sbjct 


7981 


Query 


8041 


Sbjct 


8041 
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8101 


Sbjct 


8101 
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8161 


Sbjct 


8161 


Query 


8221 


Sbjct 


8221 


Query 


8281 


Sbjct 


8281 


Query 


8341 


Sbjct 


8341 


Query 


8401 


Sbjct 


8401 


Query 


8461 


Sbjct 


8461 


Query 


8521 


Sbjct 


8521 


Query 


8581 


Sbjct 


8581 


Query 


8641 


Sbjct 


8641 


Query 


8701 


Sbjct 


8701 


Query 


8761 


Sbjct 


8761 


Query 


8821 


Sbjct 


8821 


Query 


8881 


Sbjct 


8881 


Query 


8941 


Sbjct 


8941 


Query 


9001 


Sbjct 


9001 


Query 


9061 


Sbjct 


9061 



TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 858 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCGccccccccaa«Q3CCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 70 0 
I I I I I I I I I I I i i i M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
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Query 


9121 


Sbjct 


9121 


Query 


9181 


Sbjct 


9181 


Query 


9241 


Sbjct 


9241 


Query 


9301 


Sbjct 


9301 


Query 


9361 


Sbjct 


9361 


Query 


9421 


Sbjct 


9421 


Query 


9481 


Sbjct 


9481 



TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 

CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 

i' i" 1 1 1 1 1 1 T 1 1 i 1 1 1 1 1" 1 1 i 1 1 1 "\ "\ " 1 1 1 1 1 1 1 1 i i i "' 1 1 1 " " i 1 1 " " i i T I i 1 1 1 1 T " v ' 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTT 9 48 0 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9 418 , , , , .. .. ,. , , , , . .. ... , , , , .. .. .. ... , , , .. .. ... . , , .. .. .. , , , , , ... .. .. , .. .. , , .. ... ... , , .. , , .. 9 4 7 4 

Sbjct 9463 TTTTTTTTCTTTTTTTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTCCTTC-TT 9521 

Query 9 4 75 tttt.cctttctt.tt tcccttctt t AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9522 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9581 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9582 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 96 41 

Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9642 ATCATGT 9648 



>gb|AR110831.1|AR110831 11 Sequence 5 from patent US 6127116 
Length=12980 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.732e+04 bits (9377), Expect = 0.0 
Identities = 9458/9498 (99%), Gaps = 1/9498 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

240 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 
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Sbjct 181 GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 40 

Query 2 41 GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 41 GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 300 

Query 301 GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 301 GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

Query 361 CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 361 CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 420 

Query 421 GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 421 GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 480 

Query 481 GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 481 GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

Query 541 AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 541 AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 600 

Query 601 GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 601 GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

Query 661 GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 661 GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 720 

Query 721 CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 721 CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 780 

Query 781 CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 781 CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

Query 8 41 GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 8 41 GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACCG 900 

Query 901 TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 901 TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

Query 961 GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 961 GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

Query 1021 TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1021 TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 1080 

Query 1081 CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 1140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1081 CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 1140 

Query 1141 GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1141 GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

Query 12 01 TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 12 01 TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

Query 1261 CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1261 CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 1320 
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Sbjct 1321 CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 1380 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGTTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
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CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTCCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTACATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc.ee CCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

... - ^ CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
i I II Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
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Sbjct 36 01 CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 426 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 426 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
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Sbjct 4741 ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGG AG AAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 54 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTG 54 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTv ; 5 TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGG 5 8 8 0 
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Sbjct 5881 TCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCCTTCA 5940 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCC 6 0 0 0 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTG 6 06 0 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGA 612 0 



TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGG 



TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTC 636 0 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACA 6 42 0 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCG 6 4 8 0 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 654 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCA 654 0 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTG 66 0 0 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTA 666 0 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACG 6 72 0 

GGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCAT 6 7 8 0 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGG 6 8 4 0 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCG 69 0 0 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGT 696 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGT 696 0 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCA 7 02 0 
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Sbjct 7021 TAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAG 70 8 0 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGG 714 0 

AGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCG 72 0 0 

TCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACG 72 6 0 



CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGC 73 8 0 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAA 7 4 4 0 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTT 75 0 0 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGA 756 0 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGA 762 0 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGA 76 8 0 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCC 7 7 4 0 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACG 7 8 0 0 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGG 7 86 0 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAG 792 0 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTC 79 8 0 

T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCG 8 0 4 0 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCG 810 0 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGA 816 0 
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Sbjct 8161 TGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAG 822 0 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCA 82 8 0 

C AG T C AC T G AG AGC G AC AT CC G T ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C 83 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACC 83 4 0 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTA 8 4 0 0 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAA 8 46 0 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAG 852 0 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTG 85 8 0 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACT 86 4 0 

CCG cccooro ccc AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC T 8 70 0 
I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCT 8 7 0 0 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTG 8 76 0 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATT 8 82 0 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGA 8 8 8 0 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGA 89 40 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCC 9 0 0 0 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCG 9 06 0 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCG 912 0 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCA 918 0 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACT 92 4 0 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATG 93 0 0 
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CCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACC 936 0 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt 9 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCTGTTT 9 42 0 



Score = 285 bits (154), Expect = 6e-73 
Identities = 177/187 (94%), Gaps = 6/187 (3%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 9 418 . , , . . . , , , . . . , . , , . . . . , , . ... , , , , . . .. .. , , .. . ... . , , , ... .. , 

Sbjct 9463 TTTTTTTTCTTTTTTTTTXXXXXXXXCCXXXXXXXXXXXXTT 952i 

Query 9475 ttt tcct.ttctt t ■:. tccct ■:.CtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9532 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9522 TTTTCCTTTCTTTTCCTTCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTA 9581 

Query 9533 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 9592 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9582 GCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAG 96 41 

Query 9593 ATCATGT 9599 
I I I I I I I 

Sbjct 9642 ATCATGT 9648 

>emb | GN088768.il Sequence 3 from Patent WO2009030872 
Length=9599 

Score = 1.731e+04 bits (9374), Expect = 0.0 
Identities = 9525/9600 (99%), Gaps = 2/9600 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
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AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTGT 12 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTGT 12 59 

TCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGG 1319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGG 1319 

TCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGAC 13 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGAC 13 79 

ATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGG 1439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGG 1439 

AACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCAC 1499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCAC 1499 

GTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGC 1559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGC 1559 

GCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCC 1619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCC 1619 

TTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAA 16 79 
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TTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCC 1739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCC 1739 

CAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGC 1799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGC 1799 

TGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTA 1859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTA 1859 

TATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACC 1919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACC 1919 

TACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTG 19 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGCTGGGGTGCAAATGACACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTG 19 79 

GGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCG 2 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGCGCGGAGTG 2 039 

CCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTC 2 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTC 2 099 

CGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGG 2159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGG 2159 

TGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATA 2219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATA 2219 

TTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGG 22 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGG 2 2 79 

ACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTG 2339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCGGGGCGGACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCTG 2339 

CTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCC 2399 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCC 2399 

ACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGG 2 459 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGG 2 459 

TCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTT 2 519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTT 2 519 

GCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCG 2 5 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCG 2 5 79 

GCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTG 2 639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTG 2 639 

TCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCG 2 699 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTCCTCGTGTTCTTCCGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCG 2 699 

GTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGG 2 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGG 2 759 

GCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTA 2 819 
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ATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTT 2 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTT 2 8 79 

CAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCC eTCAACGTC 2 939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTC 2 939 

C. " ^ , . CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTT 2999 
I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTT 2 999 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 3119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 3119 

AAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGC 3179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATAGCCGGAGGCCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGGC 3179 

ACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGAT 3239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGAT 3239 

CTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGG 32 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGG 3299 

GGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGG 3359 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGG 3359 

GGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTG 3 419 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTCAGGAGATACTGCTTGGACCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTG 3 419 

GCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGC 3 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGC 3 4 79 

CTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACC 3539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACTAGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACC 3539 

CAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGA 3599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGA 3599 

ACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAA 3659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAA 3659 

GACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGC 3 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGC 3 719 

TCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGT 3 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGT 3 7 79 

GATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGG 3 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGG 3 839 

GGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACC 3 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACC 3 899 

CGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGA 3959 
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TCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCC 4 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCCGGTGTTCACGGACAACCCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCC 4 019 

CACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCC 4 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCC 4 0 79 

CAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCT 4139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCT 4139 

TACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACC 4199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACC 4199 

ACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCA 42 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCA 42 59 

GGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATC 4319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATC 4319 

TTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTC 43 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTC 43 79 

GCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCT 4 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCT 4 439 

CTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAG 4 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAG 4 499 

GGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAG 4559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAG 4559 

CTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATC 4619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCATC 4619 

CCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGC 46 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGC 46 79 

GACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTT 4 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTT 4 739 

GACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAA 4 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAG 4 799 

CGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAG 4 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAG 4 859 

CGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCT 4919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCT 4919 

TGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCG 49 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCG 49 79 

GGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACT 5 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACC 5 039 

CATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTG 5 099 
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GTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAG 5159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAG 5159 

ATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATAC 5219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATAC 5219 

AGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATG 52 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATG 52 79 

ACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTC 5339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTC 5339 

CTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATC 5399 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATT 5399 

GTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGAT 5 459 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGAT 5 459 

GAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAG 5519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAG 5519 

CAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATC 55 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATC 55 79 

ACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGG 5639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGG 5639 

AATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCC 5699 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCC 5699 

ATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACC 5 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA.ee 5 759 

CTCCTCTTCAACATATTa;^>--C:C:C!TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCT 5819 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCT 5 819 

ACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGTAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
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GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCAC7AACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGGCGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCTCATTAACGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACATATCGGGTATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGTAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGAGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAATCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCGGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
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7379 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAC CAAAAGTTTTGGCAGCCCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccc cGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAAGTCTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
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8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCGocccccrcC'5-o-aQ.-icrcc-. AC AAC C AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC 8699 
I I I I I I I I I I I I if I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCCGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG >:. >:. 9 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTT 9 419 

.. ... .. ., , .. ... .. , .. ... .. ,. , .. ... ... , , .. „ , .. ,. , .. .. ... .. ,. , «.. .. .. , , .. ... .. , 9 4 79 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTC 9 4 79 

CtttCttfcttCCCttCfcttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGA 9539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGA 9539 

AAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
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>gb | EA372966.il Sequence 2 from patent US 7314710 

Length=9622 

Score = 1.713e+04 bits (9277), Expect = 0.0 
Identities = 9515/9626 (98%), Gaps = 31/9626 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 


59 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 


59 


Query 


60 


GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 


119 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


60 


GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 


119 


Query 


120 


cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 


179 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


120 


CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 


179 


Query 


180 


GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 


239 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


180 


GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 


239 


Query 


240 


CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 


299 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


240 


CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 


299 


Query 


300 


GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 


359 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


300 


GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 


359 


Query 


360 


CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 


419 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I ! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


360 


CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 


419 


Query 


420 


GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 


479 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


420 


GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 


479 


Query 


480 


CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 


539 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


480 


CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 


539 


Query 


540 


AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 


599 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I ! 1 ! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


540 


AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 


599 


Query 


600 


GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 


659 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


600 


GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 


659 


Query 


660 


TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 


719 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


660 


TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 


719 


Query 


720 


ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 


779 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


720 


ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 


779 


Query 


780 


GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 


839 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


780 


GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 


839 




840 


GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 


899 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


840 


GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 


899 


Query 


900 


GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 


959 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


900 


GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 


959 


Query 


960 


TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 


1019 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


960 


TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 


1019 


Query 


1020 


GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 


1079 
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GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCAGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 12 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTG 12 5 8 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 1558 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAACTGCAACGATAGCCTTACCACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCGCCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2 218 



Sbjct 


1020 




1080 


Sbjct 


1080 




1140 


Sbjct 


1140 




1200 


Sbjct 


1200 




1259 


Sbjct 


1259 




1319 


Sbjct 


1319 




1379 


Sbjct 


1379 




1439 


Sbjct 


1439 




1499 


Sbjct 


1499 




1559 


Sbjct 


1559 




1619 


Sbjct 


1619 




1679 


Sbjct 


1679 




1739 


Sbjct 


1739 




1799 


Sbjct 


1799 




1859 


Sbjct 


1859 




1919 


Sbjct 


1919 




1979 


Sbjct 


1979 




2039 


Sbjct 


2039 


Query 


2099 


Sbjct 


2099 


Query 
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2218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 758 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 758 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccc.ee'-.. cTCAACGT 2 93 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 

CC QQaa CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 299 8 

i if r 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 2 99 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTG 3177 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATGA-CCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTG 317 7 

GCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAG 323 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAG 323 7 

ATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 32 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 32 9 7 

GGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTA 335 7 
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2939 
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Sbjct 


2999 
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Sbjct 


3059 




3119 


Sbjct 


3119 




3178 


Sbjct 


3178 


Query 


3238 


Sbjct 


3238 


Query 
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GGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 3 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 3 417 

TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 4 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 4 7 7 

GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTA 353 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTA 353 7 

CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 359 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 359 7 

GAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACC 365 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACC 365 7 

AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCG 3 717 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCG 3 717 

GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAG 3 7 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAG 3 7 7 7 

GTGATAGC AGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGG 3 83 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGATAGC AGGGGTAGCCTGCTTTTGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGG 3 83 7 

GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCA 3 89 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCA 3 89 7 

CCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGA 3957 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGGAGTGGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGA 3957 

GATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 4 017 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 4 017 

CCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAG 4 0 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAG 4 0 7 7 

CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTG 413 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTG 413 7 

CTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 419 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 419 7 

CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 42 5 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 42 5 7 

CAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCA 4317 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCA 4317 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGC 43 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGC 43 7 7 

TCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 

CTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATC 4 496 
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4496 

AAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCG 4556 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCG 4556 

AAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTC 4616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTC 4616 

ATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACC 46 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACC 46 76 

GGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGC 4 736 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGC 4 736 

CTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACT 4 796 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACT 4 796 

CAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGG 4 856 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGG 4 856 

GAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGT 4916 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGT 4916 

GCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACC 49 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGGTATGAGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACC 49 76 

CCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTC 5036 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTC 5036 

ACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTAC 5096 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTAC 5096 

CTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGAC 5156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGAC 5156 

CAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTA 5216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTA 5216 

TACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATC 52 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATC 52 76 

ATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGC 5336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGC 5336 

GTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGG 5396 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGG 5396 

ATCGTCTTGTCC GGGAAGCCGGC AAT T AT ACC TGAC AGGGAGG T T C T C T AC C AGG AG T T C 5 456 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATTGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTC 5 456 

GATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCT 5516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCT 5516 

GAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTT 55 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTT 55 76 

ATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATG 5636 
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TGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCC 5696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCC 5696 

GCC AT TGCTTC AT TGATGGCTT TTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACC AC TGGCCAA 5 756 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCAC TGGCCAA 5 756 

ACCCTCCTCTTCAACATATT ^ , : c ^-TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCC 5816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCC 5 816 

GCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGG 5 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGG 58 76 

AAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCA 5936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCA 5936 

TTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCC 5996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCC 5996 

ATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCAC 6 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCAC 6 056 

GTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGG 6116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGG 6116 

GGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACT 6176 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACT 6176 

GCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGC 6236 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGC 6236 

TCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGC 62 96 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGC 62 96 

GAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGG 6356 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGG 6356 

ATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATG 6 416 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATG 6656 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATG 6656 

ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 6 716 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 6 716 

GACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTA 6 7 76 
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CCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCG 6 896 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCG 6 896 

GCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAG 6956 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAG 6956 

CTGTCCGCTCC ATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACC AT GACTCCCCTGACGCCGAG 7016 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCAT GACTCCCCTGACGCCGAG 7016 

CTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAG 7 0 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAG 7 0 76 

TCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAG 7136 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAG 7136 

CGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTG 7196 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTG 7196 

CCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGAC 72 56 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGAC 72 56 

TACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCT 7316 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCT 7316 

CCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCC 73 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCC 73 76 

GAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACG 7 436 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATG 7 436 

ACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTAT 7 496 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTAT 7 496 

TCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGG 7556 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGG 7556 

TCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCC 7616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACC 7616 

TGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCA 76 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCA 76 76 

CTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCT 7 736 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCT 7 736 

TGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAG 7 796 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAG 7 796 

GACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTA 7 856 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTA 7 856 

GAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCA 7916 
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7916 

AAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGAC 79 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGAC 79 76 

C T T C T G G A AG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTC 8 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

C T T C T G G A AG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC TAT CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTCTTC 8 036 

TGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTG 8 096 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTG 8 096 

GGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCC 8156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCC 8156 

GTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTG 8216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTG 8216 

CAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGAC 82 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGAC 82 76 

T C C AC AG T C AC T G AG AGC G AC AT C C GT ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T G 8336 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T C C AC AG T C AC T GAG AGC G AC AT C C G T AC GGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T G 8336 

GACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCT 8396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCT 8396 

CTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTG 8 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTG 8 456 

ACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCC 8516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCC 8516 

GCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAA 85 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAA 85 76 

AGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGG 8636 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGG 8636 

TACTCCGccccccccaaofCf-uccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCA 8696 
I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCA 8696 

TGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACC 8 756 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACC 8 756 

CGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTC 8 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTC 8 816 

AATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTG 8 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTG 8 8 76 

ATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGT 8936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGT 8936 

GAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGA 8996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGA 8996 

CTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTG 9 056 
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GCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGG 9116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGG 9116 

AGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTC 9176 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTC 9176 

TTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTG 9236 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTG 9236 

GACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCT 92 96 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCT 92 96 

CATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATC 9356 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATC 9356 

TACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC- 9 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACCTCCTCCCCAACCGGTGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCC 9 416 

T \ G i 1 1 1 r r 1 1 1 1 1 1 t i 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 " 1 1 1 i 1 1 i 1 1 r r ' i i i 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 9 4 76 

CCtt t-ccttct ttttttcctttctttt tccctt CfcttAATGGTGGCTCCATC 9513 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTTCCTTTTCCTTCTTTTTTCCCTTTCTCTTCCTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATC 9536 

TTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCT 9573 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCT 9596 

GATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9622 

>dbj | DD070077.1| PROCESS FOR THE REPLICATION OF THE HEPATITIS C VIRUS 
Length=9622 

Score = 1.713e+04 bits (9277), Expect = 0.0 
Identities = 9515/9626 (98%), Gaps = 31/9626 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 2 99 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
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GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 

TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCAGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 12 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTG 12 5 8 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 
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1558 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAACTGCAACGATAGCCTTACCACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCGCCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 2158 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 2158 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2 218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACTATCAATTACACCAT 2 218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
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GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc CCCCCCTCAACGT 2938 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 

CC . v - ^CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 299 8 
I If I I i I I if I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 2 99 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 058 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTG 3177 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATGA-CCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTG 317 7 

GCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAG 323 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAG 323 7 

ATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 329 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 329 7 

GGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTA 335 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTA 335 7 

GGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 3 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 3 417 

TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 4 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 4 7 7 

GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTA 353 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTA 353 7 

CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 359 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 359 7 

GAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACC 365 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACC 365 7 

AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCG 3 717 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCG 3 717 

GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAG 3 7 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAG 3 7 7 7 

GTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGG 3 83 7 
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GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCA 3 89 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCA 3 89 7 

CCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTT TATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACC ATGA 395 7 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGGAGTGGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGA 395 7 

GATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 4 017 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 4 017 

CCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAG 4 0 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAG 4 0 7 7 

CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTG 413 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTG 413 7 

CTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 419 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 419 7 

CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 42 5 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 42 5 7 

CAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCA 4317 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCA 4317 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGC 43 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGC 43 7 7 

TCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 

CTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATC 4 496 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATC 4 496 

AAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCG 4556 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCG 4556 

AAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTC 4616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTC 4616 

ATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACC 46 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACC 46 76 

GGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGC 4 736 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGC 4 736 

CTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACT 4 796 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACT 4 796 

CAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGG 4 856 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGG 4 856 

GAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGT 4916 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGT 4916 

GCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACC 49 76 
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CCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTC 5 036 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTC 5 036 

ACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTAC 5 096 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTAC 5 096 

CTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGAC 5156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGAC 5156 

CAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTA 5216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTA 5216 

TACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATC 52 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATC 52 76 

ATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGC 5336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGC 5336 

GTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGG 5396 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGG 5396 

ATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTC 5 456 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATTGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTC 5 456 

GATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCT 5516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCT 5516 

GAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTT 5576 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTT 5576 

ATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATG 5636 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATG 5636 

TGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCC 5696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCC 5696 

GCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAA 5 756 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAA 5 756 

ACCCTCCTCTTCAACATATTq;raaac;C:TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCC 5816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I i i i I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCC 5 816 

GCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGG 5 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGG 5 8 76 

AAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCA 5936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCA 5936 

TTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCC 5996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCC 5996 

ATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCAC 6 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCAC 6 056 

GTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGG 6116 
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GGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACT 

GCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGC 

TCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGC 

GAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGG 

ATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATG 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 



ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATG 

ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 

GACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTA 

TCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA 



GCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAG 6956 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAG 6956 

CTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAG 7016 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAG 7016 

CTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAG 7 0 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAG 7 0 76 

TCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAG 7136 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAG 7136 

CGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTG 7196 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTG 7196 

CCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGAC 72 56 
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CCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCC 73 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCC 73 76 

GAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACG 7 436 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATG 7 436 

ACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTAT 7 496 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTAT 7 496 

TCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGG 7556 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGG 7556 

TCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCC 7616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACC 7616 

TGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCA 76 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCA 76 76 

CTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCT 7 736 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCT 7 736 

TGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAG 7 796 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAG 7 796 

GACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTA 7 856 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTA 7 856 

GAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCA 7916 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCA 7916 

AAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGAC 79 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGAC 79 76 

CTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTC 8 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

C T T C T G G A AG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC TATCATCATGGC C AAG AAC GAGGTCTTC 8 036 

TGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTG 8 096 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTG 8 096 

GGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCC 8156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCC 8156 

GTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTG 8216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTG 8216 

CAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGAC 82 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGAC 82 76 

TCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTG 8336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTG 8336 

GACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCT 8396 
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8396 

CTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTG 8 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTG 8 456 

ACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCC 8516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCC 8516 

8576 

GCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAA 85 76 

AGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGG 8636 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGG 8636 

TACTCCG , ,0'^ ..O ACAACCAGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC ATC A 8696 

I I I I I I I I I I I I I I I I if I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCA 8696 

TGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACC 8 756 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACC 8 756 

CGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTC 8 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTC 8 816 

AATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTG 8 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTG 8 8 76 

ATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGT 8936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGT 8936 

GAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGA 8996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGA 8996 

CTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTG 9 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTG 9 056 

GCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGG 9116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGG 9116 

AGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTC 9176 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTC 9176 

TTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTG 9236 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTG 9236 

GACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCT 92 96 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCT 92 96 

CATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATC 9356 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATC 9356 

TACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC- 9 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTCCTCCCCAACCGGTGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCC 9 416 

9476 

. tAATGGTGGCTCCATC 9513 
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TTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCT 

GATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9622 



9536 
9573 
9596 



Sequence 2 from Patent WO02088338 



>emb | AX663428.il 

Length=9622 

Score = 1.713e+04 bits (9277), Expect = 0.0 
Identities = 9515/9626 (98%), Gaps = 31/9626 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 
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GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 

TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCAGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 12 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTG 12 5 8 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAACTGCAACGATAGCCTTACCACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCGCCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
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2038 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2 218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACTATCAATTACACCAT 2 218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 257 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 257 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 263 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 263 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 

CC - . :CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 2998 

I I I i I i I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 2 99 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTG 3177 



Sbjct 


1979 




2039 


Sbjct 


2039 




2099 


Sbjct 


2099 




2159 


Sbjct 


2159 




2219 


Sbjct 


2219 




2279 


Sbjct 


2279 




2339 


Sbjct 


2339 




2399 


Sbjct 


2399 




2459 


Sbjct 


2459 




2519 


Sbjct 


2519 




2579 


Sbjct 


2579 




2639 


Sbjct 


2639 




2699 


Sbjct 


2699 




2759 


Sbjct 


2759 




2819 


Sbjct 


2819 




2879 


Sbjct 


2879 




2939 


Sbjct 


2939 




2999 


Sbjct 


2999 


Query 


3059 


Sbjct 


3059 


Query 


3119 
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1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3119 


GAAGATGA-CCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTG 


3177 


Query 


3178 


GCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAG 


3237 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3178 


GCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAG 


3237 


Query 


3238 


ATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 


3297 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3238 


ATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 


3297 


Query 


3298 


GGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTA 


3357 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3298 


GGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTA 


3357 


Query 


3358 


GGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 


3417 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3358 


GGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 


3417 


Query 


3418 


TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 


3477 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3418 


TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 


3477 


Query 


3478 


GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTA 


3537 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3478 


GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTA 


3537 


Query 


3538 


CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 


3597 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3538 


CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 


3597 


Query 


3598 


GAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACC 


3657 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ! I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3598 


GAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACC 


3657 


Query 


3658 


AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCG 


3717 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3658 


AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCG 


3717 


Query 


3718 


GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAG 


3777 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3718 


GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAG 


3777 


Query 


3778 


GTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGG 


3837 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3778 


GTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTTGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGG 


3837 


Query 


3838 


GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCA 


3897 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3838 


GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCA 


3897 


Query 


3898 


CCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGA 


3957 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3898 


CCCGTGGAGTGGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGA 


3957 


Query 


3958 


GATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 


4017 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


3958 


GATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 


4017 


Query 


4018 


CCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAG 


4077 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


4018 


CCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAG 


4077 


Query 


4078 


CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTG 


4137 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


4078 


CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTG 


4137 


Query 


4138 


CTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 


4197 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


4138 


CTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 


4197 


Query 


4198 


CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 


4257 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


4198 


CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 


4257 


Query 


4258 


CAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCA 


4317 
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Sbjct 


4258 




4318 


Sbjct 


4318 




4378 


Sbjct 


4378 




4438 


Sbjct 


4438 




4497 


Sbjct 


4497 




4557 


Sbjct 


4557 




4617 


Sbjct 


4617 




4677 


Sbjct 


4677 




4737 


Sbjct 


4737 




4797 


Sbjct 


4797 




4857 


Sbjct 


4857 




4917 


Sbjct 


4917 




4977 


Sbjct 


4977 




5037 


Sbjct 


5037 




5097 


Sbjct 


5097 




5157 


Sbjct 


5157 




5217 


Sbjct 


5217 




5277 


Sbjct 


5277 


Query 


5337 


Sbjct 


5337 


Query 


5397 



4317 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGC 43 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGC 43 7 7 

TCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 

CTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATC 4 496 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATC 4 496 

AAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCG 4556 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCG 4556 

AAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTC 4616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTC 4616 

ATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACC 46 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACC 46 76 

GGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGC 4 736 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGC 4 736 

CTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACT 4 796 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACT 4 796 

CAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGG 4 856 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGG 4 856 

GAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGT 4916 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGT 4916 

GCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACC 49 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGGTATGAGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACC 49 76 

CCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTC 5 036 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTC 5 036 

ACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTAC 5 096 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTAC 5 096 

CTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGAC 5156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGAC 5156 

CAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTA 5216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTA 5216 

TACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATC 52 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATC 52 76 

ATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGC 5336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGC 5336 

GTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGG 5396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGG 5396 

ATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTC 5 456 
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GATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCT 5516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCT 5516 

GAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTT 55 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTT 55 76 

ATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATG 5636 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATG 5636 

TGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCC 5696 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCC 5696 

GCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAA 5 756 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCC AT TGCTTC AT TGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACC AC TGGCCAA 5 756 

ACCCTCCTCTTCAACATATTv - •> "> TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCC 5816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I" I i i i'l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCC 5 816 

GCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGG 5 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGG 58 76 

AAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCA 5936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCA 5936 

TTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCC 5996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCC 5996 

ATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCAC 6 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCAC 6 056 

GTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGG 6116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGG 6116 

GGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACT 6176 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAACCATGTTTCCCCCACGCAC TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACT 6176 

GCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGC 6236 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGC 6236 

TCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGC 62 96 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGC 62 96 

GAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGG 6356 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGG 6356 

ATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATG 6 416 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 
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ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 



TCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA 6 836 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA 6 836 

CCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCG 6 896 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCG 6 896 

GCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAG 6956 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAG 6956 



CTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAG 7 0 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAG 7 0 76 

TCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAG 7136 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAG 7136 

CGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTG 7196 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTG 7196 

CCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGAC 72 56 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGAC 72 56 

TACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCT 7316 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCT 7316 

CCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCC 73 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCC 73 76 

GAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACG 7 436 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATG 7 436 

ACAACATCCTC TGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccc.ee cGACTCCGACGTTGAGTCC TAT 7 496 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTAT 7 496 

TCTTCCATGcccccc cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGG 7556 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGG 7556 

TCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCC 7616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACC 7616 

TGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCA 76 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCA 76 76 

CTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCT 7 736 
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7736 

TGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAG 7 796 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAG 7 796 

GACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTA 7 856 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTA 7 856 

GAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCA 7916 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCA 7916 

AAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGAC 79 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGAC 79 76 

CTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTC 8 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

C T T C T G G A AG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC TATCATCATGGC C AAG AAC GAGGTCTTC 8 036 

TGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTG 8 096 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTG 8 096 

GGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCC 8156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCC 8156 

GTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTG 8216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTG 8216 

CAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGAC 82 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGAC 82 76 

TCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTG 8336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTG 8336 

GACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCT 8396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCT 8396 

CTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTG 8 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTG 8 456 

ACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCC 8516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCC 8516 

GCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAA 85 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAA 85 76 

AGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGG 8636 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGG 8636 

TACTCCGccccccccqqaaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCA 8696 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCA 8696 

TGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACC 8 756 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACC 8 756 

CGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTC 8 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTC 8 816 

AATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTG 8 8 76 
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ATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGT 8936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGT 8936 

GAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGA 8996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGA 8996 

CTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTG 9 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTG 9 056 

GCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGG 9116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGG 9116 

AGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTC 9176 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTC 9176 

TTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTG 9236 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTG 9236 

GACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCT 92 96 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCT 92 96 

CATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATC 9356 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATC 9356 

TACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC- 9 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTCCTCCCCAACCGGTGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTTCCC 9 416 

TG , , .. ... .. .. , , , .. .. .. .. ,. , , .. ... „ , .. ... „ .. ,,. , .. ... „ .. , , , , ,. ,. .. .. , 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCCTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 9 4 76 

ccttt:-ccttctt:tt;fcttcct:tt;ctttt fcccctt ct t fcAATGGTGGCTCCATC 9513 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTTTCCTTTTCCTTCTTTTTTCCCTTTCTCTTCCTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATC 9536 

TTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCT 95 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCT 9596 

GATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9622 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

CCC eeecTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
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CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 

TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCAGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 12 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTG 12 5 8 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
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1378 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAACTGCAACGATAGCCTTACCACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCGCCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 1858 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACTATCAATTACACCAT 2 218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
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2518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 

CC;?aa ... ^CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 2998 
I I li i i I'M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 2 99 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 058 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 329 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGACCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
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3658 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTTACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGACCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 4258 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 58 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCA 4617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCA 4617 

TCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGACCAACGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 

GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 

TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 4 79 7 



Sbjct 


3599 




3659 


Sbjct 


3659 




3719 


Sbjct 


3719 




3779 


Sbjct 


3779 




3839 


Sbjct 


3839 




3899 


Sbjct 


3899 




3959 


Sbjct 


3959 




4019 


Sbjct 


4019 




4079 


Sbjct 


4079 




4139 


Sbjct 


4139 




4199 


Sbjct 


4199 




4259 


Sbjct 


4259 




4319 


Sbjct 


4319 




4379 


Sbjct 


4379 




4439 


Sbjct 


4439 




4498 


Sbjct 


4498 




4558 


Sbjct 


4558 




4618 


Sbjct 


4618 


Query 


4678 


Sbjct 


4678 


Query 


4738 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 288 of 813 



AACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 85 7 

AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 4917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 4917 

CTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 49 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGTATGAGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 49 7 7 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 5 03 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 5 03 7 

CTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 5 09 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 5 09 7 

TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 515 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 515 7 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 5217 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 5217 

ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 52 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 52 7 7 

TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 533 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 533 7 

TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 539 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 539 7 

TCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATTaqqqo^oTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
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TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 4 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 

ACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 

CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGC 695 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGC 695 7 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 7 0 7 7 
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CAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGAAC AAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 

GGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 

CCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 72 5 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 72 5 7 

ACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTC 7317 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTC 7317 

CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGA 7 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGA 7 43 7 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 

CTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCT 7617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCT 7617 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 

TTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCT 8 03 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCT 8 03 7 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCG 815 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCG 815 7 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 
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8217 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCG 8517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCG 8517 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 

AC T C C G c c e c c c c c q q q q a •:. c c e e AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC ATC AT 869 7 
I I I I I I I I I I I I I I i I i 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCC 8 757 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCC 8 757 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 

AGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGG 9 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTTACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGG 9 05 7 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 917 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 917 7 

TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 923 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 923 7 

ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 92 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 92 9 7 

ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 935 7 
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ACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I 
ACCTCCTCCCCAACCGGTGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCC 



Sequence 19 from patent US 7235394 



>gb | EA263018.il 

Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9142), Expect = 0.0 
Identities = 9318/9404 (99%), Gaps = 7/9404 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 
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TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCAGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 12 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTG 12 5 8 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 1558 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 1558 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAACTGCAACGATAGCCTTACCACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCGCCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
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2098 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2 218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACTATCAATTACACCAT 2 218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 25 7 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 263 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 263 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGT 2 93 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 

"GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 2 99 8 

1 1 1 1 ii i r i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 2 99 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 



Sbjct 


2039 




2099 


Sbjct 


2099 




2159 


Sbjct 


2159 




2219 


Sbjct 


2219 




2279 


Sbjct 


2279 




2339 


Sbjct 


2339 




2399 


Sbjct 


2399 




2459 


Sbjct 


2459 




2519 


Sbjct 


2519 




2579 


Sbjct 


2579 




2639 


Sbjct 


2639 




2699 


Sbjct 


2699 




2759 


Sbjct 


2759 




2819 


Sbjct 


2819 




2879 


Sbjct 


2879 




2939 


Sbjct 


2939 




2999 


Sbjct 


2999 




3059 


Sbjct 


3059 


Query 


3119 


Sbjct 


3119 


Query 


3179 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 295 of 813 



3238 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGACCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTTACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGACCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
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4378 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCA 4617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCA 4617 

TCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGACCAACGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 

GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 

TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 4 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 4 79 7 

AACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 857 

AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 4917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 4917 

CTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 49 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGTATGAGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 49 7 7 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 5 03 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 5 03 7 

CTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 5 09 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 5 09 7 

TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 515 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 515 7 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 5217 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 5217 

ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 52 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 52 7 7 

TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 533 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 533 7 

TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 539 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 539 7 

TCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
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AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CC AT TGC T TC AT TGATGGC TTTT AC AGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACC AC TGGCC AAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CC AT TGC T TCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACC AC TGGCC AAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATTc:c:qqaaoTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I ll M I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 

TCAAGATC ATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATC ATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 057 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 057 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 
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CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 

ACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 



CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 

CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGC 695 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGC 695 7 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 7 0 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 7 0 7 7 

CAGAGAAC AAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGAAC AAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 

GGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 

CCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 7257 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 7257 



CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGA 7 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGA 7 43 7 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 

CTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCT 7617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCT 7617 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 
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7797 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 

TTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCT 8 03 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCT 8 03 7 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCG 815 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCG 815 7 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 

CCACAGTC ACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACAGTC ACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCG 8517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCG 8517 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 

ACTCCGccccccccaaqqaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 
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AGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCATGGCCTCAGCGCATTTTTACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGG 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 

TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 

ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 

ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 

ACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCC 9 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I IN I I I I I I I I I I 
ACCTCCTCCCCAACCGGTGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCC 9 4 01 



>dbj | BD069999 . 1 | Functional DNA clone for hepatitis C virus (HCV) and uses the 
Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9142), Expect = 0.0 
Identities = 9318/9404 (99%), Gaps = 7/9404 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
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AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 

TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCAGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 12 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTG 12 5 8 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
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1678 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACTATCAATTACACCAT 2218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 22 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 22 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 



Sbjct 


1619 




1679 


Sbjct 


1679 




1739 


Sbjct 


1739 




1799 


Sbjct 


1799 




1859 


Sbjct 


1859 




1919 


Sbjct 


1919 




1979 


Sbjct 


1979 




2039 


Sbjct 


2039 




2099 


Sbjct 


2099 




2159 


Sbjct 


2159 




2219 


Sbjct 


2219 




2279 


Sbjct 


2279 




2339 


Sbjct 


2339 




2399 


Sbjct 


2399 




2459 


Sbjct 


2459 




2519 


Sbjct 


2519 




2579 


Sbjct 


2579 




2639 


Sbjct 


2639 


Query 


2699 


Sbjct 


2699 


Query 


2759 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 303 of 813 



2818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccccc CCTCAACGT 2 93 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 2 93 8 

CCqoo 5 riaqqCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 2998 
I I II M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 2 99 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 329 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 3358 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 3358 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGACCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTTACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
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3958 

ATCCCCGGTGTTCACGGAC7AACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 4557 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 4557 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCA 4617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCA 4617 

TCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGACCAACGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 

GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 

TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 4 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 4 79 7 

AACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 85 7 

AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 4917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 4917 

CTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 49 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGTATGAGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 49 7 7 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 5 03 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 5 03 7 

CTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 5 09 7 
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TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 515 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 515 7 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 5217 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 5217 

ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 52 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 52 7 7 

TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 533 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 533 7 

TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 539 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 539 7 

TCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 575 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAAC AT AT To" vKiQoTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I i' I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCAC TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
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CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 

ACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 

CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGC 695 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGC 695 7 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 7 0 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 7 0 7 7 

CAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGAAC AAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 

GGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 

CCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 72 5 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 72 5 7 

ACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTC 7317 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTC 7317 

CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 
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7377 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGA 7 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGA 7 43 7 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 

CTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCT 7617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCT 7617 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 

T T C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCT 8 03 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCT 8 03 7 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCG 815 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCG 815 7 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCG 8517 
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8517 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 

ACTCCG , , . . - ^ . ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 

AGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGG 9 057 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTTACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGG 9 057 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 917 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 917 7 

TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 923 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 923 7 

ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 92 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 92 9 7 

ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 935 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 935 7 



>gb|AR110845.1|AR110845 Sequence 19 from patent US 6127116 
Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9142), Expect = 0.0 
Identities = 9318/9404 (99%), Gaps = 7/9404 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

Query 6 0 GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
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Query 120 cc ccccc.TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 120 CCCCCCC TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC A 179 

Query 180 GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 180 GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

Query 2 40 CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 40 CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 

Query 300 GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 300 GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

Query 36 0 CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 36 0 CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

Query 420 GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 479 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 420 GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 479 

Query 48 0 CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 48 0 CGCGCGAC GAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

Query 540 AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 540 AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

Query 600 GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 600 GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

Query 66 0 TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 66 0 TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

Query 72 0 ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 720 ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 779 

Query 780 GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 780 GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

Query 840 GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 840 GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 

Query 900 GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 900 GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 

Query 96 0 TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 96 0 TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

Query 1020 GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 1079 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1020 GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 1079 

Query 1080 GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1080 GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

Query 1140 GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1140 GGGAGCGCCACCCTCTGCTCAGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTTTTTCTT 1199 

Query 12 0 0 GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 1258 
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1258 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAACTGCAACGATAGCCTTACCACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCGCCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 1858 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2 218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACTATCAATTACACCAT 2 218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCATTGCT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
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CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc.ee:. cccTCAACGT 293 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 293 8 

CCc;c;c;>.5'00'c;CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 299 8 

I I I i' I T f i i 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 299 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGACCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
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3538 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTTACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGACCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCA 4617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCA 4617 

TCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 
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GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 

TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 

AACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGG 

AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 

CTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTGGTATGAGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 

CTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 

TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 

Query 5218 ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 5218 ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 

Query 52 7 8 TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 52 7 8 TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 

Query 533 8 TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 533 8 TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 

Query 539 8 TCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 539 8 TTGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 
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ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGT 

Query 563 8 GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 563 8 GGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 

Query 569 8 CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 569 8 CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 

Query 5758 CCCTCCTCTTCAACATATT jgqg : c TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 
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CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 6357 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 6357 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 

ACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 

CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGC 695 7 
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6957 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 7 017 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 7 0 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 7 0 7 7 

CAGAGAAC AAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAGAAC AAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 713 7 

GGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 719 7 

CCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 72 5 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 72 5 7 

ACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTC 7317 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTC 7317 

CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGA 7 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGA 7 43 7 

CAACATCC TCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGc.ee CCC:cGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 

CTTCCATGcccceecTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGT 7557 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGT 7557 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCT 7617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCT 7617 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 

T T C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCT 8 03 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T T C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC TAT CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTCTTCT 8 03 7 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 
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GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCG 815 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCG 815 7 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCG 8517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCG 8517 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 85 7 7 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 

ACTCCGc:ccccccC/:?o-ac-: : CCJCCC:cACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 
I I I I I I I I I I I I I I i I i 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 

AGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGG 9 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTTACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGG 9 05 7 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 917 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 917 7 

TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 923 7 
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ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 

ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 

ACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCC 9 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I 
ACCTCCTCCCCAACCGGTGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCC 9 4 01 



.1| Sequence 13 from Patent EP1947185 

8e+04 bits (9140), Expect = 0.0 
Identities = 9326/9418 (99%), Gaps = 4/9418 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 
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GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

Query 1921 ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
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GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 258 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 58 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccc CCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

. -CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
M I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
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AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 



GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
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GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 4 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGG AG AAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
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TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT. . . TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 

I I I I I I I I I I I I I I I I i i I J I" I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 58 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 



Sbjct 


5341 




5401 


Sbjct 


5401 




5461 


Sbjct 


5461 




5521 


Sbjct 


5521 




5581 


Sbjct 


5581 




5641 


Sbjct 


5641 




5701 


Sbjct 


5701 




5761 


Sbjct 


5761 




5821 


Sbjct 


5821 




5880 


Sbjct 


5880 




5940 


Sbjct 


5940 




6000 


Sbjct 


6000 




6060 


Sbjct 


6060 




6120 


Sbjct 


6120 




6180 


Sbjct 


6180 




6240 


Sbjct 


6240 




6300 


Sbjct 


6300 




6360 


Sbjct 


6360 


Query 


6420 


Sbjct 


6420 


Query 


6480 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 323 of 813 



ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
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7679 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCG, ,v , AC AAC C AG AAT AC G AC T T GG AGC T T AT AAC AT C AT GC 8699 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
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TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 9299 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cecoccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
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GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
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CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
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2700 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccc CCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

^ , . . -CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
M I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
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GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
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GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTaaqqqo.-j'TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
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AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
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7259 
7319 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 
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ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCGCCC qqcra . . oACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i i n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 



>gb | EA281575.il Sequence 13 from patent US 7261883 
Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9140), Expect = 0.0 
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Strand=Plus/Plus 



Query 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 ! 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 


Query 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 


120 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 


120 


Query 


121 


coooccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


121 


CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 


Query 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I M 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Query 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 


Query 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 11 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 


Query 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 


900 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 


900 


Query 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 


960 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 


960 




961 


GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 


1020 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


961 


GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 


1020 


Query 


1021 


TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 


1080 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1021 


TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 


1080 


Query 


1081 


CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 


1140 
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GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 17 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 



Sbjct 


1081 




1141 


Sbjct 


1141 




1201 


Sbjct 


1201 




1261 


Sbjct 


1261 




1321 


Sbjct 


1321 




1381 


Sbjct 


1381 




1441 


Sbjct 


1441 




1501 


Sbjct 


1501 




1561 


Sbjct 


1561 




1621 


Sbjct 


1621 




1681 


Sbjct 


1681 




1741 


Sbjct 


1741 




1801 


Sbjct 


1801 




1861 


Sbjct 


1861 




1921 


Sbjct 


1921 




1981 


Sbjct 


1981 




2041 


Sbjct 


2041 




2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 
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Sbjct 


2221 




2281 


Sbjct 


2281 




2341 


Sbjct 


2341 




2401 


Sbjct 


2401 




2461 


Sbjct 


2461 




2521 


Sbjct 


2521 




2581 


Sbjct 


2581 




2641 


Sbjct 


2641 




2701 


Sbjct 


2701 




2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 




2881 


Sbjct 


2881 




2941 


Sbjct 


2941 




3001 


Sbjct 


3001 




3061 


Sbjct 


3061 




3121 


Sbjct 


3121 




3181 


Sbjct 


3181 




3241 


Sbjct 


3241 


Query 


3301 


Sbjct 


3301 


Query 


3361 



2280 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc-cccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

Qaa-l i CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
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CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 



CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
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TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
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TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT < c ( , N ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 6299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 6299 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
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GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGc cececcTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
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7979 

C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT CAT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AC AG T C AC T G AG AGC G AC ATC C G T ACGG AGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 8579 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 8579 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCGccccccccaoqqaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 
I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATC T ACGG AGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
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GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 



Sequence 13 from patent US 7244715 



>gb | EA269460.il 

Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9140), Expect = 0.0 
Identities = 9326/9418 (99%), Gaps = 4/9418 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cccccc.TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
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CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
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ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

ggqgggggCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 
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ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 354 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 3600 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
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ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
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CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTa ^:ic:c:c:c:TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 58 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 58 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
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ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
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7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

AC AG T C AC T G AG AGC G AC ATC C G T ACGG AGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AC AG T C AC T GAG AGC G AC ATC C G T ACGG AGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCGccccccccggggsccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 
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TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 9299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 9299 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 



Sequence 13 from patent US 7244422 



>gb | EA267242.1| 

Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9140), Expect = 0.0 
Identities = 9326/9418 (99%), Gaps = 4/9418 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccc.-cTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
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GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
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ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
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2580 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcc.CCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

^ . ^ - CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 

i \ I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
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CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 426 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 426 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
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GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGGAG AAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 54 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 54 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 546 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTqoaaaaqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
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CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
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GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGcccecccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
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AC AG T C AC T G AG AGC G AC ATC C G T ACGG AGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCG CCCCO-ao iCC< AC AACCAGAATACGAC T TGGAGC T T AT AAC ATC ATGC 8699 

I I I I I I I I I I I I if i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCC AC AAC CAGAATACGACT TGGAGC T TAT AAC ATC ATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC TGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
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Sbjct 9360 CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9416 



>gb | EA264407.1| 

Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9140) 
Identities = 9326/9418 (99%), 
Strand=Plus/Plus 



Sequence 13 from patent US 7241440 



Expect = 0 . 
Gaps = 4/9418 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccc.-cTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 7 8 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
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TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
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Sbjct 2101 

Query 2161 

Sbjct 2161 

Query 2221 

Sbjct 2221 

Query 2281 

Sbjct 2281 

Query 2341 

Sbjct 2341 

Query 2401 
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Query 2461 

Sbjct 2461 

Query 2521 

Sbjct 2521 

Query 2581 

Sbjct 2581 

Query 2641 
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GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 

Query 2 761 CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 761 CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 

Query 2 821 TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 
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Query 
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2881 AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcce.ee CO'TCAACGTCC 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2 8 81 AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 

. v e > CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 

II I I I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 
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GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 



CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
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TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 50 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
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CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTv N "> TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 

I I I I I I I I I I I I I I I I T I'i i i i i I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
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GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 7259 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 7259 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I li I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGccccc ccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
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7859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCGccccccccqc?aaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 
I I I I I I I I I I I I i I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
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CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III MINI I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
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GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
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AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2280 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 



Sbjct 


1681 




1741 


Sbjct 


1741 




1801 


Sbjct 


1801 




1861 


Sbjct 


1861 




1921 


Sbjct 


1921 




1981 


Sbjct 


1981 




2041 


Sbjct 


2041 




2101 


Sbjct 


2101 




2161 


Sbjct 


2161 




2221 


Sbjct 


2221 




2281 


Sbjct 


2281 




2341 


Sbjct 


2341 




2401 


Sbjct 


2401 




2461 


Sbjct 


2461 




2521 


Sbjct 


2521 




2581 


Sbjct 


2581 




2641 


Sbjct 


2641 




2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 370 of 813 



Sbjct 


2821 




2881 


Sbjct 


2881 




2941 


Sbjct 


2941 




3001 


Sbjct 


3001 




3061 


Sbjct 


3061 




3121 


Sbjct 


3121 




3181 


Sbjct 


3181 




3241 


Sbjct 


3241 




3301 


Sbjct 


3301 




3361 


Sbjct 


3361 




3421 


Sbjct 


3421 




3481 


Sbjct 


3481 




3541 


Sbjct 


3541 




3601 


Sbjct 


3601 




3661 


Sbjct 


3661 




3721 


Sbjct 


3721 




3781 


Sbjct 


3781 




3841 


Sbjct 


3841 


Query 


3901 


Sbjct 


3901 


Query 


3961 



2880 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcrccccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

< q< 3 5 ^CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3000 

i i i )' I' T l i l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
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ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGGAGAAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 
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Sbjct 
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GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 57 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 576 0 

TCCTCTTCAACATATTc:c;qco'oaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I" I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
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GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
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7439 

AC ATCCTC TGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccc.ee CC'GACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGccccc ccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

AC AG T C AC T G AG AGC G AC ATC C G T ACGG AGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
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GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCGo cqqqa c C c AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT GC 8699 

I I I I I I I I I I I I I I'i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III MINI I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 



>gb|AR640519.1| Sequence 13 from patent US 6858590 
Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9140), Expect = 0.0 
Identities = 9326/9418 (99%), Gaps = 4/9418 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
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Query 181 GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 181 GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 40 

Query 2 41 GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 41 GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 300 

Query 301 GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 301 GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

Query 361 CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 361 CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 420 

Query 421 GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 421 GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 480 

Query 481 GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 481 GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

Query 541 AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 541 AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 600 

Query 601 GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 601 GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

Query 661 GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 661 GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 720 

Query 721 CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 721 CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 780 

Query 781 CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 781 CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

Query 841 GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 841 GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 900 

Query 901 TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 901 TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

Query 961 GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 961 GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

Query 1021 TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1021 TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 1080 

Query 1081 CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 1140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1081 CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 1140 

Query 1141 GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1141 GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

Query 12 01 TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 12 01 TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

Query 1261 CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
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CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
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2460 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC 29 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

a Q' ox: c: q a qC G C G AT GC C G T C AT C T T AC TCATGTGTG TAG T AC AC C C G AC CCTGGTATTTG 3 0 0 0 

II I ill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
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CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
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ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

AT AT AG AT GC C C AC T T T T TAT C C C AGAC AAAGC AGAGTGGGG AG AAC T T T C C T T AC C T GG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 522 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT > , . - -TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I i I I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
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GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
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ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGAC TACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGoocccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
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8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCGcc O c C c C c; q q q a c ■-■ c c C o AC AAC C AG AAT AC G AC TTGGAGC T T AT AAC AT CATGC 8699 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
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GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 ■ 



Sequence 13 from patent US 6680059 



>gb | AR453138.il 

Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9140), Expect = 0.0 
Identities = 9326/9418 (99%), Gaps = 4/9418 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
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TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
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CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 258 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 258 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 26 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCC.TCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

qqq'aaaqqCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I T I i I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
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CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 

GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 



CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTGTTGTGCCCCACGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 

GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
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TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 45 0 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 8 6 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGGATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 

ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
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AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 55 8 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATT , . ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5820 
I I I I I I I I I I I I I I I I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATGTTTCCCCCACACACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
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GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGc ccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
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7739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I li I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCAGAGTACTGACA 8 459 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCG 00 > , j; , ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 
I I I I I I I I I I I I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
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ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 



Sequence 13 from Patent WO0213855 



>emb|AX441173.1| 

Length=9416 

Score = 1.688e+04 bits (9140), Expect = 0.0 
Identities = 9326/9418 (99%), Gaps = 4/9418 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccc ccc.TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 180 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
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GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTGTTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCACCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGAATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGAATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGCGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAAAGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
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TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAGCACAAAT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAATATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCAGGATTACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGTTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCATGGTCTTGTGT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
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2760 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCC.TCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTG 3 0 0 0 
I T I i i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCACGTGTGTAGTACACCCGGCCCTGGTATTTG 3 0 0 0 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGC 3 06 0 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGA 312 0 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCA 318 0 

CCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 40 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTGTGTATAACCATCTCGCTCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATC 32 4 0 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGG 33 0 0 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGAT ACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGG 336 0 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGG 3 42 0 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCC 3 4 8 0 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCC 35 4 0 

AAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAA 36 0 0 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAG 366 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGACGTATACCAATGTGGATCAAG 366 0 

ACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCT 3 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCT 3 72 0 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTG 3 7 8 0 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGG 3 8 4 0 

GTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCC 39 0 0 
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GTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGAT 396 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGAT 396 0 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCC 4 02 0 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCC 4 0 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCA 4 0 8 0 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTT 414 0 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCA 42 0 0 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAG 42 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGCCGGGTGCTCAG 42 6 0 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCT 432 0 

TGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCG 43 8 0 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTC 4 4 4 0 

TGTCCACC ACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGG 450 0 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGC 456 0 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCC 462 0 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCG 46 8 0 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTG 4 7 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTTAGCCTTG 4 7 4 0 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAAC 48 0 0 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGC 4 86 0 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTT 492 0 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGG 49 8 0 

GGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTC 5 0 4 0 
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ATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGG 510 0 

TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGA 516 0 

TGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACA 52 2 0 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGA 52 8 0 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCC 53 4 0 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCG 5 4 0 0 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATG 5 46 0 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGC 552 0 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCA 558 0 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGA 56 4 0 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCA 5 7 0 0 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCC 5 76 0 

TCCTCTTCAACATATTaoaQqqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 582 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I f I i i I I I' I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTA 5 82 0 

CTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGC-CATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCAC-TCGACAGCGTTGGACTGGGGAAG 5 8 79 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTC 5939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGCTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTC 5939 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATC 5999 

CTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTT 6 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCTCACCTGGAGCCCTTGCAGTCGGTGTGGTCTTTGCATCAATACTGCGCCGGCGTGTT 6 059 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGG 6119 

AACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCC 6179 
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ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCG 6239 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAG 62 99 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATT 6359 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCAC 6 419 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATC 6 4 79 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACC 6539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGTCCTAGGACCTGCAAGAACATGTGGAGTGGGACGTTCTTCATTAATGCCTACACC 6539 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCT 6599 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACT 6659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACT 6659 

ACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGAC 6 719 

GGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCA 6 7 79 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCG 6 839 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCC 6 899 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTG 6959 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTC 7 019 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCA 7 0 79 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGG 7139 

GAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCC 7199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCCAGCCCTGCCC 7199 

GTCTGGGCGCGGCCGGAC TACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCTGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC 72 59 

GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCG 7319 
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7319 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAG 73 79 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACA 7 439 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCT 7 499 

TCCATGc ccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCG 7559 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGG 7619 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAGGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTG 76 79 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGC 7 739 

CAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGGAAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGAC 7 799 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAG 7 859 

GAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTTGCAGCCTGGCGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAA 7919 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTT 79 79 

C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGC 8 039 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAAGACAGTGT AAC AC CAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAAC GAGGTTTTCTGC 8 039 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGC 8 099 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTG 8159 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCTTGGCCGTG 8159 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAA 8219 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGCTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCC 82 79 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGAC 8339 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTT 8399 

ACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACA 8 459 
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ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTCGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCA 8519 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGT 85 79 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTAC 8639 

TCCG 00 „ ? ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGC 8699 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGT 8 759 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAAT 8 819 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATG 8 8 79 

ACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAG 8939 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACCCACTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTCAACTGCGAG 8939 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCC 9 059 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCC 9 059 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGC 9119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCTGGAGC 9119 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAAGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC 9179 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCGATAACGGCCGCTGGCCGGCTGGAC 9239 

TTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCAT 92 99 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTAC 9359 

CTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCC-GGCCTCTTAAGCCATTTCCT 9 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCTCCCCAACCGATGAAGATTGGGCTAACCACTCCAGGCCAAT-AGGCCATTCCCT 9 416 



>gb|AR030378.1|AR030378 Sequence 1 from patent US 5861267 
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Score = 1.687e+04 bits (9137), Expect = 0.0 
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GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 299 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTAT 599 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I li I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACT 899 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGAT 959 

TGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCTAATTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
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1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAA-GACTGCAATTG 12 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAAG-CTGCAATTG 12 5 8 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTG 1318 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGA 13 7 8 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGG 143 8 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA 149 8 

CGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGG 155 8 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGAACTGCAACGATAGCCTTACCACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCGCCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGTCCCATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTTGACGAACGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 78 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2 218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACTATCAATTACACCAT 2 218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
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2338 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 2 63 8 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 269 8 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTACGCCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc:.cccccTCAACGT 293 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 293 8 

C C q q a a a c; c; o; C G C G AT GC C G T C AT C T T AC TCATGTGTG TAG T AC AC C C G AC CCTGGTATT 299 8 
I I I I I I I i I i' I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATT 2 99 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 05 8 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGACCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
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3478 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTTACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGACCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 3958 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCA 4617 
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Sbjct 4558 

Query 4618 TCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 4618 TCCCGACCAACGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 

Query 46 7 8 GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 46 7 8 GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 

Query 4 73 8 TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 4 73 8 TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 

Query 4 79 8 AACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 4 79 8 AGCGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGG 

Query 4 85 8 AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 4858 AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 

Query 4918 CTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 4918 CTTGGTATGAGCTCATGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 

Query 49 7 8 CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 49 7 8 CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 

Query 5 03 8 CTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5 03 8 CCCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 

Query 5098 TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 509 8 TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 

Query 5218 ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 5218 ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 

Query 52 7 8 TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 52 7 8 TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 

Query 533 8 TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 533 8 TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 

Query 539 8 TCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 539 8 TTGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 



Query 5158 
Sbjct 5158 



Query 5458 

Sbjct 5458 

Query 5518 

Sbjct 5518 

Query 5578 

Sbjct 5578 



ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGT 

Query 563 8 GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 563 8 GGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 

Query 569 8 CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 
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CCCTCCTCTTCAACATATTacKu vtTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 629 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 6357 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 6357 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGA 665 7 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGG 6 717 

ACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTAT 6 7 7 7 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAAC 6 83 7 

CGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGG 6 89 7 
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CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGC 

TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGC 

TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGT 

CAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGC 

GGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGAGGTCTCCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGC 

CCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTTTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACT 



CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCG 73 7 7 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGA 7 43 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGA 7 43 7 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccccoeoGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATT 7 49 7 

CTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGT 755 7 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCT 7617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCT 7617 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCAC 76 7 7 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTT 7 73 7 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGG 7 79 7 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAG 7 85 7 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAA 7917 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACC 79 7 7 

T T C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCT 8 03 7 
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8037 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGG 8 09 7 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCG 815 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCG 815 7 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGC 8217 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACT 82 7 7 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGG 833 7 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTC 839 7 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGA 8 45 7 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCG 8517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCG 8517 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 857 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAA 857 7 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGT 863 7 

ACTCCGcccoooccac:qqa c c c c c c AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT CAT 869 7 
I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCAT 869 7 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCC 8 75 7 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCA 8 817 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGA 8 8 7 7 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTG 893 7 

AGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATCTACGCAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGAC 899 7 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGG 9 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGGCCTCAGCGCATTTTTACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGG 9 05 7 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGA 9117 

GCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCT 917 7 



Sbjct 


797! 




803! 


Sbjct 


803! 




809! 


Sbjct 


809! 




815! 


Sbjct 


815! 




821! 


Sbjct 


821! 




827! 


Sbjct 


827! 




833! 


Sbjct 


833! 




839! 


Sbjct 


839! 




845! 


Sbjct 


845! 




851! 


Sbjct 


851! 


Query 


857! 


Sbjct 


857! 


Query 


863! 


Sbjct 


863! 




869! 


Sbjct 


869! 


Query 


875! 


Sbjct 


875! 


Query 


881! 


Sbjct 


881! 


Query 


887! 


Sbjct 


887! 


Query 


893! 


Sbjct 


893! 


Query 


899! 




899! 


Query 


905! 


Sbjct 


905! 


Query 


911! 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 409 of 813 



Sbjct 


911! 




917! 


Sbjct 


917! 




923! 


Sbjct 


923! 




929! 


Sbjct 


929! 


Query 


935! 


Sbjct 


935! 



TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGG 

ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTC 

ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCT 

ACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGG-G-TAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I II I I I I I I I I I I I I 
ACCTCCTCCCCAACCGGTGAACG — GGGAGCTAGACACTCCGGCCT 9 4 01 
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TGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAA 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAA 6 1 

AGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAccc.ee: cTCCCGGG 133 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGG 121 

AGAGCCAT AGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCC 193 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGAGCCAT AGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCC 181 

TTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAG 253 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAG 2 41 

CCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTG 313 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTG 3 01 

CCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAAC 3 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCCCAAAGAAAAAC 361 

CAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGT 433 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGT 421 

TGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAA 493 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAA 4 81 

GACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCC 553 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCC 5 41 

CGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTG 613 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTG 6 01 

CGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGA 6 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGA 661 

CCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGC 733 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGC 721 

CGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCT 793 
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GGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGG 853 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCATGGCGTCCGGGT TCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACC TTCCTGG 8 41 

TTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGC 913 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACCGTGCCCGCTTCAGC 9 01 

CTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAG 9 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAATTCGAG 961 

TATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCG 1033 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTACACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCG 1021 

CGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGG 1093 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGG 10 81 

CAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCT 1153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTCGTCGGGAGCGCCACCCT 1141 

CTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTT 1213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTT 12 01 

TACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGG 12 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGG 1261 

CCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGC 1333 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATATAACGGGTCATCGTATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGC 1321 

GTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGC 1393 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGC 13 81 

TCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGT 1453 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGT 14 41 

CCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAA 1513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTTGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAG 15 01 

TGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACAT 15 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCGGCCACACCACGGCTGGGCTTGTTCGTCTCCTTTCACCAGGCGCCAAGCAGAACAT 1561 

CCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGA 1633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAACTGCAATGA 1621 

AAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGG 1693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCACCACAAATTCAACTCTTCAGG 16 81 

CTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCC 1753 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCGGGGGTCC 17 41 

TATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCC 1813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCAGTTACGCCAACGGAAGCGGCCTCGATGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCC 18 01 

AAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCC 18 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCC 1861 

CAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGC 1933 
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AAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGG 1993 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAATGATACGGATGTCTTTGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGG 19 81 

TTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCAT 2 053 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCAT 2 0 41 

CGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGA 2113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGA 2101 

AGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTA 2173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTA 2161 

CCCGTATAGGCTTTGGCAC TATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGAT 2 233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTATAGGCTTTGGCAC TATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGAT 2 2 21 

GTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACG 2 2 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACG 2 2 81 

CTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACA 2353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGTCCACCACGCA 23 41 

GTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCA 2 413 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCA 2 4 01 

CCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTC 2 4 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTC 2 461 

CTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGT 2533 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGGCTATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGT 2521 

CTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCT 2 593 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCT 2 5 81 

CGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTT 2 653 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTTTTGTGTCCTTCCTCGTGTT 26 41 

CTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTA 2 713 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCAGCCTACGCCCTCTA 2 701 

CGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGA 2 7 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGATATGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGA 2 761 

CACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCT 2 833 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCT 2 821 

GTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGAC 2 893 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGCCATACTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGAC 2 8 81 

CAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccc cTCAACGTCC w CGCGA 2 953 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mil I I I" I I I I I 

CAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTTCGGGGGGGGCGCGA 2 9 41 

TGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAAC 3 012 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAAC 3 0 0 0 

TACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCT 3 0 72 
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ACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAG 3132 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAG 312 0 

GTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATA 3192 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCATTACGTGCAAATGATCTTCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATA 318 0 

ACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTG 32 52 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTG 32 4 0 

TGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCG 3312 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCG 33 0 0 

CCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATAC 33 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATAC 336 0 

TGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGG 3 432 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTGGACCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGG 3 42 0 

CGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGG 3 492 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGG 3 4 8 0 

ACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGG 3552 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAAGAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGG 354 0 

CAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCG 3612 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCG 36 0 0 

CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCT 36 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCT 366 0 

GGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTT 3 732 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCTCCTCGGACCTTT 3 72 0 

ACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTA 3 792 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCTGTGCGCCGGCAAGGTGATAGCAGGGGTA 3 78 0 

GCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGT 3 852 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGT 3 8 40 

GCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTA 3912 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTA 39 0 0 

AAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCA 39 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCA 396 0 

CGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTC 4 032 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTC 402 0 

CCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGG 4 092 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCTCAGGGCTATAAGG 4 0 8 0 

TGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGG 4152 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTGGTGCTCAACCCTTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGCGCTTACATGTCCAAGG 414 0 

CCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCA 4212 
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4200 

TCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATG 42 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATG 42 6 0 

ACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCA 4332 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCA 432 0 

CTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCC 4392 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCC 43 8 0 

CTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCG 4 452 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCG 4 4 4 0 

GAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATC 4512 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCCATCCCTCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATC 45 0 0 

TCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGG 45 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCACTGG 456 0 

GCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCG 4632 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGGCCAGCGGCG 462 0 

ATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTG 4692 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACTGGCGACTTCGACCCTG 46 8 0 

TGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTA 4 752 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTA 4 7 4 0 

CCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGA 4 812 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGA 4 8 0 0 

CTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCA 4 8 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTTGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCA 4 86 0 

TGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCA 4932 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCA 492 0 

CGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGT 4992 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGT 49 8 0 

GCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCC 5 052 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCC 5 0 4 0 

ACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAG 5112 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGCGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAG 510 0 

CCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTT 5172 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTT 516 0 

TGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTG 5232 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTG 52 2 0 

TTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGG 52 92 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGG 52 8 0 

CCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGG 5352 
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CCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGA 5 412 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTGTCTTGTCCGGGA 540 0 

AGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGT 5 4 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGT 5 46 0 

GCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGA 5532 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAACAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGG 552 0 

AGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCC 5592 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAAGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCC 55 8 0 

AGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTG 5652 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGCCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTG 56 4 0 

GGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGA 5 712 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGA 5 7 0 0 

TGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACA 5 7 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACA 5 76 0 

TATT , . ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGG 5832 
I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACCGCCTTTGTGG 5 82 0 

GTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACA 5 892 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACA 58 8 0 

TTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCG 5952 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTTGCGGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCCCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCG 59 4 0 

GTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAG 6 012 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAG 6 0 0 0 

CCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGG 6 0 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGG 6 06 0 

GGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCC 6132 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTCTCCC 612 0 

CCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCC 6192 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAA.ee 618 0 

TCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTC 62 52 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAGGCTCGGAGTGTACCACTC 62 4 0 

CATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACT 6312 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACT 63 0 0 

TTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCT 63 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCT 636 0 

GCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACT 6 432 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACT 6 42 0 

GTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGA 6 492 
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CCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTA 6552 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTA 65 4 0 

CTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACG 6612 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACG 66 0 0 

TGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTA 66 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGCATGACTACTGACAATCTTA 666 0 

AATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTAC 6 732 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTAC 6 72 0 

ACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGAC 6 792 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGAC 6 7 8 0 

TCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGT 6 852 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAACTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGT 6 8 4 0 

TGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGG 6912 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGGAGGTTGG 69 0 0 

CGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTC 69 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTC 696 0 

TCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAA.ee 7 032 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGGCAACTTGCACCACCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAA.ee 7 02 0 

TCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGG 7 092 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGG 7 0 8 0 

TGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTAC 7152 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTAC 714 0 

CTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGC 7212 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCAGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGC 72 0 0 

CGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGG 72 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACTACAACCCCCCGCTAATAGAGACGTGGAAAGAGCCTGACTACGAACCACCTGTGG 72 6 0 

TCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGC 7332 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGGCTGCCCGTTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGC 732 0 

GTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAA 7392 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAA 73 8 0 

GTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCAT TACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGC 7 452 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCAT TACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGC 7 4 4 0 

CCGCCCCTTCTGGCTG . C C C G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G C C C C C C C 7512 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCCC 750 0 

TGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTG 75 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAGGGGGAGCCTGGGGACCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTG 756 0 

GGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCG 7632 
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7620 

TCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGC 7692 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGC 76 8 0 

TACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGA 7 752 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGA 7 7 4 0 

AAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGG 7 812 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGG 7 8 0 0 

TCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCC 7 8 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAAGCAGCGGCGTCAAGAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCC 7 86 0 

TGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCC 7932 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCTAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCC 792 0 

ATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTG 7992 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTG 79 8 0 

TAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGA 8 052 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAAA 8 0 4 0 

AGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCG 8112 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCG 810 0 

AGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCT 8172 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCT 816 0 

ACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCA 8232 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCA 822 0 

AGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGA 82 92 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGA 82 8 0 

GCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCG 8352 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCG 83 4 0 

TGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGG 8 412 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCATAAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGG 8 4 0 0 

GGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTA 8 4 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTA 8 46 0 

ACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACT 8532 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACC 852 0 

GCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGG 8592 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGG 85 8 0 

AGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccccccccg 8652 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCCG 86 4 0 

ac;qa ccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGT 8 712 
I i'l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGT 8 7 0 0 

CAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCC 8 7 72 
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9373 


Sbjct 


9361 



CCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCTCGCAAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCA 

ACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I IN I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTA 
GCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGTTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCT 
GCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCG 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCG 

CATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAA 

AACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACTTGGGGTTCCGCCCTTGCGAGCTTGGAAACACCGGGCCCGGAGTGTCCGCGCTAGGC 

TTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAA 

GAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAACAAAGCCCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGT 

TCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCT 

GGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACC 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTCCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAA.ee 
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GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
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Sbjct 
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601 
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661 
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661 
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721 
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721 
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781 
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781 
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841 
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901 
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901 
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961 


Sbjct 


961 
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1021 
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1021 
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1261 
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1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 



GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGTCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGCATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCTATGGTGGGAA 14 4 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 419 of 813 



Query 


1441 


Sbjct 


1441 


Query 


1501 


Sbjct 


1501 


Query 


1559 


Sbjct 


1559 


Query 


1619 


Sbjct 


1619 


Query 


1679 


Sbjct 


1679 


Query 


1739 


Sbjct 


1739 


Query 


1799 
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Sbjct 
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2459 
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2519 
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2519 



ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGG-CTTGTTGGTCT-CCTTACACCAGG 155 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATCT-GTTAG-CTTCCTCGCACCAGG 155 8 

CGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGC 1618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCAAGCAGAATGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGC 1618 

CTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAA 16 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGAACTGCAATGATAGCCTTAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAA 16 7 8 

ATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGC 173 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAACTCTTCAGGCTGCCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGA 173 8 

CCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTG 179 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTG 179 8 

CTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGT 185 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGT 185 8 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTAC 1918 

CTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCT 19 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAGCTGGGGTGAAAACGATACGGACGTTTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCT 19 7 8 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGC 2 03 8 

GCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTT 2 09 8 

CCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAG 215 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAG 215 8 

GTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCAT 2 218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCTGGTCGATTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCAT 2218 

ATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTG 2 2 7 8 
III III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTAAAATTAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTG 2 2 7 8 

GACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCT 233 8 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GACGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGATAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACT 233 8 

GCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTGCCAGCCTTGTC 239 8 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGG 2 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGG 2 45 8 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCT 2 518 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGC 2 5 7 8 
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Query 2579 

Sbjct 2579 

Query 2639 

Sbjct 2639 

Query 2699 

Sbjct 2699 

Query 2759 
Sbjct 



GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGT 

GTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATCTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGC 

GGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCG 
I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCG 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTT 

Query 2 819 AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCT 



2759 



Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 



2819 
2879 
2879 
2939 



TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTT-: CCCOCOTCAACGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGT 

CC ^ . . CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTAT 

III I i i 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2 939 CCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTAT 

Query 2 99 8 TTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTT 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2 99 8 TTGACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGCT 

Query 3 05 8 TGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3 058 TGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGC 

Query 3118 GGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 3118 GGAAGATGGCCGGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTG 

Query 317 8 GCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 317 8 GCACCTATGTTTATAACCACCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAG 

Query 323 8 ATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 323 8 ATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGT 

Query 32 9 8 GGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I 
Sbjct 32 9 8 GGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCA 

Query 335 8 GGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 335 8 GGGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGC 

Query 3 418 TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3 418 TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCA 

Query 3 4 7 8 GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3 4 7 8 GCCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTG 

Query 353 8 CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 353 8 CCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCG 

Query 359 8 GAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 359 8 GAACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACC 

Query 365 8 AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct 365 8 AAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCG 



2638 
2638 
2698 
2698 
2758 
2758 
2818 
2818 
2878 
2878 
2938 
2938 
2997 
2997 
3057 
3057 
3117 
3117 
3177 
3177 
3237 
3237 
3297 
3297 
3357 
3357 
3417 
3417 
3477 
3477 
3537 
3537 
3597 
3597 
3657 
3657 
3717 
3717 
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Query 3778 
Sbjct 3778 
Query 3838 
Sbjct 3838 
Query 3898 
Sbjct 3898 
Query 3958 
Sbjct 3958 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 



4078 
4078 
4138 
4138 
4198 



4258 
4258 
4318 
4318 
4378 
4378 
4438 
4438 
4498 
4498 
4558 
4558 
4618 
4618 
4678 
4678 
4738 



GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAG 3 7 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTCGGACCTTTACCTGGTAACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGG 3 7 7 7 

GTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGG 3 83 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGG 3 83 7 

GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCA 3 89 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGTATATTTAGGGCCGCGGTGTGCA 3 89 7 

CCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGA 395 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGA 395 7 

GATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 4 017 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGG 4 017 

CCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAG 4 0 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

CTCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAG 4 0 7 7 

CCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTG 413 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTG 413 7 

CTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 419 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTA 419 7 

CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 42 5 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCT 4257 

CAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCA 4317 
I II II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCA 4317 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGC 43 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGC 43 7 7 

TCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 
I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTG 4 43 7 

CTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCA 4 49 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

CTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCA 4 49 7 

AGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGA 455 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAA 455 7 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCA 4617 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCA 4617 

TCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCG 46 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCG 46 7 7 

GCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCC 4 73 7 

TTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTC 4 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTC 4 79 7 

AACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 85 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGG 4 85 7 
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Query 
Sbjct 



4858 
4858 



AGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCGCCCCTCTGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTG 



Query 4918 CTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 4918 CTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCC 

CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCA 



4978 
5038 
5038 



Query 4978 
Sbjct 
Query 
Sbjct 

Query 5098 

Sbjct 5098 

Query 5158 

Sbjct 5158 

Query 5218 

Sbjct 5218 

Query 5278 

Sbjct 5278 

Query 5338 

Sbjct 5338 

Query 5398 

Sbjct 5398 



CTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTC AT AT AGATGCCC ACT TTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACC TTCCTTACC 

TGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGTAGCGTACCAAGCCACTGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACC 

AGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTAT 

ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCA 

TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCG 

TCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGG 

TCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCAAGAGTTCG 

Query 5458 ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5 45 8 ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 

Query 5518 AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
Sb j ct 5518 AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 

Query 55 7 8 TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 



Sbjct 5578 

Query 5638 

Sbjct 5638 

Query 5698 

Sbjct 5698 

Query 5758 



GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAA 



CCCTCCTCTTCAACATATT TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i I I I" I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5 75 8 CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 

Query 5 818 CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 5 818 CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 

Query 5 8 7 8 AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5 8 7 8 AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 

Query 593 8 TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5938 TCAAGATC ATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 



4917 
4917 
4977 
4977 
5037 
5037 
5097 
5097 
5157 
5157 
5217 
5217 
5277 
5277 
5337 
5337 
5397 
5397 
5457 
5457 
5517 
5517 
5577 
5577 
5637 
5637 
5697 
5697 
5757 
5757 
5817 
5817 
5877 
5877 
5937 
5937 
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Query 


5998 


Sbjct 


5998 


Query 


6058 


Sbjct 


6058 


Query 


6118 


Sbjct 


6118 


Query 


6178 


Sbjct 


6178 


Query 


6238 


Sbjct 


6238 


Query 


6298 


Sbjct 


6298 


Query 


6358 


Sbjct 


6358 


Query 


6418 


Sbjct 


6418 


Query 


6478 


Sbjct 


6478 


Query 


6538 


Sbjct 


6538 


Query 


6598 


Sbjct 


6598 


Query 


6657 


Sbjct 


6657 


Query 


6717 


Sbjct 


6717 


Query 


6777 


Sbjct 


6777 


Query 


6837 


Sbjct 


6837 


Query 


6897 


Sbjct 


6897 


Query 


6956 


Sbjct 


6956 


Query 


7016 


Sbjct 


7016 


Query 


7076 


Sbjct 


7076 



TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGC 6 417 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGGGGACGGCATCATGC 6 417 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGA 6 477 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACA 653 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACA 653 7 

CCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGT 659 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGT 659 7 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATG 6656 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATG 6656 

ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 6 716 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTG 6 716 

GACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTA 6 7 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTA 6 7 76 

TCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA 6 836 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATTTAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA 6 836 

CCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCG 6 896 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCG 6 896 

GCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCA 6955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGGGCGGAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCA 6955 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 7 015 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II 

GCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGA 7 015 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 75 
I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCATAGAAGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 75 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGA 7135 
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Query 


7136 


Sbjct 


7136 


Query 


7196 


Sbjct 


7196 


Query 


7256 


Sbjct 


7256 


Query 


7316 


Sbjct 


7316 


Query 


7376 


Sbjct 


7376 


Query 


7436 


Sbjct 


7436 


Query 


7496 


Sbjct 


7496 


Query 


7556 


Sbjct 


7556 


Query 


7615 


Sbjct 


7615 


Query 


7675 


Sbjct 


7675 


Query 


7734 


Sbjct 


7734 


Query 


7794 


Sbjct 


7794 


Query 


7854 


Sbjct 


7854 


Query 


7914 


Sbjct 


7914 


Query 


7974 


Sbjct 


7974 


Query 


8034 


Sbjct 


8034 


Query 


8094 


Sbjct 


8094 


Query 


8154 


Sbjct 


8154 


Query 


8214 


Sbjct 


8214 



GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 7195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCT 7195 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 72 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGA 72 55 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 7315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCC 7315 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 75 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGCTTGCCATCAAAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7 435 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccce<: cGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCGCGACTCCGACGCTGAGTCCTA 7 495 

TTCTTCCATGcccccc cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7555 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATG 7555 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCC-GACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAG-CGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCT-GGTGTATTCCACCACTTCACGCAGT 7 733 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAA-CTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGT 7 733 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 793 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 793 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 853 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 853 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGG 7913 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGG 7913 

GCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAAGGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 73 

GACCTTCTG G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CATCATGGC C AAG AAC G AG G T T 8 033 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTTCTGGAAGACAATGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTT 8 033 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAC 8 093 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAT 8 093 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTACCAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 
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8274 


Sbjct 


8274 


Query 


8334 


Sbjct 


8334 


Query 


8394 


Sbjct 


8394 


Query 


8454 


Sbjct 


8454 


Query 


8514 


Sbjct 


8514 


Query 


8574 


Sbjct 


8574 


Query 


8634 


Sbjct 


8634 


Query 


8694 


Sbjct 


8694 


Query 


8754 


Sbjct 


8754 


Query 


8814 


Sbjct 


8814 


Query 


8874 


Sbjct 


8874 


Query 


8934 


Sbjct 


8934 


Query 


8994 


Sbjct 


8994 


Query 


9054 


Sbjct 


9054 


Query 


9114 


Sbjct 


9114 


Query 


9174 


Sbjct 


9174 


Query 


9234 


Sbjct 


9234 


Query 


9294 


Sbjct 


9294 


Query 


9354 


Sbjct 


9354 



GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAAGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCG ::ccq;>'2 :cccc ACAACCAGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC A 8693 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGT AC TCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCC ACAACCAGAAT AC GACT TGGAGC TC AT AAC A 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTTTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT 9 413 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGGCCATTT 9 413 
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Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 



9414 
9414 
9473 
9474 
9513 
9532 
9573 
9592 



I^M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i " I I I I I I I I I I I " I I I III III 
CCTGTTTTTTTTTTTTTTTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 9 4 73 

1 1 1 ! : fc t •:: c 1 1 • : c - 1 t t 1 1 c c •:: 1 1 c • : t AATGGTGGC TCC AT 9512 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTTTTTTTTTTTTTCCTTTCCTTTTTTTTTTTTTTTCCCTT-TTTA-TGGTGGCTCCAT 9531 

CTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGC 95 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGC 9591 

TGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9618 



>dbj | DI040069.1I 

C VIRUS 
Length=9401 

Score = 1.520e+04 
Identities = 9018 
Strand=Plus/Plus 



NANBV DIAGNOSTICS: POLYNUCLEOTIDES USEFUL FOR SCREENING FOR HEPATITIS 



bits (8231) , Expect = 
'9408 (95%) , Gaps = 14 





1 


Sbjct 


1 




61 


Sbjct 


61 




121 


Sbjct 


121 




181 


Sbjct 


181 




241 


Sbjct 


241 




301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 


Query 


721 


Sbjct 


721 



GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccceocTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
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781 


Sbjct 


781 




841 


Sbjct 


841 




901 


Sbjct 


901 




961 


Sbjct 


961 




1021 


Sbjct 


1021 




1081 


Sbjct 


1081 




1141 


Sbjct 


1141 




1201 


Sbjct 


1201 




1261 


Sbjct 


1261 




1321 


Sbjct 


1321 




1381 


Sbjct 


1381 




1441 


Sbjct 


1441 




1501 


Sbjct 


1501 




1561 


Sbjct 


1561 




1621 


Sbjct 


1621 




1681 


Sbjct 


1681 




1741 


Sbjct 


1741 




1801 


Sbjct 


1801 


Query 


1861 


Sbjct 


1861 



CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 
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Query 


1921 


Sbjct 


1921 


Query 


1981 


Sbjct 


1981 


Query 


2041 


Sbjct 


2041 


Query 


2101 


Sbjct 


2101 


Query 


2161 


Sbjct 


2161 


Query 


2221 


Sbjct 


2221 


Query 


2281 


Sbjct 


2281 


Query 


2341 


Sbjct 


2341 


Query 


2401 


Sbjct 


2401 


Query 


2461 


Sbjct 


2461 


Query 


2521 


Sbjct 


2521 


Query 


2581 


Sbjct 


2581 


Query 


2641 


Sbjct 


2641 


Query 


2701 


Sbjct 


2701 


Query 


2761 


Sbjct 


2761 


Query 


2821 


Sbjct 


2821 


Query 


2881 


Sbjct 


2881 




2941 


Sbjct 


2941 


Query 


3000 


Sbjct 


3000 



ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 252 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 58 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 70 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccccc ccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

v u : . ■ > s : : : : : CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 2999 

r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 2 999 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 
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Query 


3060 


Sbjct 


3060 


Query 


3120 


Sbjct 


3120 


Query 


3179 


Sbjct 


3179 


Query 


3239 


Sbjct 


3239 


Query 


3299 


Sbjct 


3299 


Query 


3359 


Sbjct 


3359 


Query 


3419 


Sbjct 


3419 


Query 


3479 


Sbjct 


3479 


Query 


3539 


Sbjct 


3539 


Query 


3599 


Sbjct 


3599 


Qu e r y 


3659 


Sbjct 


3659 


Query 


3719 


Sbjct 


3719 


Query 


3779 


Sbjct 


3779 


Query 


3839 


Sbjct 


3839 


Query 


3899 


Sbjct 


3899 


Query 


3959 


Sbjct 


3959 


Query 


4019 


Sbjct 


4019 




4079 


Sbjct 


4079 


Query 


4139 


Sbjct 


4139 



CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 3119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 3119 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 3178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I II 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 3658 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 3658 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
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4199 


Sbjct 


4199 


Query 


4259 


Sbjct 


4259 


Query 


4319 


Sbjct 


4319 


Query 


4379 


Sbjct 


4379 


Query 


4439 


Sbjct 


4439 


Query 


4499 


Sbjct 


4499 


Query 


4559 


Sbjct 


4559 


Query 


4619 


Sbjct 


4619 


Query 


4679 


Sbjct 


4679 


Query 


4739 


Sbjct 


4739 


Query 


4799 


Sbjct 


4799 


Query 


4859 


Sbjct 


4859 


Query 


4919 


Sbjct 


4919 


Query 


4979 


Sbjct 


4979 


Query 


5039 


Sbjct 


5039 


Query 


5099 


Sbjct 


5099 


Query 


5159 


Sbjct 


5159 




5219 


Sbjct 


5219 


Query 


5279 


Sbjct 


5279 



CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 455 8 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 858 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 5 03 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCT 5 09 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
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5339 


Sbjct 


5339 


Query 


5399 


Sbjct 


5399 


Query 


5458 


Sbjct 


5458 


Query 


5518 


Sbjct 


5518 


Query 


5578 


Sbjct 


5578 


Query 


5638 


Sbjct 


5638 


Query 


5698 


Sbjct 


5698 


Query 


5758 


Sbjct 


5758 


Query 


5818 


Sbjct 


5818 


Query 


5878 


Sbjct 


5878 


Query 


5938 


Sbjct 


5938 


Query 


5998 


Sbjct 


5998 


Query 


6058 


Sbjct 


6058 


Query 


6118 


Sbjct 


6118 


Query 


6178 


Sbjct 


6178 


Query 


6238 


Sbjct 


6238 


Query 


6298 


Sbjct 


6298 




6358 


Sbjct 


6358 


Query 


6417 


Sbjct 


6417 



CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATTc;c:t:;ooo-:;TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I IT II i F I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5 817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCAC TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATG 6 416 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
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Query 


6477 


Sbjct 


6477 


Query 


6537 


Sbjct 


6537 


Query 


6597 


Sbjct 


6597 


Query 


6656 


Sbjct 


6656 


Query 


6716 


Sbjct 


6716 


Query 


6776 


Sbjct 


6776 


Query 


6836 


Sbjct 


6836 


Query 


6896 


Sbjct 


6896 


Query 


6955 


Sbjct 


6955 


Query 


7015 


Sbjct 


7015 


Query 


7075 


Sbjct 


7075 


Query 


7135 


Sbjct 


7135 


Query 


7195 


Sbjct 


7195 


Query 


7255 


Sbjct 


7255 


Query 


7315 


Sbjct 


7315 


Query 


7375 


Sbjct 


7375 


Query 


7435 


Sbjct 


7435 




7495 


Sbjct 


7495 


Query 


7555 


Sbjct 


7555 



ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 6536 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTG 6596 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 

AGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCG 7 014 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

AGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 

AGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCC 719 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 719 4 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 72 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 72 5 4 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGC 7314 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

CTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

CCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 
I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCT 7 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7 49 4 

ATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 
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Query 


7615 


Sbjct 


7615 


Query 


7675 


Sbjct 


7675 


Query 


7735 


Sbjct 


7735 


Query 


7795 


Sbjct 


7795 


Query 


7855 


Sbjct 


7855 


Query 


7915 


Sbjct 


7915 


Query 


7975 


Sbjct 


7975 


Query 


8035 


Sbjct 


8035 


Query 


8095 


Sbjct 


8095 


Query 


8154 


Sbjct 


8154 


Query 


8214 


Sbjct 


8214 


Query 


8274 


Sbjct 


8274 


Query 


8334 


Sbjct 


8334 


Query 


8394 


Sbjct 


8394 


Query 


8454 


Sbjct 


8454 


Query 


8514 


Sbjct 


8514 


Query 


8574 


Sbjct 


8574 




8634 


Sbjct 


8634 


Query 


8694 


Sbjct 


8694 



CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTG 7 73 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGG 7914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

AC C T T C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AGAC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AGG T T T 8 03 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AC C T T C T G G AAG AC AAT G T AAC AC C AAT AGAC AC T ACC AT CAT GGC T AAG AAC G AGG T T T 8 03 4 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCGcccccccc(3aao;:;CCC.cccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTC TACT ACC TT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTC TACT ACC TC 8 753 
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8754 


Sbjct 


8754 




8814 


Sbjct 


8814 




8874 


Sbjct 


8874 




8934 


Sbjct 


8934 




8994 


Sbjct 


8994 




9054 


Sbjct 


9054 




9114 


Sbjct 


9114 




9174 


Sbjct 


9174 




9234 


Sbjct 


9234 




9294 


Sbjct 


9294 


Query 


9354 


Sbjct 


9354 



ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 9293 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 9293 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 401 



>dbj | BD295096.il NANBV DIAGNOSTICS: 

C VIRUS 

Length=9401 



POLYNUCLEOTIDES USEFUL FOR SCREENING FOR HEPATITIS 



Score = 1.520e+04 bits (8231), Expect = 0.0 
Identities = 9018/9408 (95%), Gaps = 14/9408 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
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Sbjct 301 GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
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Sbjct 1441 ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
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CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccc CCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

. v -CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 2999 

r 1 1 i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 2 999 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 3119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 3119 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 3178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I II 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 3 718 
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Sbjct 3 719 CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 3 778 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 455 8 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
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Sbjct 4859 GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 5 03 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TC AT AT AG ATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACC TTCCTTACCT 5 09 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5457 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5457 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CC AT TGC T TC AT TGATGGCTTTT ACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACC AC TGGCC AAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATTqqoaaaciTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I i I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 
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Sbjct 5998 TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6057 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 635 7 



CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 6536 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTG 6596 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 

AGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCG 7 014 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

AGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 
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Sbjct 7135 AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 7194 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 72 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 72 5 4 

7314 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

CTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

7434 

CCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCC ccGACTCCGACGTTGAGTCCT 7 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7 49 4 

ATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTG 7 73 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGG 7914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

AC C T T C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AGG T T T 8 03 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTCTGGAAGACAATGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTT 8 03 4 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

8333 
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7315 
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Query 


7735 
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7795 
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7795 
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7855 
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7915 
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8035 
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8035 
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8095 


Sbjct 


8095 
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8154 


Sbjct 


8154 
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8214 


Sbjct 


8214 
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8274 
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Sbjct 8274 GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

8573 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

8693 

AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
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Length=9401 

Score = 1.520e+04 bits (8231), Expect = 0.0 

Identities = 9018/9408 (95%), Gaps = 14/9408 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


1 


GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 


60 


Query 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 


120 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


61 


TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 


120 


Query 


121 


c:ppp:-cTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


121 


CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 


180 


Query 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


181 


GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 


240 


Query 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


241 


GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 


300 


Query 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


301 


GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 


360 


Query 


361 


CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


361 


CTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 


420 


Query 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


421 


GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 


480 


Query 


481 


GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


481 


GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 


540 


Query 


541 


AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


541 


AGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 


600 


Query 


601 


GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


601 


GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 


660 


Query 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


661 


GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 


720 


Query 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


721 


CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 


780 


Query 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


781 


CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 


840 


Query 


841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 


900 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 






841 


GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 


900 


Query 


901 


TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 


960 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 III 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


901 


TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 


960 


Query 


961 


GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 


1020 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 




Sbjct 


961 


GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 


1020 


Query 


1021 


TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 


1080 




1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
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Sbjct 1021 TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 1080 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGT 216 0 
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Sbjct 2161 

Query 2221 

Sbjct 2221 

Query 2281 

Sbjct 2281 

Query 2341 

Sbjct 2341 

Query 2401 

Sbjct 2401 
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Query 2521 

Sbjct 2521 

Query 2581 
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Query 2641 

Sbjct 2641 

Query 2701 
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Query 2761 

Sbjct 2761 

Query 2 821 TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct 2 821 TGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTC 

Query 

Sbjct 

Query 2941 

Sbjct 2941 



GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 



2 8 81 AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTC-..CCCCC.TCAACGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
2 8 81 AGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 

qaa c CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 

I " I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 

Query 3 0 0 0 GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 3 0 0 0 GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 



Query 3060 

Sbjct 3060 
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Sbjct 3179 

Query 3239 

Sbjct 3239 
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Sbjct 3299 GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 3358 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 365 8 

3718 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 3958 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 3958 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

4498 
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TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 455 8 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 503 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 503 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 509 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCT 509 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 5158 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

5637 
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Sbjct 5578 TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 5637 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CC AT TGCTTC AT TGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACC AC TGGCC AAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CC AT TGCTTC AT TGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCC AAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATT. v TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mil i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 629 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATG 6 416 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 6536 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTG 6596 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
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Sbjct 6716 GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6775 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

6895 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 

7014 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

AGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 

AGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCC 719 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 719 4 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 72 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 72 5 4 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGC 7314 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

CTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

CCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 
I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcc.ee ccc:GACTCCGACGTTGAGTCCT 7 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7 49 4 

ATTCTTCCATGcccc cecTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTG 7 73 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 

7914 
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Sbjct 7855 TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

8034 



TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 8573 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCGccccccccaaac;.; ; cccC':-CACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 
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AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 401 



Sequence 9 from patent US 631288 



>gb|AR176483.1|AR176483 

Length=9401 

Score = 1.520e+04 bits (8231), Expect = 0.0 
Identities = 9018/9408 (95%), Gaps = 14/9408 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cccccc.TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
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Sbjct 601 GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 126 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACC 1740 
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Sbjct 1741 AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 1800 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
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AGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

, CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 2999 
I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 



GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I II 
GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 
AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 
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Sbjct 4019 TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 40 78 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 455 8 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

4678 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 5 03 8 

T CAT AT AG AT GC C C AC T T T T T AT C CC AG AC AAAGC AGAGTGGGG AG AAC T T T C C T T AC C T 5 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TC AT AT AG ATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACC TTCCTTACCT 5 09 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

5218 



Sbjct 


4019 


Query 


4079 


Sbjct 


4079 


Query 


4139 


Sbjct 


4139 


Query 


4199 


Sbjct 


4199 


Query 


4259 


Sbjct 


4259 


Query 


4319 


Sbjct 


4319 


Query 


4379 


Sbjct 


4379 


Query 


4439 


Sbjct 


4439 


Query 


4499 


Sbjct 


4499 


Query 


4559 


Sbjct 


4559 


Query 


4619 


Sbjct 


4619 


Query 


4679 


Sbjct 


4679 


Query 


4739 


Sbjct 


4739 


Query 


4799 


Sbjct 


4799 


Query 


4859 


Sbjct 


4859 


Query 


4919 


Sbjct 


4919 


Query 


4979 


Sbjct 


4979 


Query 


5039 


Sbjct 


5039 


Query 


5099 


Sbjct 


5099 


Query 


5159 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 456 of 813 



Sbjct 5159 GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 



CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5757 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAA 5757 

CCCTCCTCTTCAACATATTC:CK.;qov-oTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i r 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
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Sbjct 6298 AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 6357 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATG 6 416 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 6536 



TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 6954 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I 1 I I Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 6954 

AGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCG 7 014 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

AGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 

AGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCC 719 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 719 4 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 72 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 72 5 4 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGC 7314 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

CTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

CCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 
I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 
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Sbjct 7435 CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7494 

ATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

7734 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGG 7914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

ACCTTCTG G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AG G T T T 8 03 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTCTGGAAGACAATGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTT 8 03 4 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

G AC T C C AC AG T C AC T G AG AGC G AC AT C C GT ACGGAGGAGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

8633 
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Sbjct 8574 GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCG oo ^ ooo ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8693 

I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 9293 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 

>db j | E66593 . 1 | Hepatitis C virus asialoglycoprotein 
Length=9401 

Score = 1.520e+04 bits (8231), Expect = 0.0 
Identities = 9018/9408 (95%), Gaps = 14/9408 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
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1 
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1 
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61 
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61 
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Sbjct 181 GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 40 

Query 2 41 GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 41 GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 300 

Query 301 GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 301 GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

Query 361 CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 361 CTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 420 

Query 421 GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 480 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 421 GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 480 

Query 481 GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 481 GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

Query 541 AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 600 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 541 AGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 600 

Query 601 GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 601 GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

Query 661 GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 661 GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 720 

Query 721 CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 780 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 721 CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 780 

Query 781 CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 781 CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 40 

Query 8 41 GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 900 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 841 GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 900 

Query 901 TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 901 TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

Query 961 GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 961 GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

Query 1021 TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1021 TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 1080 

Query 1081 CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 1140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1081 CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 1140 

Query 1141 GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1141 GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

Query 12 01 TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 12 01 TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 126 0 

Query 1261 CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1261 CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 1320 
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Sbjct 1321 CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 1380 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 2 46 0 
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CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 



Sb j ct 2 461 CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 

Query 2521 

Sbjct 2521 

Query 2 5 81 CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 5 81 CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 

Query 2641 

Sbjct 2641 

Query 2701 

Sbjct 2701 

Query 2761 

Sbjct 2761 

Query 2821 

Sbjct 2821 



Query 
Sbjct 



Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 



2881 
2881 



Query 2941 
Sbjct 2941 



CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTC 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc.ee CCTCAACGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 

... - ^ CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 
I" I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 

Query 3179 CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 3179 CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 

Query 3239 TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3239 TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I II I I I I I I I I I I II II I I I I I II 
32 99 GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 



3000 
3000 
3060 
3060 



Query 3120 
Sbjct 3120 



Query 32 
Sbjct 

Query 3359 

Sbjct 3359 

Query 3419 

Sbjct 3419 

Query 3479 

Sbjct 3479 

Query 3539 

Sbjct 3539 

Query 3599 



GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 



2520 
2580 
2580 
2640 
2640 
2700 
2700 
2760 
2760 
2820 
2820 
2880 
2880 
2940 
2940 
2999 
2999 
3059 
3059 
3119 
3119 
3178 
3178 
3238 
3238 
3298 
3298 
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3358 
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3418 
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Sbjct 3599 AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 3658 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 4258 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 4258 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 455 8 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
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Sbjct 4739 TGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4798 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 5 03 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCT 5 09 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATT s . .^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 
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Sbjct 5878 AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 5937 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCAC TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 623 7 



AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATG 6 416 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 6536 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTG 6596 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 

AGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCG 7 014 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

7074 
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Sbjct 7015 AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 70 74 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 

AGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCC 719 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 719 4 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 72 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 72 5 4 

7314 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

CTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

7434 

CCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCT 7 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7 49 4 

ATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTG 7 73 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGG 7914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

ACCTTCTG G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AG G T T T 8 03 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTCTGGAAGACAATGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTT 8 03 4 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

8213 
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Sbjct 8154 GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

8573 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCG, ccx ccc ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
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Sbjct 9294 TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

Query 935 4 ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 401 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9354 ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 

>gb| 181885.1 | 181885 Sequence 9 from patent US 5712087 
Length=9401 

Score = 1.520e+04 bits (8231), Expect = 0.0 
Identities = 9018/9408 (95%), Gaps = 14/9408 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 48 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 9 0 0 
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Sbjct 901 TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 150 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
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CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 2 2 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 26 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 26 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc ccccccTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

aaciqqcaaCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 2999 
I " I I I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 2 999 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 
I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 3119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 3119 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 3178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 

3238 
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Sbjct 3179 CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 3238 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

3358 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

4378 
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CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 455 8 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 503 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 5 03 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCT 5 09 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5 45 7 

5517 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 473 of 813 



Sbjct 5458 ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CC AT TGCTTC AT TGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACC AC TAGCC AAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATTo-aaqcicqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 057 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 057 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 



CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 

AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATG 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTG 
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Sbjct 6597 TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

6895 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 

7014 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

AGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 

AGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCC 719 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 719 4 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 7254 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 7254 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGC 7314 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

CTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

CCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 
I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccc ccccGACTCCGACGTTGAGTCCT 7 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7 49 4 

ATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTG 7 73 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

7794 
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Sbjct 7735 CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7794 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGG 7914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

8034 



TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAAC TAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAAC TAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCGc c ccocccc: qqaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8693 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
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7 4 CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 



TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 

>gb| 171894.1 | 171894 Sequence 9 from patent US 5683864 
Length=9401 

Score = 1.520e+04 bits (8231), Expect = 0.0 
Identities = 9018/9408 (95%), Gaps = 14/9408 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
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Sbjct 481 GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 540 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 
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Sbjct 1621 TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACC 1740 

AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 222 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 222 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 22 8 0 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 22 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 2 76 0 
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CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 2 999 
ill I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 2 999 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 3119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 3119 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 3178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 329 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 3358 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I II 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 3358 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
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Sbjct 3 899 CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 3958 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 4558 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 4558 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 5 03 8 
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Sbjct 5039 TCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCT 5098 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5 75 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAA 5 75 7 

CCCTCCTCTTCAACATATTcaoocrcKiTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I" I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCAC TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 
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Sbjct 6178 CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 6237 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 



TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATG 6 416 



ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 



TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 

AGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCG 7 014 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

AGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 

AGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCC 719 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 719 4 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 72 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 72 5 4 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGC 7314 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

7374 
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Sbjct 7315 CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

CCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 
I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCT 7 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7 49 4 

ATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

7734 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGG 7914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

ACCTTCTG G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AG G T T T 8 03 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTCTGGAAGACAATGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTT 8 03 4 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

8513 
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Sbjct 8454 CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCG CC qqq;; < C C q ACAACCAGAATACGACTTGGAGC T T AT AAC A 8693 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

8873 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGC ATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGC ATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 

>dbj | DM170404.1 | HEPATITIS C VIRUS ( HCV) POLYPEPTIDES 

Length=9379 

Score = 1.516e+04 bits (8209), Expect = 0.0 
Identities = 8996/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 23 CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 82 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1 CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 
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CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC TATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 
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Sbjct 12 01 TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 126 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 1822 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 2122 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 
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Sbjct 2341 CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2400 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCqqqqqacfaCGCGATGCCGTCAT 2962 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 M r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 
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Sbjct 3479 CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 3538 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 
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Sbjct 4619 GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

G AAG T C AC C C T G AC GC AC C C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
G AAAT CACCCTGACGCACC C AG T C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTaag 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 
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Sbjct 5758 GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTGGATGAACCGGC TGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACC ATGTTTCCCCCACGC A 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 629 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 6357 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCAT TAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 
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GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

C C C T T C T G GC T G c c c c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c c c c TGG A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 7576 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 7554 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 492 of 813 



Sbjct 8035 GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8094 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

8355 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

8595 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGtrcccccc cqqqa 8655 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i'i i i 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

accccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

9255 
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Query 


9256 


Sbjct 


9234 
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9316 


Sbjct 


9294 


Query 


9376 


Sbjct 


9354 



9174 CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 9233 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 9315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGA 92 93 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 93 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 9353 

GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 



>dbj | DL212380.1| HEPATITIS C VIRUS (HCV) POLYPEPTIDES 

Length=9379 

Score = 1.516e+04 bits (8209), Expect = 0.0 
Identities = 8996/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccccccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I II M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 322 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
G T C T C G TAG AC C G T GC AC CAT G AGC AC G AATCC T AAAC C T C AAAAAAAAAAC AAAC G T AA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

862 



Query 


23 


Sbjct 


1 


Query 


83 


Sbjct 


61 


Query 


143 


Sbjct 


121 


Query 


203 


Sbjct 


181 


Query 


263 


Sbjct 


241 


Query 


323 


Sbjct 


301 


Query 


383 


Sbjct 


361 


Query 


443 


Sbjct 


421 


Query 


503 


Sbjct 


481 


Query 


563 


Sbjct 


541 


Query 


623 


Sbjct 


601 


Query 


683 


Sbjct 


661 


Query 


743 


Sbjct 


721 


Query 


803 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 494 of 813 



Sbjct 781 CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 40 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 1222 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 126 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 
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Sbjct 1921 GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2542 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 252 0 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 26 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 258 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC . . - ^CGCGATGCCGTCAT 2962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I 1 F I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2 999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 
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Sbjct 3 06 0 GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCT TCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACC A 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 

3380 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACC TTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACC TTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 3658 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

4280 
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Sbjct 4199 TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 4258 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 858 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

G AAG TCACCCTGACGCACC C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 



Sbjct 


4199 


Query 


4281 


Sbjct 


4259 


Query 


4341 


Sbjct 


4319 


Query 


4401 


Sbjct 


4379 


Query 


4461 


Sbjct 


4439 


Query 


4521 
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5480 
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Sbjct 


6417 


Query 


6499 



TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTo-O-C: 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

aaqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5 839 
i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 62 9 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

6558 
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7435 
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7495 
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Sbjct 


7555 
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7637 



GG7AACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCAC TACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

C C C T T C T G G C T G c c c c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c c c c T G G A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

7696 
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Sbjct 7615 CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 7674 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

8056 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 8295 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcccc.ee ccqqqo 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

a CCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 
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Sbjct 8754 TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCA 92 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 9233 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 9315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGA 92 93 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 93 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 9353 

GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 

>dbj | DJ491512.1| HEPATITIS C VIRUS (HCV) POLYPEPTIDES 
Length=9379 

Score = 1.516e+04 bits (8209), Expect = 0.0 
Identities = 8996/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGT ATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAccc.ee ccTCCCGGGAGAGCC AT A 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
G T C T C G TAG AC C G T GC AC CAT G AGC ACG AATCC T AAAC C T C AAAAAAAAAAC AAAC G T AA 36 0 
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Sbjct 361 CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 420 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC TATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 1222 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 
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Sbjct 1501 CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 1560 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 2122 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CT TGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACC TCGTAAT ACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 
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Sbjct 26 41 TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 70 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC > > CGCGATGCCGTCAT 2962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i " I I I H I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2 999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 329 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTG T AT AAT C AC C AG CCTGACTGGCCGG G AC AAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 
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Sbjct 3779 TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3838 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 40 40 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 
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GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

GAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 557 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCAC TAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTooa 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

ooaaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5 839 
M I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 
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Sbjct 6 058 GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 62 9 7 



CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 



GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCAT TAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

7276 
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7337 
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7397 
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7375 
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8274 
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8356 



CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

C C C T T C T G G C T G c c c c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G C C C C C C C TGG A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 854 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

8415 
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Sbjct 8334 CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcrcccccccqqqq 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

6 CCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

8895 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCA 92 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 9233 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 9315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGA 92 93 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 93 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 9353 

GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 
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>dbj | DJ047428.1| HEPATITIS C VIRUS (HCV) POLYPEPTIDES 

Length=9379 

Score = 1.516e+04 bits (8209), Expect = 0.0 
Identities = 8996/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
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Sbjct 


121 


Query 


203 


Sbjct 


181 


Query 


263 
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CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccccccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGC AACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGC AACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 54 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 622 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 
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Sbjct 1081 CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 1140 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 
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Sbjct 2221 AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 22 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 29 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTT CCCCCTCAACGTCC CGCGATGCCGTCAT 2962 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M" i I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2 999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCC TCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAA.ee A 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 
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Sbjct 3359 CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACC TTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 3958 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 
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Sbjct 4499 TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 4558 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGC AACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 503 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 509 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 5158 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

G AAG T C AC C C T G AC GC AC C C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 
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ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTqqa 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

ooaaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5 839 
M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5 817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 6259 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 629 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCAT TAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCAT TAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

6857 
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GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 
III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

C C C T T C T G GC T G c c c c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c c c c TGG A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

7996 
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Sbjct 7915 CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

8355 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

8595 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 8573 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCG ceo c 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I II 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

•S G C C c C c AC AAC C AG AAT AC G AC T T GG AGC T T AT AAC AT CATGCTCCTC C AAC G T G T C AG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 
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Sbjct 9054 TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCA 92 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 9233 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 9315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGA 92 93 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 93 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 9353 

GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 

>dbj | DD495902.1| HEPATITIS C VIRUS (HCV) POLYPEPTIDES 
Length=9379 

Score = 1.516e+04 bits (8209), Expect = 0.0 
Identities = 8996/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccccccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 
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Sbjct 661 TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 720 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 1222 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 126 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 
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Sbjct 1801 CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCqano-o-aqqCGCGATGCCGTCAT 2 962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I F I i i I I i I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 
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Sbjct 29 41 CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 



CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 

CAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 
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Sbjct 4079 CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 4138 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 
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GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTqqq 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

qqqoTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5839 
I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 58 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 62 9 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

6438 
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Sbjct 6358 CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 



TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 



CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 



GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 
GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 

C C C T T C T G GC T G C C C C C C C G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G C C C C C C C TGG A 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 
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GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcccccccccfCfCfCf 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mil 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

8715 
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Sbjct 863 4 ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCA 9255 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 9233 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 9315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGA 9293 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 93 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 9353 

GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 

>gb | AR301300.il Sequence 1 from patent US 6538123 
Length=9379 

Score = 1.516e+04 bits (8209), Expect = 0.0 
Identities = 8996/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccc ccc.TCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 
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Sbjct 2 41 GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 300 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 1222 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 
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Sbjct 1381 AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1440 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 
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Sbjct 2521 CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2580 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC s CGCGATGCCGTCAT 2962 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2 999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 
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Sbjct 3659 CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 4258 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 
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Sbjct 4799 GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4858 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

GAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 542 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 54 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5457 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTQQCi 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

qqqoTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5 839 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5 817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 
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Sbjct 5938 CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 5997 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 



CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 



CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 
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TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

C C C T T C T G G C T G c c c c c c C G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c o o o T G G A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

8295 
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Sbjct 8214 AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccccceeco'orcfa 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I illl 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

a c C C c C cACAAC C AG AAT AC G AC T TGGAGC T T AT AAC AT CATGCTCCTC CAAC GTGTCAG 8715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 1 I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
Illl I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCA 92 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 9233 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 9315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGA 92 93 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 93 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 9353 
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Sbjct 9354 GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 



Sequence 1 from patent US 6284249 



>gb|AR166930.1|AR166930 

Length=9379 

Score = 1.516e+04 bits (8209), Expect = 0.0 
Identities = 8996/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccccccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGC AACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCGC AACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 
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CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 1582 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 
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Sbjct 2101 CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccccc-:-CTCAACGTCC> , v — - CGCGATGCCGTCAT 2962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i "' I i i i i i I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2 999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCC TCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAA.ee A 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 
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Sbjct 3239 GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 3298 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 
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Sbjct 43 79 TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 50 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 506 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 503 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

GAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 
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CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTQQCi 5 7 79 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

qqqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5 817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 62 9 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCAT TAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCAT TAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

6737 
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CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 7254 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

CCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGcccccccTGGA 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

7876 
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Sbjct 7795 AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7854 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcc ".cc cccqc 8655 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i'i i i 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

a C c c C C cACAAC C AG AAT AC G AC T T GGAGC T T AT AAC ATC ATGC T C C T C C AAC GTGTCAG 8715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

9015 
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Sbjct 8934 ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 



TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGA 

TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 

GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 
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Length=9401 

Score = 1.514e+04 bits (8199), Expect = 0.0 
Identities = 9000/9408 (95%), Gaps = 14/9408 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAARAAAAAMCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
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GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTAYCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 111 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCT 12 6 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGACGGCGTTGGTARTGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACG 15 0 0 

TCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCG 156 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCG 156 0 

CCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCT 162 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCC 162 0 

TGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAAT 16 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGT 16 8 0 

TCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCC 1740 



Sbjct 


541 




601 


Sbjct 


601 




661 


Sbjct 


661 




721 


Sbjct 


721 




781 


Sbjct 


781 




841 


Sbjct 


841 




901 


Sbjct 


901 




961 


Sbjct 


961 




1021 


Sbjct 


1021 




1081 


Sbjct 


1081 




1141 


Sbjct 


1141 




1201 


Sbjct 


1201 




1261 


Sbjct 


1261 




1321 


Sbjct 


1321 




1381 


Sbjct 


1381 




1441 


Sbjct 


1441 




1501 


Sbjct 


1501 




1561 


Sbjct 




Query 


1621 


Sbjct 


1621 


Query 


1681 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 545 of 813 



AGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCT 18 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCT 18 0 0 

GGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTAT 186 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTAT 186 0 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCT 192 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCT 192 0 

ACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGG 19 8 0 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGC 2 0 4 0 

CCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCC 210 0 

GCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGT 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGMTCACACCCAGGT 216 0 

GCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATAT 2 2 2 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATAT 2 2 2 0 

TCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGA 2280 
I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGA 22 8 0 

CGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGC 23 4 0 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGC 23 4 0 

TGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCA 2 4 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCA 2 40 0 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGT 2 46 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGT 2 46 0 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTG 2 52 0 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGG 2 5 8 0 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGT 2 6 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTAT 2 6 4 0 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGG 2 7 0 0 

TCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGG 2 76 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGG 2 76 0 

CATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAA 2 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGA 2 82 0 

TGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTC 2 8 8 0 
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2880 

AGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCC 29 40 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGWATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCC 2 9 4 0 

: GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTT 2999 
ill I MINIM I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTT 2 999 

GACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTG 3 059 

CTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGG 3119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGG 3119 

AAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 3178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 329 8 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II II I I I I I I I II II I I I I I II 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAG 3358 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGC 353 8 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTYCGCAAGGTASCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II II II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
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4018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCYTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGKCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 4558 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAA 4558 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCGGTGATAGACTRCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTCASCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCAC 5 03 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCT 5 09 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
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GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCG 5 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCG 5 45 7 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTG 5517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCG 5517 

AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTA 55 7 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
AGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTA 55 7 7 

TCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGT 563 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGT 563 7 

GGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCG 569 7 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAA 5757 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAA 5757 

CCCTCCTCTTCAACATATTa-5--5-a.-:;cK.;TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCG 5817 

CTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGA 58 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGA 58 77 

AGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCAT 593 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCAT 593 7 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCA 599 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGRGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCA 599 7 

TCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACG 6 05 7 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGG 6117 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCAC TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTG 617 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTG 617 7 

CCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCT 623 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATACWCWGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCT 623 7 

CGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCG 62 9 7 
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AGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGA 635 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGA 635 7 

TTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATG 6 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGKG-GACGGCATCATG 6 416 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGG 6 4 76 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTAC 6536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTAC 6536 

ACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTG 6596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTG 6596 

TCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTAT 6655 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 6954 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCC 695 4 

AGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCG 7 014 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

AGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTG 7 014 

AGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTG 7 0 7 4 

AGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATG 713 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACG 713 4 

AGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCC 719 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCC 719 4 

TGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTG 72 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCG 72 5 4 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGC 7314 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGC 7314 

CTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGG 73 7 4 

CCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATA 7 43 4 
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7434 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCT 7 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCT 7 49 4 

ATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCAT 755 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

WTKCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCAT 755 4 

GGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATT 7614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACT 7614 

CCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACG 76 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATG 76 7 4 

CACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTG 7 73 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTG 7 73 4 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACC 7 79 4 

AGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCG 7 85 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTBCTATCCG 7 85 4 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGG 7914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGG 7914 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAG 79 7 4 

ACCTTCTG G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC G AG G T T T 8 03 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTTCTGGAAGACAATGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTT 8 03 4 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACC 8 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATC 8 09 4 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I III I I I I I I I II 

TGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTG 8153 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTT 82 73 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGAC 8333 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCARGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAAC TAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
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8573 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 

AGGTACTCCGccccccccqqqQaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACA 8693 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTC 8 753 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 
C T G AT G AC CCATTTCTTTAGCGTCCT T AT AGCC AGGG AC C AGC T T G AAC AGGC C CTCGAT 8933 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGG 9 053 

GTGGCCGC ATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGCCGC ATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGRGACACCGGGCC 9113 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAG 9233 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCCYACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGC 9353 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9 4 01 

>gb|AR118747.1|AR118747 Sequence 176 from patent US 6150087 
Length=9379 

Score = 1.513e+04 bits (8192), Expect = 0.0 
Identities = 8987/9386 (95%), Gaps = 14/9386 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccccccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
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TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAARAAAAAMCAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAAGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTAYCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
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AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCCGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGMTCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
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TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 

CTTGTGGATGATGTT AC TC AT ATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACC TCGTAAT ACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACC TCGTAAT ACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTceco ccc TCAACGTCC CGCGATGCCGTCAT 2962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I "I " I I i i il I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
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AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

YCGCAAGGTASCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 422 0 

I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCYTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGC AACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
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ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCAACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

GAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTo-o-c; 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

ac:C:c;TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5 839 
i i'l I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
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AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 629 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 77 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
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GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

C C C T T C T G GC T G c c c c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c c c c TGG A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 7576 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 7554 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
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8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

8595 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccccccc cggqa 8655 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i'i i i 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

accccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AC C C C C C AC AAC C AG AAT ACGAC T TGGAGC TC AT AAC ATC ATGC T C C T C C AAC GTGTCAG 8693 

TCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGRGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCA 92 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCA 9233 

CGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGT 9315 
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= l.< 



9293 
9375 
9353 



TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGAT 

GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9401 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCT 9379 



cDNA of Hepatitis C virus, HC-J1 

.487e+04 bits (8052), Expect = 0.0 
Identities = 9024/9503 (94%), Gaps = 27/9503 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGCGCCCCC 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGATTCCCAAAC 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTGCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGTT 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACGGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTCA 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
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TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACAGGGCTTTATCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGC-CGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCG-CACGATGCCATCCTGCATACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGCAACGTCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCCACGGTA 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGATCTGTGCGGGTCCGTCTTCCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGT 12 59 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACAACGCAAGGCTGCAATTGT 12 59 

TCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGG 1319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTATCTACCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGG 1319 

TCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGAC 13 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCCTACGGCGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGAT 13 79 

ATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGG 1439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGG 1439 

AACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA- 149 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGTTGCTGTTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACC-AT 149 8 

CGTCACCGGGGGA-AATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTT-ACACCA 1556 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTCCGGGGGACAA-GCCGCCCGCGCCATGTCTGGACTTGTTAGTCTC-TTCACACCA 1556 

GGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACG 1616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCTAAGCAGAACATCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACG 1616 

GCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCT-TCTATCAACA 16 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTTGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCT-TATCTATCAACA 16 75 

CAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTT 1735 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAATTCAACTCTTCGGGCTGTCCCGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTT 1735 

TGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTA 1795 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTCATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAACGCCCCTA 1795 

CTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCC 1855 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGTTGGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATCGTGCCCGCAAAGAGCGTATGTGGCCC 1855 

GGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCC 1915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCC 1915 

TACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACC 19 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTACAACTGGGGTGCAAATGACACGGACGTCTTCGTCCTCAACAACACCAGGCCACC 19 75 

GCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGG 2 035 
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AGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTG 2 095 
I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCTCCTTGTGTGATTGGAGGGGGGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTG 2 095 

CTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACC 2155 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCGCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCTGGTCCCTGGATCACACC 2155 

CAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACAC 2 215 
III III I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II 

CAGATGCCTGGTCGACTATCCATATAGGCTTTGGCATTACCCTTGTACCATCAACTATAC 2215 

CATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAA 2 2 75 
III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 

CATTTTTAAAGTTAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGATGCTGCCTGCAA 2 2 75 

CTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTT 2335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGATAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTT 2335 

GCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTT 2395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGTCCACCACGCAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCATTCACGACCCTGCCAGCCTT 2395 

GTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGT 2 455 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACCTGTACGGGGT 2 455 

AGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCT 2 515 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATCAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCT 2515 

GCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGA 2575 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAGGCGGA 2575 

GGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGC-ACGGTC 263 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCGA-GGTC 263 4 

TTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCG 269 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCG 269 4 

GAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTC 2 75 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGGCCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCCCTGCTCCTGCTCCTGTTAGCGTTGCCCC 2 75 4 

AGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCG 2 814 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGGGCATACGCGTTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCG 2 814 

GGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGT 2 8 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTAATGGCGCTGACCCTGTCACCATATTACAAGCGCTGTATCAGCTGGTGCTTATGGT 2 8 7 4 

GGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCOCCCCTCA 2 93 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAATTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCA 2 93 4 

ACGTCC , . ^ CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGG 299 4 
I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTTCGAGGAGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGG 2 99 4 

TATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCA 3 05 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATTTGACATCACCAAACTACTGCTGGCCGTCCTGGGACCCCTTTGGATTCTCCAAGCCA 3 05 4 

GTTTGCTTAAAGTCCCC TACT TCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGC TAG 3114 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTTGCTTAAAGTACCCTACTTCGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTGG 3114 

CGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTA 317 4 



Sbjct 


1976 




2036 


Sbjct 


2036 




2096 


Sbjct 


2096 




2156 


Sbjct 


2156 




2216 


Sbjct 


2216 




2276 


Sbjct 


2276 




2336 


Sbjct 


2336 




2396 


Sbjct 


2396 




2456 


Sbjct 


2456 




2516 


Sbjct 


2516 




2576 


Sbjct 


2576 




2635 


Sbjct 


2635 




2695 


Sbjct 


2695 




2755 


Sbjct 


2755 




2815 


Sbjct 


2815 




2875 


Sbjct 


2875 




2935 


Sbjct 


2935 




2995 


Sbjct 


2995 


Query 


3055 


Sbjct 


3055 


Query 


3115 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 563 of 813 



3174 
3234 

CTGGCACCTATGTTTATAATCACCTGACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCCTGC 323 4 

GAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCA 32 9 4 
I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACCTGGCCGTGGCCGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCA 32 9 4 

3354 

CGTGGGGGGCGGACACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCCGCCC 3354 

GTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGT 3 414 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAAGGGCCGGGAGATACTGCTCGGACCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAAGGGTGGAGGT 3 414 

TGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCA 3 4 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGGCGCCCATTACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGTATAATCA 3 4 7 4 

CCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTG 353 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAGCCTAACTGGCCGGGATAAAAACCAAGTGGAGGGCGAGGTCCAGATTGTGTCAACTG 353 4 

CTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGG 359 4 

II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCCCAAACTTTTCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGG 359 4 

CCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGG 365 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

CCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTTATCCAGATGTATACCAACGTAG 365 4 

ACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCT 3 714 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAAGACCTCGTTGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTGCCCGCTCATTGACACCCTGCACCT 3 714 

GCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGC 3 774 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCTCCTCGGACCTTTACTTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGC 3 774 

GAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCT 3 83 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCACCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCT 3 83 4 

CGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGT 3 89 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGTCGTAGGCATATTCAGGGCCGCGGTGT 3 89 4 

GCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCA 395 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAGCCTAGAGACAACCA 395 4 

TGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGG 4 014 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGGTCCCCGGTGTTTACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGG 4 014 

TGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACG 4 0 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

TGGCCCACCTGCATGCTCCCACGGGCAGCGGCAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATG 4 0 7 4 

CAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTG 413 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTCAACCCCTCTGTTGCCGCAACACTGGGCTTTG 413 4 

GTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAA 419 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTACATGTCCAAGGCCCACGGGATTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAA 419 4 

TTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGT 42 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

TTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCTACCTACGGCAAGTTCCTTGCTGATGGCGGGT 42 5 4 

GCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACAT 4314 



Sbjct 


3115 




3175 


Sbjct 


3175 




3235 


Sbjct 


3235 




3295 


Sbjct 


3295 




3355 


Sbjct 


3355 




3415 


Sbjct 


3415 




3475 


Sbjct 


3475 




3535 


Sbjct 


3535 




3595 


Sbjct 


3595 




3655 


Sbjct 


3655 




3715 


Sbjct 


3715 




3775 


Sbjct 


3775 




3835 


Sbjct 


3835 




3895 


Sbjct 


3895 




3955 


Sbjct 


3955 




4015 


Sbjct 


4015 




4075 


Sbjct 


4075 




4135 


Sbjct 


4135 


Query 


4195 


Sbjct 


4195 


Query 


4255 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 564 of 813 



CCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTG 43 7 4 

II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTGGGCATCGGTACCGTCCTTGACCAGGCAGAGACCGCGGGGGCGAGACTGGTTG 43 7 4 

TGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCG-TCACTGTGTCCCAT-CCTAACATCGAGGA 4 432 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I II I I I I I I I I I I I 

TGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTC-GATCACCGTGCCCCATGCC-AACATCGAGGA 4 432 

GGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGT 4 492 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTCGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCATTTTACGGCAAGGCCATCCCCCTCGAAGC 4 492 

GATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGC 4552 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATCAAGGGGGGGAGACATCTCATTTTCTGCCACTCAAAAAAAAAGTGTGACGAGCTCGC 4552 

CGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTC 4612 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCGTCAATGCTGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTC 4612 

TGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTT 46 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTTGTCGTGGCAACTGATGCTCTCATGACTGGCTA 46 72 

TACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTT 4 732 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTT 4 732 

CAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAG 4 792 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAGACAACCACGCTTCCCCAGGATGCTGTCTCCCG 4 792 

GACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACC 4 852 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCAGCGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACC 4 852 

GGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGG 4912 
I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGAGCGTCCTTCCGGCATGTTCGACTCGTCCATCCTCTGTGAGTGCTATGACACGGG 4912 

CTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAA 49 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTGCGAGCGTACATGAA 49 72 

CACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGG 5 032 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGG 5 032 

CCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCC 5 092 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCACCCATATAGATGCCCACTTCCTATCCCAGACAAAGCAGGGTGGGGAGAACTTTCC 5 092 

TTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTG 5152 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTG 5152 

GGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCT 5212 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGACCAGATGTGGAAGTGCTTGATCCGCCTCAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCTCT 5212 

GCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATA 52 72 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTATACAGACTGGGCGCTGTCCAGGGTGAAGTCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATA 52 72 

CATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGG 5332 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGG 5332 

CGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGG 5392 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCGACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGG 5392 

CAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGA 5 452 
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GTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCT 5512 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTATATCGAACAAGGGATGATGCT 5512 

CGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGA 55 72 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAGGCAGA 55 72 

GGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCA 5632 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I 

GGTTATCGCCCCTACTGTCCAAACCAACTGGCAAAAACTCGAGGCCTTCTGGGCGAAGCA 5632 

CATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAA 5692 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCCGGCCTGTCAACGTTGCCTGGCAA 5692 

CCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGG 5 752 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGCC AT TGC TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACC AC TAG 5 752 

CCAAACCCTCCTCTTCAACATATTac;c;c;qqoTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGG 5812 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i 1 II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCTCAGCTCGCCGCCCCCGG 5812 

TGCCGCTACTGCCTTTGTGGG-TGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGAC 5 8 71 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

TGCCGCCACCGCCTTTGTGGGCTCC-GGCTTGGCTGGCGCCGCCGTCGGCAGTGTCGGAC 58 71 

TGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTG 5931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGAGGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGGGCTCTTG 5931 

TAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGC 5991 
I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGCATTTAAAATCATGAGCGGTGAGCTCCCCTCCACAGAGGACCTGGTCAATCTACTGC 5991 

CCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCC 6 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

CCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGTGCGGCAATACTGCGCC 6 051 

GGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCT 6111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACGTCGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCT 6111 

CCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCG 6171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGAGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCG 6171 

TCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGA 6231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

TCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTGACCCAGCTCCTGAGGCGACTACACCAGTGGC 6231 

TAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGA 62 91 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGCTCGGAGAGCACTACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGA 62 91 

TATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGC 6351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAACCAAGCTCATGCCACATCTGC 6351 

CTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCA 6 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

CTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCACGGGTATAAGGGGGTCTGGCGGGGGGACGGCA 6 411 

TTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGA 6 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGAACGA 6 4 71 

TGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACG 6531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGGATCGTCGGTCCTAAGACCTGTAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAACG 6531 

CCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGA 6591 
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GGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACA 6 710 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATGACTACTGATAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACA 6 710 

GAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAG 6 770 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAG 6 7 7 0 

GAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAG 6 83 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTATCATTCAGGGTAGGACTCCACGATTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAG 6 83 0 

CCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCA 6 89 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCA 6 89 0 

GAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCT-ATGGCCAGCTCCTCGG 69 4 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCTTCTGA-GGCCAGCTCCTCGG 69 4 8 

7008 

CTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCATCAACCATGACTCCCCTG 7 0 0 8 

ACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCA 7 06 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCCGAGCTCATAGAAGCTAACCTCCTATGGAGGCAAGAGATGGGCGGCAACATCACCA 7 06 8 

GGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGG 712 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGG 712 8 

AGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCC 718 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

AGGACGAGCGGGAGATCTCCGTGCCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCACCC 718 8 

GGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT-AGTAGAGACGTGGAAA 72 4 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCCTGCCTATTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTGA-TAGAGACGTGGAAA 72 4 7 

AAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCT 73 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCCTAACTATGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCACAGTCCCCT 73 0 7 

CCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACT 736 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGGACGGTGGTCCTCACCGAATCGACCCTATCCACT 736 7 

GCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGC 7 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTTGGCCGAGCTTGCCGCTAAAAGTTTCGGCAGTTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGC 7 42 7 

GACAATAC GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccc.ee ccGACTCCGACGTT 748 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAATAC GACAACGTCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGTTCCCCAGACTCCGACGCT 7 4 8 7 

GAGTCCTATTCTTCCATGccccc c cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGAC 75 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGAC 75 4 7 

GGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATG 76 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGAGGCCGGCACGGAAGACGTTGTGTGCTGCTCAATG 76 0 7 

TCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCC 766 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTATACTTGGACAGGCGCACTTATCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAAAAACTGCCC 766 7 

ATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCA 7 72 7 
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7727 

CGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGC 778 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGC 778 7 

CATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTG 7 8 4 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTG 7 8 4 7 

CTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGC 79 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCGCACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGC 79 0 7 

TATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTG 796 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAAACCACATCAACTCCGTG 796 7 

TGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAAC 8 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATACAAACTACCATCATGGCTAAGAAC 8 02 7 

GAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTC 8 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTTTTTTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTC 8 0 8 7 

CCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTC 814 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGATCTGGGTGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTC 814 7 

CCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAA 82 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAG 82 0 7 

TTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGC 826 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAGGACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGC 826 7 

TGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGT 832 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGATATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGT 832 7 

TGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTT 83 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAGGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTT 83 8 7 

GGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGC 8 447 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGCCCTCTTACCAACTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGTGCGAGC 8 447 

GGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCC 85 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGTACTGACAACCAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCC 85 0 7 

TGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTT 856 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGTGACGACTTAGTCGTT 856 7 

ATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCT 862 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTGTGAGAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCT 862 7 

AT G AC C AG G T AC T C C G c c c c ■:: c c o q sa ; ia c c c c c c AC AACC AGAAT ACGAC T TGG AGC T T 86 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ]' T l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l 

ATGACCAGGTACTCCGCTCCCCCCGGGGACCCCCCCCAACCAGAATACGACTTGGAGCTC 86 8 7 

ATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTAC 8 7 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAACATCGTGCTCCTCTAACGTGTCAGTCGCCCACGATGGCACTGGAAAGAGGGTCTAT 8 7 4 7 

TACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACAC 8 8 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TACCTTACCCGTGACCCTACAACTCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGGCAC 8 8 0 7 

ACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGG 8 86 7 



Sbjct 


766! 




772! 


Sbjct 


772! 


Query 


778! 


Sbjct 


778! 




784! 


Sbjct 


784! 




790! 


Sbjct 


790! 




796! 


Sbjct 


796! 


Query 


802! 


Sbjct 


802! 


Query 


808! 


Sbjct 


808! 




814! 


Sbjct 


814! 




820! 


Sbjct 


820! 




826! 


Sbjct 


826! 




832! 


Sbjct 


832! 




838! 


Sbjct 


838! 




844! 


Sbjct 


844! 




850! 


Sbjct 


850! 


Query 


856! 


Sbjct 


856! 


Query 


862! 


Sbjct 


862! 




868! 


Sbjct 


868! 


Query 


874! 


Sbjct 


874! 


Query 


880! 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 568 of 813 



ATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCT 892 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGATACTGATGACCCACTTCTTCAGTGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCC 892 7 

CTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATC 89 8 7 
III I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGATTGCGAAATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATT 89 8 7 

ATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATC 9 0 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCGTTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATC 9 0 4 7 

AATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACAC 910 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTTCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACAC 910 7 

CGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGC 916 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGACTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGC 916 7 

AAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCT 92 2 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCT 92 2 7 

GGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCAC 92 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCAC 92 8 7 

AGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGG 93 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTCTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGGG 93 4 7 

GTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAG 9 4 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATAAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAGG 9 4 0 7 

CCATTTCCTGt -t ;:.f:.ttttt:t ■:.i:.ttttt •: ■:.i:.ttttt •: ■:.i:.ctttt •: ■r.fcttttct ■:.i:.ccttt 9466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III 

CCATTTTCTGTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT 9 46 7 



gRNA of Hepatitis C virus, HC-J1 

+04 bits (8046), Expect = 0.0 
Identities = 9023/9504 (94%), Gaps = 29/9504 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGCGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
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CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGTT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCCCACGGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTCA 72 0 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mi I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACAGGGCTTTATCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGC-CGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGT 1019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCG-CACGATGCCATCCTGCATACTCCGGGGTGT 1019 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTG 10 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCTTGCGTTCGCGAGGGCAACGTCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCCACGGTA 10 79 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTC 1139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTC 1139 

GGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTT 1199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGATCTGTGCGGGTCCGTCTTCCTT 1199 

GTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGT 12 59 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACAACGCAAGGCTGCAATTGT 12 59 

TCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGG 1319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTATCTACCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGG 1319 

TCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGAC 13 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCCTACGGCGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGAT 13 79 

ATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGG 1439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGG 1439 

AACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCA- 149 8 
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CGTCACCGGGGGA-AATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTT-ACACCA 1556 
I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

CGTCTCCGGGGGACAA-GCCGCCCGCGCCATGTCTGGACTTGTTAGTCTC-TTCACACCA 1556 

GGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACG 1616 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCTAAGCAGAACATCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACG 1616 

GCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCT-TCTATCAACA 16 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTTGAACTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCT-TATCTATCAACA 16 75 

CAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTT 1735 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAATTCAACTCTTCGGGCTGTCCCGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTT 1735 

TGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTA 1795 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTCATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAACGCCCCTA 1795 

CTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCC 1855 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTTGGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATCGTGCCCGCAAAGAGCGTATGTGGCCC 1855 

GGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCC 1915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCC 1915 

TACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACC 19 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTACAACTGGGGTGCAAATGACACGGACGTCTTCGTCCTCAACAACACCAGGCCACC 19 75 

GCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGG 2 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

GCTGGGCAATTGGTTCGGTTGCACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAGGTATGCGG 2 035 

AGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTG 2 095 
I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCCTCCTTGTGTGATTGGAGGGGGGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTG 2 095 

CTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACC 2155 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCGCAAGCATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCTGGTCCCTGGATCACACC 2155 

CAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACAC 2 215 

III III I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II 
CAGATGCCTGGTCGACTATCCATATAGGCTTTGGCATTACCCTTGTACCATCAACTATAC 2215 

CATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAA 2 2 75 
III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 

CATTTTTAAAGTTAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGATGCTGCCTGCAA 2 2 75 

CTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTT 2335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGATAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTT 2335 

-GCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCT 239 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CG-TGCTGTCCACCACGCAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCATTCACGACCCTGCCAGCCT 239 4 

TGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGG 2 45 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACCTGTACGGGG 2 45 4 

TAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTC 2 514 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATCAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTC 2 514 

TGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGG 2 5 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAGGCGG 2 5 7 4 

AGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGC-ACGGT 2 633 
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CTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCC 2 693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCC 2 693 

GGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCT 2 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGGCCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCCCTGCTCCTGCTCCTGTTAGCGTTGCCC 2 753 

CAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTC 2 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCGGGCATACGCGTTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTC 2 813 

GGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGG 2 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGTTAATGGCGCTGACCCTGTCACCATATTACAAGCGCTGTATCAGCTGGTGCTTATGG 2 8 73 

TGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTC 2 933 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAATTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTC 2 933 

AACGTCC "* , . ^CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTG 2993 

I I I I I I i ' i I "' T l'i l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l III 

AACGTTCGAGGAGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTG 2 993 

GTATTTGACATCACCAAAC TACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCC 3 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATTTGACATCACCAAAC TACTGCTGGCCGTCCTGGGACCCCTTTGGATTCTCCAAGCC 3 053 

AGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTA 3113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTCGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTG 3113 

GCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTT 3173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCGGAAGATGGTCGGAGGCCATTACGTGCAAATGGCTATCATCAAGTTAGGGGCGCTT 3173 

ACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTG 3233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGCACCTATGTTTATAATCACCTGACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCCTG 3233 

CGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATC 32 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGACCTGGCCGTGGCCGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATC 32 93 

ACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCC 3353 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACGTGGGGGGCGGACACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCCGCC 3353 

CGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGG 3 413 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTAAGGGCCGGGAGATACTGCTCGGACCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAAGGGTGGAGG 3 413 

TTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATC 3 4 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCTGGCGCCCATTACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGTATAATC 3 4 73 

ACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACT 3533 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAGCCTAACTGGCCGGGATAAAAACCAAGTGGAGGGCGAGGTCCAGATTGTGTCAACT 3533 

GCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGG 3593 
III I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCCCAAACTTTTCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGG 3593 

GCCGGAAC GAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTG 3653 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GCCGGAAC GAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTTATCCAGATGT AT ACCAACGT A 3653 

GACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACC 3 713 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACCAAGACCTCGTTGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTGCCCGCTCATTGACACCCTGCACC 3 713 

TGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGG 3 7 73 
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TCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTG 3 893 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGTCGTAGGCATATTCAGGGCCGCGGTG 3 893 

TGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee 3953 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAGCCTAGAGACAA.ee 3953 

ATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAG 4 013 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGGTCCCCGGTGTTTACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAG 4 013 

GTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTAC 4 0 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GTGGCCCACCTGCATGCTCCCACGGGCAGCGGCAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATAT 4 0 73 

GCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTT 4133 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTGCTCAACCCCTCTGTTGCCGCAACACTGGGCTTT 4133 

GGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACA 4193 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGCTTACATGTCCAAGGCCCACGGGATTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACA 4193 

ATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGG 42 53 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

ATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCTACCTACGGCAAGTTCCTTGCTGATGGCGGG 42 53 

TGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACA 4313 
I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACA 4313 

TCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTT 43 73 
III I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGTCTTGGGCATCGGTACCGTCCTTGACCAGGCAGAGACCGCGGGGGCGAGACTGGTT 43 73 

GTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCG-TCACTGTGTCCCAT-CCTAACATCGAGG 4 431 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I II I I I I I I I I I I 

GTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTC-GATCACCGTGCCCCATGCC-AACATCGAGG 4 431 

AGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGG 4 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCATTTTACGGCAAGGCCATCCCCCTCGAAG 4 491 

TGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCG 4551 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATTTTCTGCCACTCAAAAAAAAAGTGTGACGAGCTCG 4551 

CCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGT 4611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCGTCAATGCTGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGT 4611 

CTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCT 46 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTTGTCGTGGCAACTGATGCTCTCATGACTGGCT 46 71 

TTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATT 4 731 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATT 4 731 

TCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCA 4 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAGACAACCACGCTTCCCCAGGATGCTGTCTCCC 4 791 

GGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCAC 4 851 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTCAGCGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCAC 4 851 

CGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGG 4911 
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GCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGA 49 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTGCGAGCGTACATGA 49 71 

ACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGG 5 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAG 5 031 

GCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTC 5 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCACCCATATAGATGCCCACTTCCTATCCCAGACAAAGCAGGGTGGGGAGAACTTTC 5 091 

CTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGT 5151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGT 5151 

GGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCC 5211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGACCAGATGTGGAAGTGCTTGATCCGCCTCAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCTC 5211 

TGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAAT 52 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTATACAGACTGGGCGCTGTCCAGGGTGAAGTCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAAT 52 71 

ACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTG 5331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTG 5331 

GCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGG 5391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCGACAGGCTGCGTGGTCATAGTGG 5391 

GCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGG 5451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GCAGGATTGTCTTGTCCGGGAGGCCGGCAATCATACCAGACAGGGAAGTTCTCTACCGGG 5451 

AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGC 5511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTATATCGAACAAGGGATGATGC 5511 

TCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAG 55 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCAGGCAG 55 71 

AGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGC 5631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I 

AGGTTATCGCCCCTACTGTCCAAACCAACTGGCAAAAACTCGAGGCCTTCTGGGCGAAGC 5631 

ACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTA 5691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATATTTGGCCGGCCTGTCAACGTTGCCTGGCA 5691 

ACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTG 5 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTA 5 751 

GCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTckicoo-qTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCG 5811 

i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i" i I i t i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i i 

GCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCTCAGCTCGCCGCCCCCG 5 811 

GTGCCGCTACTGCCTTTGTGGG-TGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGA 5 8 7 0 
I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 

GTGCCGCCACCGCCTTTGTGGGCTCC-GGCTTGGCTGGCGCCGCCGTCGGCAGTGTCGGA 58 70 

CTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTT 593 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGGGAGGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGGGCTCTT 593 0 

GTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTG 599 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GTAGCATTTAAAATCATGAGCGGTGAGCTCCCCTCCACAGAGGACCTGGTCAATCTACTG 599 0 

CCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGC 6 05 0 
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CGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCC 6110 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCACGTCGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCC 6110 

TCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGC 617 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGAGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGC 617 0 

GTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGG 623 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

GTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTGACCCAGCTCCTGAGGCGACTACACCAGTGG 623 0 

ATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGG 62 9 0 

I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTAAGCTCGGAGAGCACTACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGG 62 9 0 

ATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTG 635 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAACCAAGCTCATGCCACATCTG 635 0 

CCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGC 6 410 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

CCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCACGGGTATAAGGGGGTCTGGCGGGGGGACGGC 6 410 

ATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACG 6 4 7 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGAACG 6 4 7 0 

ATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAAC 653 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAGGATCGTCGGTCCTAAGACCTGTAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAAC 653 0 

GCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGG 659 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I III 

GCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGG 659 0 

AGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATC 66 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-C 66 49 

GGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCAC 6 7 09 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCATGACTACTGATAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCAC 6 7 09 

AGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGA 6 769 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGA 6 769 

GGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGA 6 82 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGGTATCATTCAGGGTAGGACTCCACGATTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGA 6 82 9 

GCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGC 6 8 89 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGC 6 8 89 

AGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCT-ATGGCCAGCTCCTCG 69 4 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCTTCTGA-GGCCAGCTCCTCG 69 4 7 

GCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCT 7 0 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCATCAACCATGACTCCCCT 7 0 0 7 

GACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACC 7 06 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCCGAGCTCATAGAAGCTAACCTCCTATGGAGGCAAGAGATGGGCGGCAACATCACC 7 06 7 

AGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAG 712 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

AGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAG 712 7 

GAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCC 718 7 
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CGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT-AGTAGAGACGTGGAA 72 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGCCCTGCCTATTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTGA-TAGAGACGTGGAA 72 46 

AAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCC 73 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGCCTAACTATGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCACAGTCCCC 73 06 

TCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTAC 7366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGGACGGTGGTCCTCACCGAATCGACCCTATCCAC 7366 

TGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGG 7 42 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCTTGGCCGAGCTTGCCGCTAAAAGTTTCGGCAGTTCCTCAACTTCCGGCATTACGGG 7 42 6 

CGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccx'OOOcGACTCCGACGT 7486 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACAATACGACAACGTCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGTTCCCCAGACTCCGACGC 7486 

TGAGTCCTATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGA 75 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGA 75 46 

CGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAAT 76 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGAGGCCGGCACGGAAGACGTTGTGTGCTGCTCAAT 76 06 

GTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCC 7666 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTTATACTTGGACAGGCGCACTTATCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAAAAACTGCC 7666 

CATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTC 7 726 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATTAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAACCTGGTGTACTCCACCACCTC 7 726 

ACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAG 7 7 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCAGTGCTTGC C AAAG G C AG AAG AAAG T C AC AT T T G AC AG AC T G C AAG TTCTGGACAG 7 7 86 

CCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTT 7 8 46 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTT 7 8 46 

GCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGG 79 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCGCACTCAGCCAAATCCAAGTTTGG 79 06 

CTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGT 7966 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAAACCACATCAACTCCGT 7966 

GTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAA 8 02 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATACAAACTACCATCATGGCTAAGAA 8 02 6 

CGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTT 8 0 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTTTTTTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTT 8 0 86 

CCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCT 8146 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGATCTGGGTGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCT 8146 

CCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGA 82 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGA 82 06 

ATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCG 82 66 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAGGACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCG 82 66 

CTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATG 832 6 
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8326 

TTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGT 83 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAGGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGT 83 86 

TGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAG 8 4 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGGGCCCTCTTACCAACTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGTGCGAG 8 4 46 

CGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGC 85 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGTACTGACAACCAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGC 85 06 

CTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGT 8566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGTGACGACTTAGTCGT 8566 

TATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGC 862 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCTGTGAGAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGC 862 6 

TATGACCAGGTACTCCGccccccccaqqqaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCT 86 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ill 'I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATGACCAGGTACTCCGCTCCCCCCGGGGACCCCCCCCAACCAGAATACGACTTGGAGCT 86 86 

TATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTA 8 7 46 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATAACATCGTGCTCCTCTAACGTGTCAGTCGCCCACGATGGCACTGGAAAGAGGGTCTA 8 7 46 

CTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACA 8 8 06 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACCTTACCCGTGACCCTACAACTCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGGCA 8 8 06 

CACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAG 8 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III I I I I I I I I I I 

CACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCTCCTACATTGTGGGCGAG 8 866 

GATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGC 8926 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGATACTGATGACCCACTTCTTCAGTGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGC 8926 

TCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAAT 89 86 

III I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTGATTGCGAAATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAAT 89 86 

CATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAAT 9 0 46 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCGTTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAAT 9 0 46 

CAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACA 9106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTTCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACA 9106 

CCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGG 9166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGACTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGG 9166 

CAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGC 92 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGC 92 2 6 

TGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCA 92 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCA 92 86 

CAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGG 93 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTCTGCCTACTCCTGCTTGCTGCAGG 93 46 

GGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAA 9 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATAAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAG 9 4 06 

GCCATTTCCTG : : tt >• ;: i- tt tt • ;: ;: --J: r it >• ;: r; •• ■■: v tci :: k ■: t t It V •: >:<::t t tec-: •: 9 465 
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>emb|AX100563.1| Sequence 1 from Patent WO0121807 

Length=9518 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.483e+04 bits (8028), Expect = 0.0 
Identities = 8028/8028 (100%), Gaps = 0/8028 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 15 72 ATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAAT 1631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1491 ATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAAT 1550 

Query 1632 GAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCA 1691 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1551 GAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCA 1610 

Query 1692 GGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGT 1751 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1611 GGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGT 16 70 

Query 1752 CCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCT 1811 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 16 71 CCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCT 173 0 

Query 1812 CCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACT 18 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1731 CCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACT 179 0 

Query 18 72 CCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGT 1931 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1791 CCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGT 1850 

Query 1932 GCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTC 1991 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1851 GCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTC 1910 

Query 1992 GGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTC 2 051 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1911 GGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTC 19 70 

Query 2052 ATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCG 2111 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1971 ATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCG 2030 

Query 2112 GAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGAC 2171 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2031 GAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGAC 2090 

Query 2172 TACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGG 2 231 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2 091 TACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGG 2150 

Query 2 232 ATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAA 2291 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2151 ATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAA 2210 

Query 2292 CGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACA 2351 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2211 CGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACA 22 70 

Query 2352 CAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATC 2411 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2271 CAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATC 2330 

Query 2 412 CACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCG 2 471 
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TCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGC 2 531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGC 2 45 0 

GTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAAC 2 591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAAC 2 510 

CTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTG 2 651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTG 2 5 7 0 

TTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTC 2 711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTC 2 63 0 

TACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTG 2 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTG 2 69 0 

GACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACT 2 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACT 2 75 0 

CTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTG 2 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTG 2 810 

ACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCi?c?aaciqqqCGC 2951 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i M 1 1 I T I I I 

ACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGGCGC 2 8 7 0 

GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAA 3011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAA 293 0 

CTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCC 3 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCC 299 0 

TACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGA 3131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGA 3 05 0 

GGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTAT 3191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTAT 3110 

AACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCT 32 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCT 317 0 

GTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACC 3311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACC 323 0 

GCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATA 33 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATA 32 9 0 

CTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACG 3 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACG 335 0 

GCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGG 3 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGG 3 410 

GACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTG 3551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTG 3 4 7 0 

GCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATC 3611 



Sbjct 


2331 




2472 


Sbjct 


2391 




2532 


Sbjct 


2451 




2592 


Sbjct 


2511 




2652 


Sbjct 


2571 




2712 


Sbjct 


2631 




2772 


Sbjct 


2691 




2832 


Sbjct 


2751 




2892 


Sbjct 


2811 




2952 


Sbjct 


2871 




3012 


Sbjct 


2931 




3072 


Sbjct 


2991 




3132 


Sbjct 


3051 




3192 


Sbjct 


3111 




3252 


Sbjct 


3171 




3312 


Sbjct 


3231 




3372 


Sbjct 


3291 




3432 


Sbjct 


3351 


Query 


3492 


Sbjct 


3411 


Query 


3552 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 579 of 813 



Sbjct 


3471 




3612 


Sbjct 


3531 




3672 


Sbjct 


3591 




3732 


Sbjct 


3651 




3792 


Sbjct 


3711 




3852 


Sbjct 


3771 




3912 


Sbjct 


3831 




3972 


Sbjct 


3891 




4032 


Sbjct 


3951 




4092 


Sbjct 


4011 




4152 


Sbjct 


4071 




4212 


Sbjct 


4131 




4272 


Sbjct 


4191 




4332 


Sbjct 


4251 




4392 


Sbjct 


4311 




4452 


Sbjct 


4371 




4512 


Sbjct 


4431 




4572 


Sbjct 


4491 


Query 


4632 


Sbjct 


4551 


Query 


4692 



3530 

GCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGC 36 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGC 359 0 

TGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTT 3 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTT 365 0 

TACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGT 3 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGT 3 710 

AGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTG 3 851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTG 3 770 

TGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCT 3911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCT 3 83 0 

AAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTC 39 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTC 3 89 0 

ACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCT 4 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCT 395 0 

CCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAG 4 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAG 4 010 

GTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAG 4151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAG 4 0 7 0 

GCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCC 4211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCC 413 0 

ATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTAT 42 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTAT 419 0 

GACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGC 4331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGC 42 5 0 

ACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACC 4391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACC 4310 

CCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACC 4 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACC 43 7 0 

GGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACAT 4511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACAT 4 43 0 

CTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTG 45 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTG 4 49 0 

GGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGC 4631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGC 455 0 

GATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCT 4691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCT 4610 

GTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTT 4 751 
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4670 

ACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGG 4 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGG 4 73 0 

ACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGC 4 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGC 4 79 0 

ATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTC 4931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTC 4 85 0 

ACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTG 4991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTG 4910 

TGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCC 5 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCC 49 7 0 

CACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAA 5111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAA 5 03 0 

GCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGT 5171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGT 5 09 0 

TTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCT 5231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCT 5150 

G T T C AG AA T G AAG T C AC C C TG AC GC AC C C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GCATGTCG 5291 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCG 5210 

GCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTG 5351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTG 52 7 0 

GCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGG 5 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGG 533 0 

AAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAG 5 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAG 539 0 

TGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAG 5531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAG 5 45 0 

AAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTC 5591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTC 5510 

CAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGT 5651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGT 55 7 0 

GGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTG 5 711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTG 563 0 

ATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAAC 5 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAAC 569 0 

ATATTqqo > c TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTG 5831 
I I I I I i I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTG 5750 

GGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGAC 5 891 
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ATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGC 5951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGC 5 8 7 0 

GGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGA 6 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGA 593 0 

GCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAG 6 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAG 599 0 

GGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCC 6131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCAGT GC AATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACC ATGTTTCC 6 05 0 

CCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGC 6191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGC 6110 

CTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACT 62 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACT 617 0 

CCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGAC 6311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGAC 623 0 

TTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCC 63 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCC 629 0 

TGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCAC 6 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCAC 6350 

TGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGG 6 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGG 6 410 

ACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGT 6551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGT 6 4 7 0 

ACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATAC 6611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATAC 653 0 

GTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTT 66 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTT 659 0 

AAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTA 6 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTA 665 0 

CACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGA 6 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGA 6 710 

CTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAAT TACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTG 6 851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAAT TACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTG 6 7 7 0 

TTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTG 6911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTG 6 83 0 

GCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCT 69 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCT 6 89 0 

CTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAAC 7 031 
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6950 

CTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTG 7 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTG 7 010 

GTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTA 7151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTA 7 0 7 0 

CCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGG 7211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGG 713 0 

CCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTG 72 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTG 719 0 

GTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAG 7331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAG 72 5 0 

CGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAA 7391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAA 7310 

AGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAG 7 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAG 73 7 0 

CCCGCCCCTTCTGGCTGc.ccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGcccc.ee 7511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCC 7 43 0 

cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGT 7571 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGT 7 49 0 

GGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTC 7631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTC 7550 

GTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTG 7691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTG 7610 

CTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAG 7 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAG 76 7 0 

AAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAG 7 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAG 7 73 0 

GTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGC 7 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGC 7 79 0 

CTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGC 7931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGC 7 85 0 

CATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGT 7991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGT 7910 

GTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAG 8 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAG 79 7 0 

AAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGC 8111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGC 8 03 0 

GAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCC 8171 
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Sbjct 


8031 




8172 


Sbjct 


8091 




8232 


Sbjct 


8151 




8292 


Sbjct 


8211 




8352 


Sbjct 


8271 




8412 


Sbjct 


8331 




8472 


Sbjct 


8391 




8532 


Sbjct 


8451 




8592 


Sbjct 


8511 




8652 


Sbjct 


8571 


Query 


8712 


Sbjct 


8631 




8772 


Sbjct 


8691 


Query 


8832 


Sbjct 


8751 


Query 


8892 


Sbjct 


8811 




8952 


Sbjct 


8871 


Query 


9012 


Sbjct 


8931 




9072 


Sbjct 


8991 




9132 


Sbjct 


9051 


Query 


9192 


Sbjct 


9111 


Query 


9252 



8090 

TACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCC 8231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCC 815 0 

AAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAG 82 91 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAG 8210 

AGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGC 8351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGC 82 7 0 

GTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGG 8 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGG 833 0 

GGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGT 8 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGT 839 0 

AACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGAC 8531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGAC 8 45 0 

TGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAG 8591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAG 8510 

GAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccc ccccc 8651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCC 85 7 0 

ooaaa CCCCC cACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTG 8 711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTG 863 0 

TCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAA.ee 8 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAA.ee 869 0 

CCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGC 8 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGC 8 75 0 

AACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTT 8 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTT 8 810 

AGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCC 8951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCC 8 8 7 0 

TGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGC 9 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGC 893 0 

GCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGA 9 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGA 899 0 

AAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGG 9131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGG 9 05 0 

CTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTA 9191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTA 9110 

AGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGG 92 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGG 917 0 

TTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGC 9311 
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9171 




9312 


Sbjct 


9231 




9372 


Sbjct 


9291 




9432 


Sbjct 


9351 




9492 


Sbjct 


9411 


Query 


9552 


Sbjct 


9471 



TGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAAC 

CGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtttttt C ut.ttttt 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTTTTTTTTT 

i' t 1 1 f f \ r i I i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 r i' i' t 1 1 f 1 1 1 1 1 t 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1' 1 1 1 1 1 i" i 1 1 tt 

TTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTCTTTTTCC 

c ■: t.ctt.t: AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAG 

CCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9518 



9230 
9371 
9290 
9431 
9350 
9491 
9410 
9551 
9470 



Score = 2752 bits (1490), Expect = 0.0 
Identities = 1490/1490 (100%), Gaps = 0/1490 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cc:c;c:.cr.C:TCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCT 66 0 

GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTA 72 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


661 


Sbjct 


661 
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721 


Sbjct 


721 


Query 


781 


Sbjct 


781 


Query 


841 


Sbjct 


841 


Query 


901 


Sbjct 


901 


Query 


961 


Sbjct 


961 


Query 


1021 


Sbjct 


1021 


Query 


1081 


Sbjct 


1081 


Query 


1141 


Sbjct 


1141 


Query 


1201 


Sbjct 


1201 


Query 


1261 


Sbjct 


1261 


Query 


1321 


Sbjct 


1321 


Query 


1381 


Sbjct 


1381 


Query 


1441 


Sbjct 


1441 



CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCG 78 0 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAG 8 4 0 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTG 9 0 0 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATT 96 0 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTG 102 0 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGG 10 8 0 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCG 114 0 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTG 12 0 0 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 12 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTT 126 0 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGT 132 0 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACA 13 8 0 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGA 14 4 0 

ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCG 149 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCG 149 0 



>dbj | BD426989.1| METHODS FOR CULTURING HCV IN EUKARYOTIC CELLS 
Length=9185 

Score = 1.482e+04 bits (8027), Expect = 0.0 
Identities = 8806/9192 (95%), Gaps = 14/9192 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccccccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 



Query 


23 


Sbjct 


1 


Query 


83 


Sbjct 


61 


Query 


143 


Sbjct 


121 


Query 


203 


Sbjct 


181 
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Query 


263 


Sbjct 


241 


Query 


323 


Sbjct 


301 


Query 


383 


Sbjct 


361 


Query 


443 


Sbjct 


421 


Query 


503 


Sbjct 


481 


Query 


563 


Sbjct 


541 


Query 


623 


Sbjct 


601 


Query 


683 


Sbjct 


661 


Query 


743 


Sbjct 


721 


Query 


803 


Sbjct 


781 


Query 


863 


Sbjct 


841 


Query 


923 


Sbjct 


901 


Query 


983 


Sbjct 


961 


Query 


1043 


Sbjct 


1021 


Query 


1103 


Sbjct 


1081 


Query 


1163 


Sbjct 


1141 


Query 


1223 


Sbjct 


1201 


Query 


1283 


Sbjct 


1261 


Query 


1343 


Sbjct 


1321 



GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGT AGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACC AAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGTAGACCGTGC AC CATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAAC AAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 
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1403 


Sbjct 


1381 


Query 


1463 


Sbjct 


1441 


Query 


1523 


Sbjct 


1501 


Query 


1583 


Sbjct 


1561 


Query 


1643 


Sbjct 


1621 


Query 


1703 


Sbjct 


1681 


Query 


1763 


Sbjct 


1741 


Query 


1823 


Sbjct 


1801 


Query 


1883 


Sbjct 


1861 


Query 


1943 


Sbjct 


1921 


Query 


2003 


Sbjct 


1981 


Query 


2063 


Sbjct 


2041 


Query 


2123 


Sbjct 


2101 


Query 


2183 


Sbjct 


2161 


Query 


2243 


Sbjct 


2221 


Query 


2303 


Sbjct 


2281 


Query 


2363 


Sbjct 


2341 


Query 


2423 


Sbjct 


2401 


Query 


2483 


Sbjct 


2461 



AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 4 0 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 
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2543 


Sbjct 


2521 


Query 


2603 


Sbjct 


2581 


Query 


2663 


Sbjct 


2641 


Query 


2723 


Sbjct 


2701 


Query 


2783 


Sbjct 


2761 


Query 


2843 


Sbjct 


2821 


Query 


2903 


Sbjct 


2881 


Query 


2963 


Sbjct 


2941 


Query 


3022 


Sbjct 


3000 


Query 


3082 


Sbjct 


3060 


Query 


3141 


Sbjct 


3119 


Query 


3201 


Sbjct 


3179 


Query 


3261 


Sbjct 


3239 


Query 


3321 


Sbjct 


3299 


Query 


3381 


Sbjct 


3359 


Query 


3441 


Sbjct 


3419 


Query 


3501 


Sbjct 


3479 


Query 


3561 


Sbjct 


3539 


Query 


3621 


Sbjct 


3599 



CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C T TGTGGATGATGC T AC TCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACC TCGTAAT ACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccc eoc:. TCAACGTCC ;;:)■:;■: CGCGATGCCGTCAT 2962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2 999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II Mill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 
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3681 


Sbjct 


3659 


Query 


3741 


Sbjct 


3719 


Query 


3801 


Sbjct 


3779 


Query 


3861 


Sbjct 


3839 


Query 


3921 


Sbjct 


3899 


Query 


3981 


Sbjct 


3959 


Query 


4041 


Sbjct 


4019 


Query 


4101 


Sbjct 


4079 


Query 


4161 


Sbjct 


4139 


Query 


4221 


Sbjct 


4199 


Query 


4281 


Sbjct 


4259 


Query 


4341 


Sbjct 


4319 


Query 


4401 


Sbjct 


4379 


Query 


4461 


Sbjct 


4439 


Query 


4521 


Sbjct 


4499 


Query 


4581 


Sbjct 


4559 


Query 


4641 


Sbjct 


4619 


Query 


4701 


Sbjct 


4679 


Query 


4761 


Sbjct 


4739 



CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 4258 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGC AACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 
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4821 


Sbjct 


4799 


Query 


4881 


Sbjct 


4859 


Query 


4941 


Sbjct 


4919 


Query 


5001 


Sbjct 


4979 


Query 


5061 


Sbjct 


5039 


Query 


5121 


Sbjct 


5099 


Query 


5181 


Sbjct 


5159 


Query 


5241 


Sbjct 


5219 


Query 


5301 


Sbjct 


5279 


Query 


5361 


Sbjct 


5339 


Query 


5421 


Sbjct 


5399 


Query 


5480 


Sbjct 


5458 


Query 


5540 


Sbjct 


5518 


Query 


5600 


Sbjct 


5578 


Query 


5660 


Sbjct 


5638 


Query 


5720 


Sbjct 


5698 


Query 


5780 


Sbjct 


5758 


Query 


5840 


Sbjct 


5818 


Query 


5900 


Sbjct 


5878 



GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

GAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAAT C AC C C T G AC GC AC C C AG T C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT G T C GGC C G AC C T G 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 542 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 54 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCAC TAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTaaa 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

aac;c;TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5 839 
i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5 817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 
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5960 


Sbjct 


5938 


Query 


6020 


Sbjct 


5998 


Query 


6080 


Sbjct 


6058 


Query 


6140 


Sbjct 


6118 


Query 


6200 


Sbjct 


6178 


Query 


6260 


Sbjct 


6238 


Query 


6320 


Sbjct 


6298 


Query 


6380 


Sbjct 


6358 


Query 


6439 


Sbjct 


6417 


Query 


6499 


Sbjct 


6477 


Query 


6559 


Sbjct 


6537 


Query 


6619 


Sbjct 


6597 


Query 


6678 


Sbjct 


6656 


Query 


6738 


Sbjct 


6716 


Query 


6798 


Sbjct 


6776 


Query 


6858 


Sbjct 


6836 


Query 


6918 


Sbjct 


6895 


Query 


6977 


Sbjct 


6955 


Query 


7037 


Sbjct 


7015 



CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGC T AAT AGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACC ATGTTTCCCCCACGC A 6139 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 62 9 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 6558 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 
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Query 


7097 


Sbjct 


7075 


Query 


7157 


Sbjct 


7135 


Query 


7217 


Sbjct 


7195 


Query 


7277 


Sbjct 


7255 


Query 


7337 


Sbjct 


7315 


Query 


7397 


Sbjct 


7375 


Query 


7457 


Sbjct 


7435 


Query 


7517 


Sbjct 


7495 


Query 


7577 


Sbjct 


7555 


Query 


7637 


Sbjct 


7615 


Query 


7697 


Sbjct 


7675 


Query 


7757 


Sbjct 


7735 


Query 


7817 


Sbjct 


7795 


Query 


7877 


Sbjct 


7855 


Query 


7937 


Sbjct 


7915 


Query 


7997 


Sbjct 


7975 


Query 


8057 


Sbjct 


8035 


Query 


8117 


Sbjct 


8095 


Query 


8176 


Sbjct 


8154 



TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

CCCTTCTGGCTGcccc c ccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGccccc.ee TGGA 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 
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8236 


Sbjct 


8214 


Query 


8296 


Sbjct 


8274 


Query 


8356 


Sbjct 


8334 


Query 


8416 


Sbjct 


8394 


Query 


8476 


Sbjct 


8454 


Query 


8536 


Sbjct 


8514 


Query 


8596 


Sbjct 


8574 


Query 


8656 


Sbjct 


8634 


Query 


8716 


Sbjct 


8694 


Query 


8776 


Sbjct 


8754 


Query 


8836 


Sbjct 


8814 


Query 


8896 


Sbjct 


8874 


Query 


8956 


Sbjct 


8934 


Query 


9016 


Sbjct 


8994 


Query 


9076 


Sbjct 


9054 


Query 


9136 


Sbjct 


9114 


Query 


9196 


Sbjct 


9174 



AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcc.ee.. cccQQQ'-y 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

a o C CC cACAAC C AG AAT AC G AC T T GG AGC T T AT AAC AT CATGCTCCTC C AAC GTGTCAG 8715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAAC 92 0 7 
I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAAC 9185 



>dbj | BD091382 . 1 | HCV cultivation method in eucaryotic cells 
Length=9185 

Score = 1.482e+04 bits (8027), Expect = 0.0 
Identities = 8806/9192 (95%), Gaps = 14/9192 (0%) 
Strand=Plus/Plus 
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23 


Sbjct 


1 


Query 


83 


Sbjct 


61 


Query 


143 


Sbjct 


121 


Query 


203 


Sbjct 


181 


Query 


263 


Sbjct 


241 


Query 


323 


Sbjct 


301 


Query 


383 


Sbjct 


361 


Query 


443 


Sbjct 


421 


Query 


503 


Sbjct 


481 


Query 


563 


Sbjct 


541 


Query 


623 


Sbjct 


601 


Query 


683 


Sbjct 


661 


Query 


743 


Sbjct 


721 


Query 


803 


Sbjct 


781 


Query 


863 


Sbjct 


841 


Query 


923 


Sbjct 


901 


Query 


983 


Sbjct 


961 


Query 


1043 


Sbjct 


1021 


Query 


1103 


Sbjct 


1081 



CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAccccc ccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 54 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 622 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 
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Query 


1163 


Sbjct 


1141 


Query 


1223 


Sbjct 


1201 


Query 


1283 


Sbjct 


1261 


Query 


1343 


Sbjct 


1321 


Query 


1403 


Sbjct 


1381 


Query 


1463 


Sbjct 


1441 


Query 


1523 


Sbjct 


1501 


Query 


1583 


Sbjct 


1561 


Query 


1643 


Sbjct 


1621 


Query 


1703 


Sbjct 


1681 


Query 


1763 


Sbjct 


1741 


Query 


1823 


Sbjct 


1801 


Query 


1883 


Sbjct 


1861 


Query 


1943 


Sbjct 


1921 


Query 


2003 


Sbjct 


1981 


Query 


2063 


Sbjct 


2041 


Query 


2123 


Sbjct 


2101 


Query 


2183 


Sbjct 


2161 


Query 


2243 


Sbjct 


2221 



CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 1822 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 
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Query 2303 

Sbjct 2281 

Query 2363 

Sbjct 2341 

Query 2423 

Sbjct 2401 

Query 2483 

Sbjct 2461 

Query 2543 

Sbjct 2521 

Query 2603 

Sbjct 2581 

Query 2663 

Sbjct 2641 



GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
C T TGTGGATGATGC T AC TCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACC TCGTAAT ACT 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 



Query 2 723 GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I MINIM I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 7 01 GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 

Query 2 7 83 GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 761 GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 

Query 2 8 43 TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I M I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sb j ct 2 821 TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 

Query 29 03 AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccc.cccTCAACGTCCaqqqqoaaCGCGATGCCGTCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II M M M M II I "I I i i i i I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 8 81 AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 

Query 2 963 CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct 2 9 41 CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 

Query 3 02 2 CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 3 0 0 0 CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 

Query 3 0 82 GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 3 06 0 GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 

Query 3141 GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 3119 GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 

Query 32 01 ACCCC TCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAA.ee A 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M II I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
Sb j ct 3179 ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 

Query 32 61 GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3239 GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 

Query 3321 GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II Mill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
Sbjct 32 99 GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 

Query 33 81 CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3359 CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 



2362 
2340 
2422 
2400 
2482 
2460 
2542 
2520 
2602 
2580 
2662 
2640 
2722 
2700 
2782 
2760 
2842 
2820 
2902 
2880 
2962 
2940 
3021 
2999 
3081 
3059 
3140 
3118 
3200 
3178 
3260 
3238 
3320 
3298 
3380 
3358 
3440 
3418 
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Query 


3441 


Sbjct 


3419 


Query 


3501 


Sbjct 


3479 


Query 


3561 


Sbjct 


3539 


Query 


3621 


Sbjct 


3599 


Query 


3681 


Sbjct 


3659 


Query 


3741 


Sbjct 


3719 


Query 


3801 


Sbjct 


3779 


Query 


3861 


Sbjct 


3839 


Query 


3921 


Sbjct 


3899 


Query 


3981 


Sbjct 


3959 


Query 


4041 


Sbjct 


4019 


Query 


4101 


Sbjct 


4079 


Query 


4161 


Sbjct 


4139 


Query 


4221 


Sbjct 


4199 


Query 


4281 


Sbjct 


4259 


Query 


4341 


Sbjct 


4319 


Query 


4401 


Sbjct 


4379 


Query 


4461 


Sbjct 


4439 


Query 


4521 


Sbjct 


4499 



CAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 3958 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 
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Query 


4581 


Sbjct 


4559 


Query 


4641 


Sbjct 


4619 


Query 


4701 


Sbjct 


4679 


Query 


4761 


Sbjct 


4739 


Query 


4821 


Sbjct 


4799 


Query 


4881 


Sbjct 


4859 


Query 


4941 


Sbjct 


4919 


Query 


5001 


Sbjct 


4979 


Query 


5061 


Sbjct 


5039 


Query 


5121 


Sbjct 


5099 


Query 


5181 


Sbjct 


5159 


Query 


5241 


Sbjct 


5219 


Query 


5301 


Sbjct 


5279 


Query 


5361 


Sbjct 


5339 


Query 


5421 


Sbjct 


5399 


Query 


5480 


Sbjct 


5458 


Query 


5540 


Sbjct 


5518 


Query 


5600 


Sbjct 


5578 


Query 


5660 


Sbjct 


5638 



GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 509 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 5158 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

G AAG T C AC C C T G AC GC AC C C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 
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5720 


Sbjct 


5698 


Query 


5780 


Sbjct 


5758 


Query 


5840 


Sbjct 


5818 


Query 


5900 


Sbjct 


5878 


Query 


5960 


Sbjct 


5938 


Query 


6020 


Sbjct 


5998 


Query 


6080 


Sbjct 


6058 


Query 


6140 


Sbjct 


6118 


Query 


6200 


Sbjct 


6178 


Query 


6260 


Sbjct 


6238 


Query 


6320 


Sbjct 


6298 


Query 


6380 


Sbjct 


6358 


Query 


6439 


Sbjct 


6417 


Query 


6499 


Sbjct 


6477 


Query 


6559 


Sbjct 


6537 


Query 


6619 


Sbjct 


6597 


Query 


6678 


Sbjct 


6656 


Query 


6738 


Sbjct 


6716 


Query 


6798 


Sbjct 


6776 



TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTciCiQ 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

c;c;qqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5839 
i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5 817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 629 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCAT TAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCAT TAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCAC TACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 
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6858 


Sbjct 


6836 


Query 


6918 


Sbjct 


6895 


Query 


6977 


Sbjct 


6955 


Query 


7037 


Sbjct 


7015 


Query 


7097 


Sbjct 


7075 


Query 


7157 


Sbjct 


7135 


Query 


7217 


Sbjct 


7195 


Query 


7277 


Sbjct 


7255 


Query 


7337 


Sbjct 


7315 


Query 


7397 


Sbjct 


7375 


Query 


7457 


Sbjct 


7435 


Query 


7517 


Sbjct 


7495 


Query 


7577 


Sbjct 


7555 


Query 


7637 


Sbjct 


7615 


Query 


7697 


Sbjct 


7675 


Query 


7757 


Sbjct 


7735 


Query 


7817 


Sbjct 


7795 


Query 


7877 


Sbjct 


7855 


Query 


7937 


Sbjct 


7915 



TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 
III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTT GCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACC TCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

CCCTTCTGGCTGccccccc G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c o c c TGG A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 
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Query 


7997 


Sbjct 


7975 


Query 


8057 


Sbjct 


8035 


Query 


8117 


Sbjct 


8095 


Query 


8176 


Sbjct 


8154 


Query 


8236 


Sbjct 


8214 


Query 


8296 


Sbjct 


8274 


Query 


8356 


Sbjct 


8334 


Query 


8416 


Sbjct 


8394 


Query 


8476 


Sbjct 


8454 


Query 


8536 


Sbjct 


8514 


Query 


8596 


Sbjct 


8574 


Query 


8656 


Sbjct 


8634 


Query 


8716 


Sbjct 


8694 


Query 


8776 


Sbjct 


8754 


Query 


8836 


Sbjct 


8814 


Query 


8896 


Sbjct 


8874 


Query 


8956 


Sbjct 


8934 


Query 


9016 


Sbjct 


8994 


Query 


9076 


Sbjct 


9054 



ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 8573 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccccccccqqaa 8655 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 'mi i 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

acccccc:ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 
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Query 9136 TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 9114 TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 

Query 9196 CAAAGCTCAAAC 92 0 7 

I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9174 CAAAGCTCAAAC 9185 



9195 
9173 



Sequence 1 from Patent EP 0388232 



>gb| 108294.1 | 

Length=9185 

Score = 1.482e+04 bits (8027), Expect = 0.0 
Identities = 8806/9192 (95%), Gaps = 14/9192 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC'": o coeeTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 5 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 4 0 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 



Query 


23 


Sbjct 


1 


Query 


83 


Sbjct 


61 


Query 


143 


Sbjct 


121 


Query 


203 


Sbjct 


181 


Query 


263 


Sbjct 


241 


Query 


323 


Sbjct 


301 


Query 


383 


Sbjct 


361 


Query 


443 


Sbjct 


421 


Query 


503 


Sbjct 


481 


Query 


563 


Sbjct 


541 


Query 


623 


Sbjct 


601 


Query 


683 


Sbjct 


661 


Query 


743 


Sbjct 


721 


Query 


803 


Sbjct 


781 


Query 


863 


Sbjct 


841 
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Query 


923 


Sbjct 


901 


Query 


983 


Sbjct 


961 


Query 


1043 


Sbjct 


1021 


Query 


1103 


Sbjct 


1081 


Query 


1163 


Sbjct 


1141 


Query 


1223 


Sbjct 


1201 


Query 


1283 


Sbjct 


1261 


Query 


1343 


Sbjct 


1321 


Query 


1403 


Sbjct 


1381 


Query 


1463 


Sbjct 


1441 


Query 


1523 


Sbjct 


1501 


Query 


1583 


Sbjct 


1561 


Query 


1643 


Sbjct 


1621 


Query 


1703 


Sbjct 


1681 


Query 


1763 


Sbjct 


1741 


Query 


1823 


Sbjct 


1801 


Query 


1883 


Sbjct 


1861 


Query 


1943 


Sbjct 


1921 


Query 


2003 


Sbjct 


1981 



GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 1522 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 1582 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAA.ee TTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 604 of 813 



Query 2 063 GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 2122 

I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 0 41 GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 2100 

Query 2123 CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2101 CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

Query 2183 GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2161 GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 222 0 

Query 2243 AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 2302 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

Sbjct 2221 AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 22 8 0 

Query 23 03 GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 22 81 GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

Query 2363 CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2422 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2341 CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2400 

Query 2 423 GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 482 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2401 GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2460 

Query 2483 TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2542 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2461 TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2520 

Query 2 5 43 CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 26 02 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2521 CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2580 

Query 26 03 CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2581 TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 26 40 

Query 2663 TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 722 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 26 41 TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 70 0 

Query 2723 GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2782 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2701 GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2760 

Query 2783 GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2842 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2761 GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2820 

Query 2 8 43 TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 29 02 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

Sbjct 2 821 TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2880 

Query 2 9 03 AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccccccoTCAACGTCC o - > ■> CGCGATGCCGTCAT 2962 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2881 AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

Query 2 963 CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct 29 41 CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2999 

Query 3 022 CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3081 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3000 CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3059 

Query 3 0 82 GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 3140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3 06 0 GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

Query 3141 GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3119 GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 3178 
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Query 


3201 


Sbjct 


3179 


Query 


3261 


Sbjct 


3239 


Query 


3321 


Sbjct 


3299 


Query 


3381 


Sbjct 


3359 


Query 


3441 


Sbjct 


3419 


Query 


3501 


Sbjct 


3479 


Query 


3561 


Sbjct 


3539 


Query 


3621 


Sbjct 


3599 


Query 


3681 


Sbjct 


3659 


Query 


3741 


Sbjct 


3719 


Query 


3801 


Sbjct 


3779 


Query 


3861 


Sbjct 


3839 


Query 


3921 


Sbjct 


3899 


Query 


3981 


Sbjct 


3959 


Query 


4041 


Sbjct 


4019 


Query 


4101 


Sbjct 


4079 


Query 


4161 


Sbjct 


4139 


Query 


4221 


Sbjct 


4199 


Query 


4281 


Sbjct 


4259 



ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 

ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 32 9 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 335 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 
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Query 


4341 


Sbjct 


4319 


Query 


4401 


Sbjct 


4379 


Query 


4461 


Sbjct 


4439 


Query 


4521 


Sbjct 


4499 


Query 


4581 


Sbjct 


4559 


Query 


4641 


Sbjct 


4619 


Query 


4701 


Sbjct 


4679 


Query 


4761 


Sbjct 


4739 


Query 


4821 


Sbjct 


4799 


Query 


4881 


Sbjct 


4859 


Query 


4941 


Sbjct 


4919 


Query 


5001 


Sbjct 


4979 


Query 


5061 


Sbjct 


5039 


Query 


5121 


Sbjct 


5099 


Query 


5181 


Sbjct 


5159 


Query 


5241 


Sbjct 


5219 


Query 


5301 


Sbjct 


5279 


Query 


5361 


Sbjct 


5339 


Query 


5421 


Sbjct 


5399 



GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 858 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 50 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

G AAG TCACCCTGACGCACC C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

G AAAT CACCCTGAC GC AC C C AG T C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 
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5480 


Sbjct 


5458 


Query 


5540 


Sbjct 


5518 


Query 


5600 


Sbjct 


5578 


Query 


5660 


Sbjct 


5638 


Query 


5720 


Sbjct 


5698 


Query 


5780 


Sbjct 


5758 


Query 


5840 


Sbjct 


5818 


Query 


5900 


Sbjct 


5878 


Query 


5960 


Sbjct 


5938 


Query 


6020 


Sbjct 


5998 


Query 


6080 


Sbjct 


6058 


Query 


6140 


Sbjct 


6118 


Query 


6200 


Sbjct 


6178 


Query 


6260 


Sbjct 


6238 


Query 


6320 


Sbjct 


6298 


Query 


6380 


Sbjct 


6358 


Query 


6439 


Sbjct 


6417 


Query 


6499 


Sbjct 


6477 


Query 


6559 


Sbjct 


6537 



GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 55 7 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCAC TAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTc;c;q 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

, oTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5839 
i j I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 057 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 62 9 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCAT TAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCAT TAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 
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6619 


Sbjct 


6597 


Query 


6678 


Sbjct 


6656 


Query 


6738 


Sbjct 


6716 


Query 


6798 


Sbjct 


6776 


Query 


6858 


Sbjct 


6836 


Query 


6918 


Sbjct 


6895 


Query 


6977 


Sbjct 


6955 


Query 


7037 


Sbjct 


7015 


Query 


7097 


Sbjct 


7075 


Query 


7157 


Sbjct 


7135 


Query 


7217 


Sbjct 


7195 


Query 


7277 


Sbjct 


7255 


Query 


7337 


Sbjct 


7315 


Query 


7397 


Sbjct 


7375 


Query 


7457 


Sbjct 


7435 


Query 


7517 


Sbjct 


7495 


Query 


7577 


Sbjct 


7555 


Query 


7637 


Sbjct 


7615 


Query 


7697 


Sbjct 


7675 



TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

CCCTTCTGGCTGcc c c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c c c T G G A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 
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7757 


Sbjct 


7735 


Query 


7817 


Sbjct 


7795 


Query 


7877 


Sbjct 


7855 


Query 


7937 


Sbjct 


7915 


Query 


7997 


Sbjct 


7975 


Query 


8057 


Sbjct 


8035 


Query 


8117 


Sbjct 


8095 


Query 


8176 


Sbjct 


8154 


Query 


8236 


Sbjct 


8214 


Query 


8296 


Sbjct 


8274 


Query 


8356 


Sbjct 


8334 


Query 


8416 


Sbjct 


8394 


Query 


8476 


Sbjct 


8454 


Query 


8536 


Sbjct 


8514 


Query 


8596 


Sbjct 


8574 


Query 


8656 


Sbjct 


8634 


Query 


8716 


Sbjct 


8694 


Query 


8776 


Sbjct 


8754 


Query 


8836 


Sbjct 


8814 



CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 85 4 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcecoccccqqao- 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I'M" i 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

accccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 
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8896 


Sbjct 


8874 


Query 


8956 


Sbjct 


8934 


Query 


9016 


Sbjct 


8994 


Query 


9076 


Sbjct 


9054 


Query 


9136 


Sbjct 


9114 


Query 


9196 


Sbjct 


9174 



TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAAC 92 0 7 
I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAAC 9185 



Sequence 123 from patent US 6150087 



>gb|AR118723.1|AR118723 

Length=9185 

Score = 1.481e+04 bits (8021), Expect = 0.0 
Identities = 8804/9192 (95%), Gaps = 14/9192 (0%) 
Strand=Plus /Minus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 9126 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAcccccccTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 9 066 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 9 0 06 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 89 46 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 8 8 86 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 8 82 6 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 8 766 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 502 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 8 706 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 86 46 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 85 86 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 852 6 



Query 


23 


Sbjct 


9185 


Query 


83 


Sbjct 


9125 


Query 


143 


Sbjct 


9065 


Query 


203 


Sbjct 


9005 


Query 


263 


Sbjct 


8945 


Query 


323 


Sbjct 


8885 


Query 


383 


Sbjct 


8825 


Query 


443 


Sbjct 


8765 


Query 


503 


Sbjct 


8705 


Query 


563 


Sbjct 


8645 


Query 


623 


Sbjct 


8585 
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683 


Sbjct 


8525 


Query 


743 


Sbjct 


8465 


Query 


803 


Sbjct 


8405 


Query 


863 


Sbjct 


8345 


Query 


923 


Sbjct 


8285 


Query 


983 


Sbjct 


8225 


Query 


1043 


Sbjct 


8165 


Query 


1103 


Sbjct 


8105 


Query 


1163 


Sbjct 


8045 


Query 


1223 


Sbjct 


7985 


Query 


1283 


Sbjct 


7925 


Query 


1343 


Sbjct 


7865 


Query 


1403 


Sbjct 


7805 


Query 


1463 


Sbjct 


7745 


Query 


1523 


Sbjct 


7685 


Query 


1583 


Sbjct 


7625 


Query 


1643 


Sbjct 


7565 


Query 


1703 


Sbjct 


7505 


Query 


1763 


Sbjct 


7445 



TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 8 466 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 4 06 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 83 46 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 82 86 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 82 2 6 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 8166 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 8106 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 8 0 46 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 12 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 79 86 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 7926 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 7 866 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 78 06 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 7 7 46 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 76 86 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 762 6 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 7566 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 75 06 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 7 4 46 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTG 73 86 
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1823 


Sbjct 


7385 


Query 


1883 


Sbjct 


7325 


Query 


1943 


Sbjct 


7265 


Query 


2003 


Sbjct 


7205 


Query 


2063 


Sbjct 


7145 


Query 


2123 


Sbjct 


7085 


Query 


2183 


Sbjct 


7025 


Query 


2243 


Sbjct 


6965 


Query 


2303 


Sbjct 


6905 


Query 


2363 


Sbjct 


6845 


Query 


2423 


Sbjct 


6785 


Query 


2483 


Sbjct 


6725 


Query 


2543 


Sbjct 


6665 


Query 


2603 


Sbjct 


6605 


Query 


2663 


Sbjct 


6545 


Query 


2723 


Sbjct 


6485 


Query 


2783 


Sbjct 


6425 


Query 


2843 


Sbjct 


6365 


Query 


2903 


Sbjct 


6305 



TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 732 6 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 72 66 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 72 06 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 7146 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 7 0 86 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 7 02 6 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAAT TACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 2 2 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 6966 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 69 06 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCACCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 6 8 46 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 422 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 6 7 86 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 6 726 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 6666 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 66 06 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 65 46 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 6 4 86 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 6 42 6 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 6366 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 63 06 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCac;qqqaao"CGCGATGCCGTCAT 2962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II i i I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 62 46 
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Query 


2963 


Sbjct 


6245 


Query 


3022 


Sbjct 


6186 


Query 


3082 


Sbjct 


6126 


Query 


3141 


Sbjct 


6067 


Query 


3201 


Sbjct 


6007 


Query 


3261 


Sbjct 


5947 


Query 


3321 


Sbjct 


5887 


Query 


3381 


Sbjct 


5827 


Query 


3441 


Sbjct 


5767 


Query 


3501 


Sbjct 


5707 


Query 


3561 


Sbjct 


5647 


Query 


3621 


Sbjct 


5587 


Query 


3681 


Sbjct 


5527 


Query 


3741 


Sbjct 


5467 


Query 


3801 


Sbjct 


5407 


Query 


3861 


Sbjct 


5347 


Query 


3921 


Sbjct 


5287 


Query 


3981 


Sbjct 


5227 


Query 


4041 


Sbjct 


5167 



CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 618 7 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 612 7 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAG-CCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGAT-GATCGGAGGCCATTAC 6 06 8 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 6 0 0 8 

ACCCC TCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAA.ee A 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 59 4 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 5 8 8 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 5 82 8 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 5 76 8 

CAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 57 0 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGC 56 4 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 55 8 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 552 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 5 46 8 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 5 4 0 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 53 4 8 

GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 52 8 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 52 2 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 516 8 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 510 8 
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4101 


Sbjct 


5107 


Query 


4161 


Sbjct 


5047 


Query 


4221 


Sbjct 


4987 


Query 


4281 


Sbjct 


4927 


Query 


4341 


Sbjct 


4867 


Query 


4401 


Sbjct 


4807 


Query 


4461 


Sbjct 


4747 


Query 


4521 


Sbjct 


4687 


Query 


4581 


Sbjct 


4627 


Query 


4641 


Sbjct 


4567 


Query 


4701 


Sbjct 


4507 


Query 


4761 


Sbjct 


4447 


Query 


4821 


Sbjct 


4387 


Query 


4881 


Sbjct 


4327 


Query 


4941 


Sbjct 


4267 


Query 


5001 


Sbjct 


4207 


Query 


5061 


Sbjct 


4147 


Query 


5121 


Sbjct 


4087 


Query 


5181 


Sbjct 


4027 



CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 5 0 4 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 49 8 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGGTTATGACATAATA 492 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4 86 8 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 4 8 0 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 7 4 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 46 8 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 462 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 456 8 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 450 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 4 4 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 43 8 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 432 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 42 6 8 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 42 0 8 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 414 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 4 0 8 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 4 02 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 396 8 
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5241 


Sbjct 


3967 


Query 


5301 


Sbjct 


3907 


Query 


5361 


Sbjct 


3847 


Query 


5421 


Sbjct 


3787 


Query 


5480 


Sbjct 


3728 


Query 


5540 


Sbjct 


3668 


Query 


5600 


Sbjct 


3608 


Query 


5660 


Sbjct 


3548 


Query 


5720 


Sbjct 


3488 


Query 


5780 


Sbjct 


3428 


Query 


5840 


Sbjct 


3368 


Query 


5900 


Sbjct 


3308 


Query 


5960 


Sbjct 


3248 


Query 


6020 


Sbjct 


3188 


Query 


6080 


Sbjct 


3128 


Query 


6140 


Sbjct 


3068 


Query 


6200 


Sbjct 


3008 


Query 


6260 


Sbjct 


2948 


Query 


6320 


Sbjct 


2888 



GAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 53 0 0 
III I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

G AAAT CACCCTGACGCACC C AG T C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 39 0 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 3 8 4 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 3 7 8 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAG-GAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACC-GAGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 3 72 9 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 3669 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 36 09 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 35 49 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 3 4 89 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATT crcrq 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I j i I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 3 429 

qciqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5839 
i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 3369 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 33 09 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 32 49 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 3189 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 312 9 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 3 069 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 3 0 09 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 2 9 49 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 2 8 89 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 2 82 9 
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Query 


6380 


Sbjct 


2828 


Query 


6439 


Sbjct 


2769 


Query 


6499 


Sbjct 


2709 


Query 


6559 


Sbjct 


2649 


Query 


6619 


Sbjct 


2589 


Query 


6678 


Sbjct 


2530 


Query 


6738 


Sbjct 


2470 


Query 


6798 


Sbjct 


2410 


Query 


6858 


Sbjct 


2350 


Query 


6918 


Sbjct 


2291 


Query 


6977 


Sbjct 


2231 


Query 


7037 


Sbjct 


2171 


Query 


7097 


Sbjct 


2111 


Query 


7157 


Sbjct 


2051 


Query 


7217 


Sbjct 


1991 


Query 


7277 


Sbjct 


1931 


Query 


7337 


Sbjct 


1871 


Query 


7397 


Sbjct 


1811 


Query 


7457 


Sbjct 


1751 



CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 2 7 7 0 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 2 710 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCAT TAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCAT TAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 2 65 0 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 2 59 0 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 2 531 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 2 4 71 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 2 411 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 2351 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 2292 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 2232 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 2172 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 2112 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 2 052 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 1992 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 1932 

TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 18 72 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 1812 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 1752 

C C C T T C T G GC T G C C C c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c C C C c TGG A 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 1692 
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Query 


7517 


Sbjct 


1691 


Query 


7577 


Sbjct 


1631 


Query 


7637 


Sbjct 


1571 


Query 


7697 


Sbjct 


1511 


Query 


7757 


Sbjct 


1451 


Query 


7817 


Sbjct 


1391 


Query 


7877 


Sbjct 


1331 


Query 


7937 


Sbjct 


1271 


Query 


7997 


Sbjct 


1211 


Query 


8057 


Sbjct 


1151 


Query 


8117 


Sbjct 


1091 


Query 


8176 


Sbjct 


1032 


Query 


8236 


Sbjct 


972 


Query 


8296 


Sbjct 


912 


Query 


8356 


Sbjct 


852 


Query 


8416 


Sbjct 


792 


Query 


8476 


Sbjct 


732 


Query 


8536 


Sbjct 


672 


Query 


8596 


Sbjct 


612 



GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 1632 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 15 72 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 1512 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 1452 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 1392 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 1332 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 12 72 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 1212 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 1152 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 1092 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGC-AAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 1033 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 9 73 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 913 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 853 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 793 

AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 733 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 6 73 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 613 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGooo - ::qqqa 8655 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 in i 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 553 
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8656 


Sbjct 


552 


Query 


8716 


Sbjct 


492 


Query 


8776 


Sbjct 


432 


Query 


8836 


Sbjct 


372 


Query 


8896 


Sbjct 


312 


Query 


8956 


Sbjct 


252 


Query 


9016 


Sbjct 


192 


Query 


9076 


Sbjct 


132 


Query 


9136 


Sbjct 


72 


Query 


9196 


Sbjct 


12 



accccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AC C C C C C AC AAC C AG AAT ACGAC T TGGAGC TC AT AAC ATC ATGC T C C T C C AAC GTGTCAG 493 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 433 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 3 73 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 313 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 2 53 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 193 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 133 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 73 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 13 

CAAAGCTCAAAC 92 0 7 
I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAAC 1 



Sequence 122 from patent US 6150087 



>gb| AR118722 . 1 | AR118722 

Length=9185 

Score = 1.481e+04 bits (8021), Expect = 0.0 
Identities = 8804/9192 (95%), Gaps = 14/9192 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 8 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAG 6 0 

CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc: XCCceTCCCGGGAGAGCCATA 142 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATA 12 0 

GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 2 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGA 18 0 

TAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 62 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGT 2 4 0 

GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 32 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAG 3 0 0 

GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAA 3 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAA 36 0 

CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 4 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGT 42 0 



Query 


23 


Sbjct 


1 


Query 


83 


Sbjct 


61 


Query 


143 


Sbjct 


121 


Query 


203 


Sbjct 


181 


Query 


263 


Sbjct 


241 


Query 


323 


Sbjct 


301 


Query 


383 


Sbjct 


361 
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Query 


443 


Sbjct 


421 


Query 


503 


Sbjct 


481 


Query 


563 


Sbjct 


541 


Query 


623 


Sbjct 


601 


Query 


683 


Sbjct 


661 


Query 


743 


Sbjct 


721 


Query 


803 


Sbjct 


781 


Query 


863 


Sbjct 


841 


Query 


923 


Sbjct 


901 


Query 


983 


Sbjct 


961 


Query 


1043 


Sbjct 


1021 


Query 


1103 


Sbjct 


1081 


Query 


1163 


Sbjct 


1141 


Query 


1223 


Sbjct 


1201 


Query 


1283 


Sbjct 


1261 


Query 


1343 


Sbjct 


1321 


Query 


1403 


Sbjct 


1381 


Query 


1463 


Sbjct 


1441 


Query 


1523 


Sbjct 


1501 



TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGA 5 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGA 48 0 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAG 562 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAG 5 4 0 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGC 62 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGC 6 0 0 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 6 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCG 66 0 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 7 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCAT 72 0 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 8 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGG 7 8 0 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 862 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC TATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTT 8 40 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGT 922 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGT 9 0 0 

GCGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 9 82 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTA 96 0 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAA 10 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAA 102 0 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCC 1102 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCC 10 8 0 

CACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGC 1162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGC 114 0 

CCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTC 1222 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTC 12 0 0 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAAC 12 6 0 

GGGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGT 13 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAAT 132 0 

AGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 1402 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGG 13 8 0 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 1462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT 14 4 0 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCG 152 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCA 150 0 

CACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGAT 15 82 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGAT 156 0 
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Query 


1583 


Sbjct 


1561 


Query 


1643 


Sbjct 


1621 


Query 


1703 


Sbjct 


1681 


Query 


1763 


Sbjct 


1741 


Query 


1823 


Sbjct 


1801 


Query 


1883 


Sbjct 


1861 


Query 


1943 


Sbjct 


1921 


Query 


2003 


Sbjct 


1981 


Query 


2063 


Sbjct 


2041 


Query 


2123 


Sbjct 


2101 


Query 


2183 


Sbjct 


2161 


Query 


2243 


Sbjct 


2221 


Query 


2303 


Sbjct 


2281 


Query 


2363 


Sbjct 


2341 


Query 


2423 


Sbjct 


2401 


Query 


2483 


Sbjct 


2461 


Query 


2543 


Sbjct 


2521 


Query 


2603 


Sbjct 


2581 


Query 


2663 


Sbjct 


2641 



CAACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAA 16 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CAACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAA 162 0 

CACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 17 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGA 16 8 0 

GAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTA 1762 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTA 17 4 0 

TGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTG 182 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAA.ee TTG 18 0 0 

TGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 18 82 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGT 186 0 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATAC 19 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATAC 192 0 

GGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 2 0 02 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTG 19 8 0 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGT 2 062 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGC 2 0 4 0 

GGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATA 212 2 
I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATA 210 0 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAG 2182 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAG 216 0 

GCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGG 22 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGG 2 2 2 0 

AGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCT 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

AGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCT 2 2 8 0 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGT 2362 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I MINI I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCACCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGT 23 4 0 

CCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 42 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCA 2 40 0 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 4 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCAT 2 46 0 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 5 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTG 2 52 0 

CTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 6 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACT 2 5 8 0 

CAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 662 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTT 2 6 4 0 

TGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTG 2 72 2 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTG 2 7 0 0 
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2723 


Sbjct 


2701 


Query 


2783 


Sbjct 


2761 


Query 


2843 


Sbjct 


2821 


Query 


2903 


Sbjct 


2881 


Query 


2963 


Sbjct 


2941 


Query 


3022 


Sbjct 


3000 


Query 


3082 


Sbjct 


3060 


Query 


3141 


Sbjct 


3119 


Query 


3201 


Sbjct 


3179 


Query 


3261 


Sbjct 


3239 


Query 


3321 


Sbjct 


3299 


Query 


3381 


Sbjct 


3359 


Query 


3441 


Sbjct 


3419 


Query 


3501 


Sbjct 


3479 


Query 


3561 


Sbjct 


3539 


Query 


3621 


Sbjct 


3599 


Query 


3681 


Sbjct 


3659 


Query 


3741 


Sbjct 


3719 


Query 


3801 


Sbjct 


3779 



GCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGT 2 782 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGT 2 76 0 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATA 2 8 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATA 2 82 0 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGA 2 9 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGA 2 8 8 0 

AGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCcKTQoaaaciCGCGATGCCGTCAT 2962 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCAT 29 40 

CTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGG 3 021 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
CTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGG 2 999 

CCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGC 3 0 81 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGC 3 059 

GCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTAC 314 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTAC 3118 

GTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTC 32 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTC 317 8 

ACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCA 326 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III 
ACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCA 323 8 

GTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 332 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGC 329 8 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGG 33 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGG 3358 

CCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 4 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCC 3 418 

CAGCAGAC GAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAAC 35 0 0 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAAC 3 4 7 8 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACC TTCCTGGCAACGTGC 356 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACC TTCCTGGCAACGTGC 353 8 

ATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCC 362 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCC 359 8 

AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 36 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCT 365 8 

CCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 7 4 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTC 3 718 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTT 3 8 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTG 3 7 7 8 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 86 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCG 3 83 8 
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Query 


3861 


Sbjct 


3839 


Query 


3921 


Sbjct 


3899 


Query 


3981 


Sbjct 


3959 


Query 


4041 


Sbjct 


4019 


Query 


4101 


Sbjct 


4079 


Query 


4161 


Sbjct 


4139 


Query 


4221 


Sbjct 


4199 


Query 


4281 


Sbjct 


4259 


Query 


4341 


Sbjct 


4319 


Query 


4401 


Sbjct 


4379 


Query 


4461 


Sbjct 


4439 


Query 


4521 


Sbjct 


4499 


Query 


4581 


Sbjct 


4559 


Query 


4641 


Sbjct 


4619 


Query 


4701 


Sbjct 


4679 


Query 


4761 


Sbjct 


4739 


Query 


4821 


Sbjct 


4799 


Query 


4881 


Sbjct 


4859 


Query 


4941 


Sbjct 


4919 



GGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTG 392 0 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTG 3 89 8 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAAC 39 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAAC 395 8 

TCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGC 4 0 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGC 4 018 

AGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTG 410 0 
I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTA 4 0 7 8 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGG 416 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGG 413 8 

GTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 42 2 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTAC 419 8 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATA 42 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGGTTATGACATAATA 42 5 8 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 43 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTT 4318 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGC 4 4 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 

GACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGC 43 7 8 

TCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATC 4 43 8 

CCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTC 452 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTC 4 49 8 

TGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 45 8 0 
II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAAT 455 8 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 46 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTC 4618 

GTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGAC 4 7 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGAC 46 7 8 

TGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAG 4 76 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAG 4 73 8 

ACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 82 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGG 4 79 8 

GGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 8 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGAC 4 85 8 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 49 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCC 4918 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 5 0 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGAC 49 7 8 
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Query 


5001 


Sbjct 


4979 


Query 


5061 


Sbjct 


5039 


Query 


5121 


Sbjct 


5099 


Query 


5181 


Sbjct 


5159 


Query 


5241 


Sbjct 


5219 


Query 


5301 


Sbjct 


5279 


Query 


5361 


Sbjct 


5339 


Query 


5421 


Sbjct 


5399 


Query 


5480 


Sbjct 


5458 


Query 


5540 


Sbjct 


5518 


Query 


5600 


Sbjct 


5578 


Query 


5660 


Sbjct 


5638 


Query 


5720 


Sbjct 


5698 


Query 


5780 


Sbjct 


5758 


Query 


5840 


Sbjct 


5818 


Query 


5900 


Sbjct 


5878 


Query 


5960 


Sbjct 


5938 


Query 


6020 


Sbjct 


5998 


Query 


6080 


Sbjct 


6058 



CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTA 5 06 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTA 5 03 8 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 512 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTG 5 09 8 

TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGC 518 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
TGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGC 515 8 

CTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 52 4 0 

II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAAT 5218 

G AAG TCACCCTGACGCACC C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTG 53 0 0 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTG 52 7 8 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTAT 536 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTAT 533 8 

TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 5 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCA 539 8 

ATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 4 79 

II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCA 5 45 7 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCT 5517 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAA 5599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAA 557 7 

CTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACA 5659 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACA 563 7 

ATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 5 719 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTT 569 7 

TACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTaaq 5 7 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I 

TACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGG 5 75 7 

C:C;qqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGG 5839 
i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGG 5 817 

CCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGC 5 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGC 5 8 7 7 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 5959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGT 593 7 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGT 6 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGT 599 7 

AGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGT 6 05 7 

GCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6139 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCA 6117 
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6140 


Sbjct 


6118 


Query 


6200 


Sbjct 


6178 


Query 


6260 


Sbjct 


6238 


Query 


6320 


Sbjct 


6298 


Query 


6380 


Sbjct 


6358 


Query 


6439 


Sbjct 


6417 


Query 


6499 


Sbjct 


6477 


Query 


6559 


Sbjct 


6537 


Query 


6619 


Sbjct 


6597 


Query 


6678 


Sbjct 


6656 


Query 


6738 


Sbjct 


6716 


Query 


6798 


Sbjct 


6776 


Query 


6858 


Sbjct 


6836 


Query 


6918 


Sbjct 


6895 


Query 


6977 


Sbjct 


6955 


Query 


7037 


Sbjct 


7015 


Query 


7097 


Sbjct 


7075 


Query 


7157 


Sbjct 


7135 


Query 


7217 


Sbjct 


7195 



CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 6199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGT 617 7 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 62 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTC 623 7 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGAC 6319 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGAC 62 9 7 

CTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 63 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCG 635 7 

CGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAG 6 416 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCA 6 4 76 

GGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCC 655 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCAT TAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCC 6536 

TTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGA 6618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGA 6596 

TAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGC 66 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGC 6655 

CCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGG 6 73 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGG 6 715 

TTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 79 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCAC 6 7 75 

GAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACG 6 85 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACG 6 835 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGA 6917 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG- 6 89 4 

GGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAA 69 76 

III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAA 695 4 

GGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCT 7 036 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCT 7 014 

GTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGAT 7 096 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGAT 7 0 7 4 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGC 7156 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGC 713 4 

AGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGA 7216 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGA 719 4 

CTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 76 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCA 72 5 4 
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Query 


7277 


Sbjct 


7255 


Query 


7337 


Sbjct 


7315 


Query 


7397 


Sbjct 


7375 


Query 


7457 


Sbjct 


7435 


Query 


7517 


Sbjct 


7495 


Query 


7577 


Sbjct 


7555 


Query 


7637 


Sbjct 


7615 


Query 


7697 


Sbjct 


7675 


Query 


7757 


Sbjct 


7735 


Query 


7817 


Sbjct 


7795 


Query 


7877 


Sbjct 


7855 


Query 


7937 


Sbjct 


7915 


Query 


7997 


Sbjct 


7975 


Query 


8057 


Sbjct 


8035 


Query 


8117 


Sbjct 


8095 


Query 


8176 


Sbjct 


8154 


Query 


8236 


Sbjct 


8214 


Query 


8296 


Sbjct 


8274 


Query 


8356 


Sbjct 


8334 



TGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTAC 7336 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGAC 7314 

GGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTT 7396 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II 

GGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTT 73 7 4 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 456 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGC 7 43 4 

CCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGcccccccTGGA 7516 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGA 7 49 4 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGC 75 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGC 755 4 

CGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7636 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCAC 7614 

CCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACG 7696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACG 76 7 4 

CCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 756 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGT 7 73 4 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAA 7 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAA 7 79 4 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGAC 7 854 

GCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7936 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGC 7914 

CAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAAC 7996 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAAC 79 7 4 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 056 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGG 8 03 4 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAA 8116 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAA 8 09 4 

GATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACG 8153 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGA 8213 

AGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCG 82 73 

ACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCCGT ACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGG 8333 

CCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGG 8393 
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Query 


8416 


Sbjct 


8394 


Query 


8476 


Sbjct 


8454 


Query 


8536 


Sbjct 


8514 


Query 


8596 


Sbjct 


8574 


Query 


8656 


Sbjct 


8634 


Query 


8716 


Sbjct 


8694 


Query 


8776 


Sbjct 


8754 


Query 


8836 


Sbjct 


8814 


Query 


8896 


Sbjct 


8874 


Query 


8956 


Sbjct 


8934 


Query 


9016 


Sbjct 


8994 


Query 


9076 


Sbjct 


9054 


Query 


9136 


Sbjct 


9114 


Query 


9196 


Sbjct 


9174 



AAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACA 8 453 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCA 8513 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGG 8595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGG 85 73 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGc.ee cccccci coo" 8655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i 

ACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGG 8633 

accccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAG 8 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AC C C C C C AC AAC C AG AAT ACG AC T TGGAGC TC AT AAC ATC ATGC T C C T C C AAC GTGTCAG 8693 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCCCAC GACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCC 8 753 

TCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACA 8 813 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCG 8 8 73 

TCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCT 8955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCT 8933 

ACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 9 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCAT 8993 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAAC 9 053 

TTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGGGGTACCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTC 9113 

TGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9195 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAA 9173 

CAAAGCTCAAAC 92 0 7 
I I I I I I I I I I I I 
CAAAGCTCAAAC 9185 



>gb | EA110747.il Sequence 6 from patent US 7201911 
Length=9599 

Score = 1.477e+04 bits (7997), Expect = 0.0 
Identities = 9127/9661 (94%), Gaps = 124/9661 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 

ccccecTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 



120 
120 
180 
180 
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181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


601 


Sbjct 


601 


Query 


660 


Sbjct 


660 


Query 


720 


Sbjct 


720 


Query 


780 


Sbjct 


780 


Query 


840 


Sbjct 


840 


Query 


898 


Sbjct 


898 


Query 


956 


Sbjct 


956 


Query 


1015 


Sbjct 


1015 


Query 


1072 


Sbjct 


1072 


Query 


1130 


Sbjct 


1130 


Query 


1188 


Sbjct 


1188 


Query 


1243 


Sbjct 


1243 



GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGCCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

GTGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACCTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I I I I I I I I I 

GCGCGACTAGGAAGGCTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGAAGGCGACAACCTATCCCAA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTCGCCGACCCGAGGGCAGGGCCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 

GCAATGAGGG-TTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCCTG-GGGTGGGCAGGATGGCTCCTGTCACCCCGCGGCTCCCGGCCTAGT 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGGGCCCCACGGACCCCCGGCGTAGGTCGCGTAACTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I II II III 
ACATGCGGCTTCGCCGATCTCATGGGGTACATTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCCAGGGCCTTGGCACACGGTGTCCGGGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTT-CCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTC-TGGCCCTGCTCTCTTGCCTGA 89 7 
I I I I I III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II II III 

GGGAA-CTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCC-TCTTGGCTCTGCTGTCCTGTTTGA 89 7 

CTGTGCCC-GCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAA-TTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAA 955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAT-CCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCGCAACGT-GTCCGGGATATACCATGTCACGAA 955 

TGATTGC-CCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGG 1014 

II III II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II II I III I I I I I I I I I I 
CGACTGCTCC-AACTCAAGCATTGTGTATGAGGCAGCGGACGTGATCATGCATACTCCCG 1014 

GGTGTGT-CCCTTGCGTTC-GCGAGGGTAAC-GCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCC 10 71 
I I I I II III II I I I I I I I I I I I I I I I III I II I I I I I III I II I 

GGTGCGTGCCC-TGTGTTCAG-GAGGGTAACAG-CTCCCGTTGCTGGGTAGCGCTCACTC 10 71 

CCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAAC-TCCCCACAACG-CAGCTTCGACGTCATATCGA 112 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGCTCGCGGCCA-GGAATGCCAGCGTCCCCACTACGACA-ATACGACGCCACGTCGA 112 9 

TC-TGCTTGTCGGGAGC-GCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGG 118 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

-CTTGCTCGTTGGGA-CGGCTGCTTTCTGCTCCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGA 118 7 

TCTGTCTTT-CTTGT-TGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCC-CAGGCGCCACTG-GACGA- 12 42 

III I III II II I II I I I I I I I I I I I I I II I I II II II III I 
TCTAT-TTTCCTCGTCT-CCCAGCTGTTCACCTTCTCGCCTC-GCCGGCA-TGAGAC-AG 12 42 

CGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGG 13 02 

III I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCAGGACTGCAACTGCTCAATCTATCCCGGCCATGTATCAGGTCACCGCATGGCTTGGG 13 02 
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1303 


Sbjct 


1303 


Query 


1362 


Sbjct 


1362 


Query 


1422 


Sbjct 


1422 


Query 


1480 


Sbjct 


1480 


Query 


1537 


Sbjct 


1536 


Query 


1593 


Sbjct 


1593 


Query 


1652 


Sbjct 


1652 


Query 


1711 


Sbjct 


1711 


Query 


1769 


Sbjct 


1769 


Query 


1825 


Sbjct 


1825 


Query 


1883 


Sbjct 


1883 


Query 


1940 


Sbjct 


1940 


Query 


1998 


Sbjct 


1998 


Query 


2054 


Sbjct 


2054 


Query 


2114 


Sbjct 


2114 


Query 


2173 


Sbjct 


2173 


Query 


2232 


Sbjct 


2232 


Query 


2290 


Sbjct 


2290 


Query 


2349 


Sbjct 


2349 



ATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAG-CTCAGCTGCTCCGGATC 1361 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I 

ATATGATGATGAACTGGTCACCTACAACAGCCCTAGTGGT-GTCGCAGTTGCTCCGGATC 1361 

CCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCG 1421 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
CCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTTGCC 1421 

TA-TTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT-GCTGCTGCTATTTGCCG 14 79 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I II II III II I I I I I I I 
TACTAT-TCCATGGTAGGGAACTGGGCTAAGGTTCTGATTGTGGC-GCTACTCTTTGCCG 14 79 

GCGTCGACGCGGAAACCCACGTC-ACCGGGGGA-AAT-GCCGGCCGCACCACGGCTGGGC 1536 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGTTGACGGGGAGACCCAC-ACGA-C-GGGGAGGGTGGCCGGCCACACCACCTCCGGG- 1535 

TTGTTGGTCTCC — T T - ACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAAC - TGATC AAC ACC AAC 1592 

II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TT-CACGTC-CCTTTTCTCATCTGGGGCGTCTCAGAAAATCCAGCTTG-TGAATACCAAC 1592 

GGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCT-TAACACCGGCTG 1651 
I I I I I I I I I I I I I I I I II II III I I I I I I I I I I I I III II II II I 

GGCAGCTGGCACATCAACAGGACTGCCCTAAATTGCAATGACTCCCTCCAA-ACTGGGTT 1651 

GTTAGCAGGGCTCTTCTATC-AACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGG 1710 

II II I III II II I I I I I I I I I I I I I I I II II II II III I III 

CTTTGCCGCGCTGTTTTA-CGCACACAAGTTCAACTCGTCCGGGTGCCCGGAGCGCATGG 1710 

CCAGCTGCCGACGCC-TT-ACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAA 176 8 
I I I I I I I I I I I II II II I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I III I II 

CCAGCTGCCG-CCCCATTGACTG-GTTCGCCCAGGGGTGGGGCCCCATCACCTATACTAA 176 8 

-CGGAAGCGGCCTC-GA-CGA-ACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTG 182 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTAA-CAG-CTCGGATC-AGA-GGCCTTATTGCTGGCATTACGCGCCTCGACCGTGTG 182 4 

GCATTGTGCCCGCAAAG-AGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCC-AGCCCCGT 18 82 
I I II I I I I I I II I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I III I I I I I II 

GTGTCGTACCCGCGTCGCAG-GTGTGTGGTCCAGTGTATTGTTTCAC-CCCAAGCCCTGT 18 82 

GGTGGTGGGAACGACCGA-CAGGTCGGGCG-CGCCTACCTACAGCTGGGGTGCA-AATGA 1939 

I I I I I I I I II I I I I I I I II II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTGGTGGGGACCACCGATC-GTTCCGGTGTC-CCTACGTATAGCTGGGG-GGAGAATGA 1939 

TACGGATGT-CTTCGTCCTTAACAACAC-CAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGT 199 7 

II II II I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I III 
GACAGACGTGATGC-TCCTCAACAACACGC-GTCCGCCACAAGGCAACTGGTTCGGCTGT 199 7 

ACCTGGATGAACTCA — ACTGGATTCACCAAAG-TGTGCGGAGCG-CCCCCTTGTGTCAT 2 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACATGGATGAA-T-AGTACTGGGTTCA-CTAAGACGTGCGGAG-GTCCCCCGTGTAACAT 2 053 

CGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGA 2113 

III I I I I I II III I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I II II II II 
CGGGGGGGTCGGTAACCGCACCTTGATCTGCCCCACGGACTGCTTCCGGAAGCACCCCGA 2113 

AGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATT-ACACCCAGGTGCATGGTCGACT 2172 

II II III I II I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I 

GGCTACTTACACAAAATGTGGCTCGGGGCCCTGG-TTGACACCTAGGTGCCTAGTAGACT 2172 

ACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTAC-CATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGG 2 231 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I II II II III 

ACCCATACAGGCTTTGGCACTACCCCTGCACTC-TCAATTTTTCCATCTTTAAGGTTAGG 2 231 

ATGTACGTGGGAGGG-GTCGAGCACAGGCTGGAA-GCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 2 2 89 
I I I I I I I I I I III II I I I I I I I I I I I II II II I II I I I I I I I II II I 

ATGTATGTGGG-GGGCGTGGAGCACAGGCT-CAATGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAG 2 2 89 

AACGCTGTGATC-TGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACC 23 4 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGCTGT-AACTTGGAGGACAGGGATAGGTCAGAACTCAGCCCGCTGCTGCTGTCTACA 23 4 8 

ACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTC 2 4 0 8 
III I I I I I I I I I II II III I I I I I I I I I I I I II II II I I I I I II I 

ACAGAGTGGCAGATACTGCCCTGTGCTTTCACCACCCTACCGGCTTTATCCACTGGTTTG 2 4 0 8 
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Query 


2409 


Sbjct 


2409 


Query 


2468 


Sbjct 


2468 


Query 


2526 


Sbjct 


2526 


Query 


2585 


Sbjct 


2585 


Query 


2644 


Sbjct 


2644 


Query 


2702 


Sbjct 


2701 


Query 


2759 


Sbjct 


2759 


Query 


2819 


Sbjct 


2819 


Query 


2879 


Sbjct 


2879 


Query 


2939 


Sbjct 


2939 


Query 


2999 


Sbjct 


2999 


Query 


3059 


Sbjct 


3059 


Query 


3119 


Sbjct 


3119 


Query 


3179 


Sbjct 


3179 


Query 


3239 


Sbjct 


3239 


Query 


3299 


Sbjct 


3299 


Query 


3359 


Sbjct 


3359 


Query 


3419 


Sbjct 


3419 


Query 


3479 


Sbjct 


3479 



ATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGC-AT 2 46 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III I 

ATCCATCTCCATCAGAACATCGTGGACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGGGTC-AGCGTT 2 46 7 

CG-CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGT-TCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGAC 2 52 5 

I I I I I I II II II I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I II I I I I I I 

TGTC-TCCTTTGCAATCAAATGGGAGTACATCCTGT-TGCTTTTCCTTCTCCTGGCAGAC 2 52 5 

GCGCGCGTCTGCT-CCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTT 2 5 8 4 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III I I I I II I I I I I II II 

GCGCGCGTGTG-TGCCTGCTTGTGGATGATGCTGCTGATAGCCCAGGCTGAGGCCGCCTT 2 5 8 4 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGA-CGCACGGTCTTGTGTCCT 2 6 43 

I I I I I I I II I I I I I I I I I II III I I I I I III I I I I III II I I I I I 

AGAGAACTTGGTGGTCCTCAATGCGGCGTCCGTGGCC-GGAGCGCATGGTATTCTCTCCT 2 6 43 

TCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATC-TGAAGGGTAGG-TGGGTGCCCGGAGCGGT 2 7 01 
I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I III III I II II I I I I 

TTCTTGTGTTCTTCTGCGCCGCCTGGTA-CATTAAGGGCAGGCTGGCT-CCTGGGGCGG- 2 7 0 0 

C-TACGCCCTCTACGG-GATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCC-TCAGCG 2 75 8 
I II II I II II I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II 

CGTATGCTTTTTATGGCG-TATGGCCGCTGCTCCTGCTCCTACTGGCGTTACCACCA-CG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCATATGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 2 8 78 

TCAGTATT TTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTe.ee ccccTCAACGT 2 93 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 293 8 

CCck.c eoecKiCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 299 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 299 8 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 058 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 3 058 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 3118 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 317 8 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 323 8 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 32 9 8 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 335 8 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 3 418 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 3 4 7 8 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 353 8 
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3539 


Sbjct 


3539 


Query 


3599 


Sbjct 


3599 


Query 


3659 


Sbjct 


3659 


Query 


3719 


Sbjct 


3719 


Query 


3779 


Sbjct 


3779 


Query 


3839 


Sbjct 


3839 


Query 


3899 


Sbjct 


3899 


Query 


3959 


Sbjct 


3959 


Query 


4019 


Sbjct 


4019 


Query 


4079 


Sbjct 


4079 


Query 


4139 


Sbjct 


4139 


Query 


4199 


Sbjct 


4199 


Query 


4259 


Sbjct 


4259 


Query 


4319 


Sbjct 


4319 


Query 


4379 


Sbjct 


4379 


Query 


4439 


Sbjct 


4439 


Query 


4499 


Sbjct 


4499 


Query 


4559 


Sbjct 


4559 


Query 


4619 


Sbjct 


4619 



CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 359 8 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 365 8 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 3 718 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 3 7 7 8 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 3 83 8 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 3 89 8 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 395 8 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 455 8 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
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4739 


Sbjct 


4739 
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4799 


Sbjct 


4799 
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4859 


Sbjct 


4859 


Query 


4919 


Sbjct 


4919 


Query 


4979 


Sbjct 


4979 


Query 


5039 


Sbjct 


5039 


Query 


5099 


Sbjct 


5099 


Query 


5159 


Sbjct 


5159 


Query 


5219 


Sbjct 


5219 


Query 


5279 


Sbjct 


5279 


Query 


5339 


Sbjct 


5339 


Query 


5399 


Sbjct 


5399 


Query 


5459 


Sbjct 


5459 


Query 


5519 


Sbjct 


5519 


Query 


5579 


Sbjct 


5579 


Query 


5639 


Sbjct 


5639 


Query 


5699 


Sbjct 


5699 


Query 


5759 


Sbjct 


5759 



CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T CAT AT AG AT GC C C AC TTTTTATCC C AG AC AAAGC AG AG T GGGG AG AAC T T T C C T T AC C T 5 09 8 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 515 8 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 5218 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 52 7 8 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 533 8 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 539 8 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGA 5 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGA 5 45 8 

TGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGA 5518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGA 5518 

GCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTAT 55 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTAT 55 7 8 

CACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTG 563 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTG 563 8 

GAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGC 569 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGC 569 8 

CATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAAC 5 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAAC 5 75 8 

CCTCCTCTTCAACATATToaaacfQQTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGC 5818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I \ I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGC 5818 
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Query 


5819 


Sbjct 


5819 


Query 


5879 


Sbjct 


5879 


Query 


5939 


Sbjct 


5939 


Query 


5999 


Sbjct 


5999 


Query 


6059 


Sbjct 


6059 


Query 


6119 


Sbjct 


6119 


Query 


6179 


Sbjct 


6179 


Query 


6239 


Sbjct 


6239 


Query 


6299 


Sbjct 


6299 


Query 


6359 


Sbjct 


6359 


Query 


6419 


Sbjct 


6419 


Query 


6479 


Sbjct 


6479 


Query 


6539 


Sbjct 


6539 


Query 


6599 


Sbjct 


6599 


Query 


6659 


Sbjct 


6659 


Query 


6719 


Sbjct 


6719 


Query 


6779 


Sbjct 


6779 


Query 


6839 


Sbjct 


6839 


Query 


6899 


Sbjct 


6899 



TACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAA 58 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAA 58 78 

GGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATT 593 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATT 593 8 

CAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCAT 599 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCAT 599 8 

CCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGT 6 05 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGT 6 05 8 

TGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGG 6118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGG 6118 

GAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGC 617 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGC 617 8 

CATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTC 623 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTC 623 8 

GGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGA 629 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGA 629 8 

GGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGAT 635 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGAT 6358 

TCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCA 6 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCA 6 418 

CACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGAT 6 4 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGAT 6 4 7 8 

CGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACAC 653 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACAC 653 8 

CACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTC 659 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTC 659 8 

TGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGAC 665 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGAC 665 8 

TACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGA 6 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGA 6 718 

CGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATC 6 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATC 6 7 7 8 

ATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA.ee 6 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAGAG TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA.ee 6 83 8 

GGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGC 6 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGC 6 89 8 

CGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCT 695 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCT 695 8 
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Query 6959 GTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 6959 GTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCT 

Query 7 019 CATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7 019 CATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTC 

Query 7 0 79 AGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7 0 79 AGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCG 

Query 7139 GGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7139 GGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCC 

Query 7199 CGTCTGGGCGCGGCCGGAC TACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTCTGGGCGCGGCCGGAC TACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTA 



7199 



CGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCC 

GCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGA 

GCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGAC 

AACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccocccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTC 

TTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTC 

GACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTG 

GACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACT 

GAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTG 

CCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGA 

CGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGA 



Sb j ct 7 859 GGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAA 

Query 7919 AGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 7919 AGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCT 

Query 79 79 TCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 79 79 TCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTG 

Query 8 039 CGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 8 039 CGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGG 



7018 
7018 
7078 
7078 
7138 
7138 
7198 
7198 
7258 
7258 
7318 
7318 
7378 
7378 
7438 
7438 
7498 
7498 
7558 
7558 
7618 
7618 
7678 
7678 
7738 
7738 
7798 
7798 
7858 
7858 
7918 
7918 
7978 
7978 
8038 
8038 
8098 
8098 
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Query 


8099 


Sbjct 


8099 


Query 


8159 


Sbjct 


8159 


Query 


8219 


Sbjct 


8219 


Query 


8279 


Sbjct 


8279 


Query 


8339 


Sbjct 


8339 


Query 


8399 


Sbjct 


8399 


Query 


8459 


Sbjct 


8459 


Query 


8519 


Sbjct 


8519 


Query 


8579 


Sbjct 


8579 


Query 


8639 


Sbjct 


8639 


Query 


8699 


Sbjct 


8699 


Query 


8759 


Sbjct 


8759 


Query 


8819 


Sbjct 


8819 


Query 


8879 


Sbjct 


8879 


Query 


8939 


Sbjct 


8939 


Query 


8999 


Sbjct 


8999 


Query 


9059 


Sbjct 


9059 


Query 


9119 


Sbjct 


9119 


Query 


9179 


Sbjct 


9179 



CGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGT 815 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGT 815 8 

GATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCA 8218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCA 8218 

AGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTC 82 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTC 82 7 8 

CACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGA 833 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGA 833 8 

CCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCT 839 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCT 839 8 

TACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGAC 8 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGAC 8 45 8 

AACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGC 8518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGC 8518 

AGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAG 85 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAG 85 7 8 

TGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTA 863 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTA 863 8 

CTCCG ceo 3-0 oo; AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT G 8698 
I I I I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATG 869 8 

CTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCG 8 758 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCG 8 75 8 

TGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAA 8 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAA 8 818 

TTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGAT 8 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGAT 8 8 78 

GACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGA 893 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGA 893 8 

GATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACT 899 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACT 899 8 

CCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGC 9 058 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGC 9 058 

CGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAG 9118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAG 9118 

CGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTT 917 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTT 917 8 

CAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGA 923 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGA 923 8 
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Sbjct 
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9299 


Sbjct 


9299 
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9359 


Sbjct 


9359 
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9419 


Sbjct 


9419 


Query 


9479 


Sbjct 


9479 


Query 


9539 


Sbjct 


9539 


Query 


9599 


Sbjct 


9599 



CTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCA 

TGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTA 

CCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGt 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGT 



celt tot:, c.tttccc C. c.c ttt AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTG 

AAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATG 



9298 
9298 
9358 
9358 
9418 
9418 
9478 
9478 
9538 
9538 
9598 
9598 



9599 
9599 



Sequence 6 from patent US 6153421 



>gb|AR119833.1|AR119833 

Length=9599 

Score = 1.477e+04 bits (7997), Expect = 0.0 
Identities = 9127/9661 (94%), Gaps = 124/9661 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccc cccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGCCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GTGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACCTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I I I I I I I I I 
GCGCGACTAGGAAGGCTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGAAGGCGACAACCTATCCCAA 5 4 0 

AGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGCTCGCCGACCCGAGGGCAGGGCCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTCTATG 6 0 0 
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1 
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1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 
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541 


Sbjct 


541 
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601 


Sbjct 


601 
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660 


Sbjct 


660 


Query 


720 


Sbjct 


720 


Query 


780 


Sbjct 


780 


Query 


840 


Sbjct 


840 


Query 


898 


Sbjct 


898 


Query 


956 


Sbjct 


956 


Query 


1015 


Sbjct 


1015 


Query 


1072 


Sbjct 


1072 


Query 


1130 


Sbjct 


1130 


Query 


1188 


Sbjct 


1188 


Query 


1243 


Sbjct 


1243 


Query 


1303 


Sbjct 


1303 


Query 


1362 


Sbjct 


1362 


Query 


1422 


Sbjct 


1422 


Query 


1480 


Sbjct 


1480 


Query 


1537 


Sbjct 


1536 


Query 


1593 


Sbjct 


1593 


Query 


1652 


Sbjct 


1652 



GCAATGAGGG-TTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCCTAGC 659 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATGAGGGCCTG-GGGTGGGCAGGATGGCTCCTGTCACCCCGCGGCTCCCGGCCTAGT 659 

TGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGGGCCCCACGGACCCCCGGCGTAGGTCGCGTAACTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTT 719 

ACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGC 7 79 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II III 
ACATGCGGCTTCGCCGATCTCATGGGGTACATTCCGCTCGTCGGCGCCCCCCTAGGGGGC 7 79 

GCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGCCAGGGCCTTGGCACACGGTGTCCGGGTTCTGGAGGACGGCGTGAACTATGCAACA 839 

GGGAACCTT-CCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTC-TGGCCCTGCTCTCTTGCCTGA 89 7 
I I I I I III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I II II III 

GGGAA-CTTGCCCGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCC-TCTTGGCTCTGCTGTCCTGTTTGA 89 7 

CTGTGCCC-GCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAA-TTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAA 955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAT-CCCAGCTTCCGCTTATGAAGTGCGCAACGT-GTCCGGGATATACCATGTCACGAA 955 

TGATTGC-CCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGG 1014 

II III II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II II I III I I I I I I I I I I 
CGACTGCTCC-AACTCAAGCATTGTGTATGAGGCAGCGGACGTGATCATGCATACTCCCG 1014 

GGTGTGT-CCCTTGCGTTC-GCGAGGGTAAC-GCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCC 10 71 
I I I I II III II I I I I I I I I I I I I I I I III I II I I I I I III I II I 

GGTGCGTGCCC-TGTGTTCAG-GAGGGTAACAG-CTCCCGTTGCTGGGTAGCGCTCACTC 10 71 

CCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAAC-TCCCCACAACG-CAGCTTCGACGTCATATCGA 1129 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACGCTCGCGGCCA-GGAATGCCAGCGTCCCCACTACGACA-ATACGACGCCACGTCGA 1129 

TC-TGCTTGTCGGGAGC-GCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGG 118 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
-CTTGCTCGTTGGGA-CGGCTGCTTTCTGCTCCGCTATGTACGTGGGGGATCTCTGCGGA 118 7 

TCTGTCTTT-CTTGT-TGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCC-CAGGCGCCACTG-GACGA- 12 42 

III I III II II I II I I I I I I I I I I I I I II I I II II II III I 
TCTAT-TTTCCTCGTCT-CCCAGCTGTTCACCTTCTCGCCTC-GCCGGCA-TGAGAC-AG 12 42 

CGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGGG 13 02 

III I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCAGGACTGCAACTGCTCAATCTATCCCGGCCATGTATCAGGTCACCGCATGGCTTGGG 13 02 

ATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAG-CTCAGCTGCTCCGGATC 1361 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I 

ATATGATGATGAACTGGTCACCTACAACAGCCCTAGTGGT-GTCGCAGTTGCTCCGGATC 1361 

CCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCG 1421 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
CCACAAGCTGTCGTGGACATGGTGGCGGGGGCCCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCCTTGCC 1421 

TA-TTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGT-GCTGCTGCTATTTGCCG 14 79 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I II II III II I I I I I I I 
TACTAT-TCCATGGTAGGGAACTGGGCTAAGGTTCTGATTGTGGC-GCTACTCTTTGCCG 14 79 

GCGTCGACGCGGAAACCCACGTC-ACCGGGGGA-AAT-GCCGGCCGCACCACGGCTGGGC 1536 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGTTGACGGGGAGACCCAC-ACGA-C-GGGGAGGGTGGCCGGCCACACCACCTCCGGG- 1535 

TTGTTGGTCTCC — T T - ACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAAC - TGATC AAC ACC AAC 1592 

II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TT-CACGTC-CCTTTTCTCATCTGGGGCGTCTCAGAAAATCCAGCTTG-TGAATACCAAC 1592 

GGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCT-TAACACCGGCTG 1651 
I I I I I I I I I I I I I I I I II II III I II I I I I I I I I I III II II II I 

GGCAGCTGGCACATCAACAGGACTGCCCTAAATTGCAATGACTCCCTCCAA-ACTGGGTT 1651 

GTTAGCAGGGCTCTTCTATC-AACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGG 1710 

II II I III II II I I I I I I I I I I I I I I I II II II II III I III 
CTTTGCCGCGCTGTTTTA-CGCACACAAGTTCAACTCGTCCGGGTGCCCGGAGCGCATGG 1710 
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1940 


Sbjct 


1940 
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1998 


Sbjct 


1998 
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2054 


Sbjct 


2054 
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2114 


Sbjct 


2114 
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2173 


Sbjct 


2173 
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2232 


Sbjct 


2232 
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2290 


Sbjct 


2290 


Query 


2349 


Sbjct 


2349 
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2409 


Sbjct 


2409 
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2468 


Sbjct 


2468 
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2526 


Sbjct 


2526 


Query 


2585 


Sbjct 


2585 


Query 


2644 


Sbjct 


2644 


Query 


2702 


Sbjct 


2701 


Query 


2759 


Sbjct 


2759 



CCAGCTGCCGACGCC-TT-ACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAA 176 8 
I I I I I I I I I I I II II II I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I III I II 

CCAGCTGCCG-CCCCATTGACTG-GTTCGCCCAGGGGTGGGGCCCCATCACCTATACTAA 176 8 

-CGGAAGCGGCCTC-GA-CGA-ACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTG 182 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTAA-CAG-CTCGGATC-AGA-GGCCTTATTGCTGGCATTACGCGCCTCGACCGTGTG 182 4 

GCATTGTGCCCGCAAAG-AGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCC-AGCCCCGT 18 82 
I I II I I I I I I II I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I III I I I I I II 

GTGTCGTACCCGCGTCGCAG-GTGTGTGGTCCAGTGTATTGTTTCAC-CCCAAGCCCTGT 18 82 

GGTGGTGGGAACGACCGA-CAGGTCGGGCG-CGCCTACCTACAGCTGGGGTGCA-AATGA 1939 

I I I I I I I I II I I I I I I I II II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTGGTGGGGACCACCGATC-GTTCCGGTGTC-CCTACGTATAGCTGGGG-GGAGAATGA 1939 

TACGGATGT-CTTCGTCCTTAACAACAC-CAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGT 199 7 

II II II I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I III 
GACAGACGTGATGC-TCCTCAACAACACGC-GTCCGCCACAAGGCAACTGGTTCGGCTGT 199 7 

ACCTGGATGAACTCA — ACTGGATTCACCAAAG-TGTGCGGAGCG-CCCCCTTGTGTCAT 2 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACATGGATGAA-T-AGTACTGGGTTCA-CTAAGACGTGCGGAG-GTCCCCCGTGTAACAT 2 053 

CGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGA 2113 
III I I I I I II III I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II II II II 

CGGGGGGGTCGGTAACCGCACCTTGATCTGCCCCACGGACTGCTTCCGGAAGCACCCCGA 2113 

AGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATT-ACACCCAGGTGCATGGTCGACT 2172 

II II III I II I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I 

GGCTACTTACACAAAATGTGGCTCGGGGCCCTGG-TTGACACCTAGGTGCCTAGTAGACT 2172 

ACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTAC-CATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGG 2 231 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I II II II III 

ACCCATACAGGCTTTGGCACTACCCCTGCACTC-TCAATTTTTCCATCTTTAAGGTTAGG 2231 

ATGTACGTGGGAGGG-GTCGAGCACAGGCTGGAA-GCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 22 89 
I I I I I I I I I I III II I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I II II I 

ATGTATGTGGG-GGGCGTGGAGCACAGGCT-CAATGCCGCATGCAATTGGACTCGAGGAG 22 89 

AACGCTGTGATC-TGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACC 23 4 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Mill II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AGCGCTGT-AACTTGGAGGACAGGGATAGGTCAGAACTCAGCCCGCTGCTGCTGTCTACA 23 4 8 

ACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTC 2 4 0 8 
III I I I I I I I I I II II III I I I I I I I I I I I I II II II I I I I I II I 

ACAGAGTGGCAGATACTGCCCTGTGCTTTCACCACCCTACCGGCTTTATCCACTGGTTTG 2 40 8 

ATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGC-AT 2 46 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I III I 

ATCCATCTCCATCAGAACATCGTGGACGTGCAATACCTGTACGGTGTAGGGTC-AGCGTT 2 46 7 

CG-CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGT-TCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGAC 2 52 5 

I I I I I I II II II I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I II I I I I I I 

TGTC-TCCTTTGCAATCAAATGGGAGTACATCCTGT-TGCTTTTCCTTCTCCTGGCAGAC 2 52 5 

GCGCGCGTCTGCT-CCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTT 2 5 8 4 
I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III I I I I II I I I I I II II 

GCGCGCGTGTG-TGCCTGCTTGTGGATGATGCTGCTGATAGCCCAGGCTGAGGCCGCCTT 2 5 8 4 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGA-CGCACGGTCTTGTGTCCT 2 6 43 

I I I I I I I II I I I I I I I I I II III I I I I I III I I I I III II I I I I I 

AGAGAACTTGGTGGTCCTCAATGCGGCGTCCGTGGCC-GGAGCGCATGGTATTCTCTCCT 2 6 43 

TCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATC-TGAAGGGTAGG-TGGGTGCCCGGAGCGGT 2 7 01 
I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I III III I II II I I I I 

TTCTTGTGTTCTTCTGCGCCGCCTGGTA-CATTAAGGGCAGGCTGGCT-CCTGGGGCGG- 2 7 0 0 

C-TACGCCCTCTACGG-GATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCC-TCAGCG 2 75 8 
I II II I II II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II 

CGTATGCTTTTTATGGCG-TATGGCCGCTGCTCCTGCTCCTACTGGCGTTACCACCA-CG 2 75 8 

GGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCATATGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTT 2 818 
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Query 2 819 AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb j Ct 2 819 AATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCT 

Query 2 8 79 TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGT 



2879 



Sbjct 

Query 2939 

Sbjct 2939 

Query 2999 

Sbjct 2999 

Query 3059 

Sbjct 3059 

Query 3119 

Sbjct 3119 

Query 3179 

Sbjct 3179 

Query 3239 

Sbjct 3239 

Query 3299 

Sbjct 3299 

Query 3359 

Sbjct 3359 

Query 3419 

Sbjct 3419 

Query 3479 

Sbjct 3479 

Query 3539 

Sbjct 3539 

Query 3599 

Sbjct 3599 

Query 3659 

Sbjct 3659 

Query 3719 

Sbjct 3719 

Query 3779 

Sbjct 3779 

Query 3839 

Sbjct 3839 

Query 3899 

Sbjct 3899 



CC — CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 
I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATT 

TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTT 

GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCG 

GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGG 

CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGA 

TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTG 

GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAG 

GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCT 

GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAG 

CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTAC 

CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGG 

AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCA 

AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGG 

CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGG 

TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGG 

GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCAC 

CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAG 



2878 
2878 
2938 
2938 
2998 
2998 
3058 
3058 
3118 
3118 
3178 
3178 
3238 
3238 
3298 
3298 
3358 
3358 
3418 
3418 
3478 
3478 
3538 
3538 
3598 
3598 
3658 
3658 
3718 
3718 
3778 
3778 
3838 
3838 
3898 
3898 
3958 
3958 
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Query 


3959 


Sbjct 


3959 


Query 


4019 


Sbjct 


4019 


Query 


4079 


Sbjct 


4079 


Query 


4139 


Sbjct 


4139 


Query 


4199 


Sbjct 


4199 


Query 


4259 


Sbjct 


4259 


Query 


4319 


Sbjct 


4319 


Query 


4379 


Sbjct 


4379 


Query 


4439 


Sbjct 


4439 


Query 


4499 


Sbjct 


4499 


Query 


4559 


Sbjct 


4559 


Query 


4619 


Sbjct 


4619 


Query 


4679 


Sbjct 


4679 


Query 


4739 


Sbjct 


4739 


Query 


4799 


Sbjct 


4799 


Query 


4859 


Sbjct 


4859 


Query 


4919 


Sbjct 


4919 


Query 


4979 


Sbjct 


4979 


Query 


5039 


Sbjct 


5039 



ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGC 4 018 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGC 4 0 7 8 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGC 413 8 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTAC 419 8 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTC 42 5 8 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCAT 4318 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCT 43 7 8 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGC 4 43 8 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAA 4 49 8 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 4558 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAA 4558 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCAT 4618 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGG 46 7 8 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCT 4 73 8 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCA 4 79 8 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGA 4 85 8 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGC 4918 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCC 49 7 8 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCAC 5 03 8 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCT 5 09 8 
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Query 
Sbjct 



5099 
5099 



GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCA 



Query 5159 GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATA 



5159 



Sbjct 

Query 5219 

Sbjct 5219 

Query 5279 

Sbjct 5279 

Query 5339 

Sbjct 5339 

Query 5399 

Sbjct 5399 

Query 5459 

Sbjct 5459 

Query 5519 

Sbjct 5519 

Query 5579 

Sbjct 5579 

Query 5639 

Sbjct 5639 

Query 5699 

Sbjct 5699 

Query 5759 

Sbjct 5759 



CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 1 I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCAT 

GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGT 

CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGAT 

CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGA 

TGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGA 

GCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTAT 

CACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTG 

GAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGC 

CATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAAC 

CCTCCTCTTCAACATATToaacKK-G'TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M i 111 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGC 



Query 5 819 TACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAA 



Sbjct 5819 

Query 5 8 79 GGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 5 8 79 GGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATT 

Query 5939 CAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5939 CAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCAT 

Query 5999 CCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5999 CCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGT 

Query 6 059 TGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 6 059 TGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGG 

Query 6119 GAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 6119 GAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGC 

Query 6179 CATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 6179 CATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTC 



5158 
5158 
5218 
5218 
5278 
5278 
5338 
5338 
5398 
5398 
5458 
5458 
5518 
5518 
5578 
5578 
5638 
5638 
5698 
5698 
5758 
5758 
5818 
5818 
5878 
5878 
5938 
5938 
5998 
5998 
6058 
6058 
6118 
6118 
6178 
6178 
6238 
6238 
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Query 


6239 


Sbjct 


6239 


Query 


6299 


Sbjct 


6299 


Query 


6359 


Sbjct 


6359 


Query 


6419 


Sbjct 


6419 


Query 


6479 


Sbjct 


6479 


Query 


6539 


Sbjct 


6539 


Query 


6599 


Sbjct 


6599 


Query 


6659 


Sbjct 


6659 


Query 


6719 


Sbjct 


6719 


Query 


6779 


Sbjct 


6779 


Query 


6839 


Sbjct 


6839 


Query 


6899 


Sbjct 


6899 


Query 


6959 


Sbjct 


6959 


Query 


7019 


Sbjct 


7019 


Query 


7079 


Sbjct 


7079 


Query 


7139 


Sbjct 


7139 


Query 


7199 


Sbjct 


7199 


Query 


7259 


Sbjct 


7259 


Query 


7319 


Sbjct 


7319 



GGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGA 62 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGA 62 9 8 

GGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGAT 635 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGAT 635 8 

TCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCA 6 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCA 6 418 

CACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGAT 6 4 7 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGAT 6 4 7 8 

CGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACAC 653 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACAC 653 8 

CACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTC 659 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTC 659 8 

TGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGAC 665 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGAC 665 8 

TACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGA 6 718 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGA 6 718 

CGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATC 6 7 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATC 6 7 7 8 

ATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA.ee 6 83 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAA.ee 6 83 8 

GGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGC 6 89 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGC 6 89 8 

CGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCT 695 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCT 695 8 

GTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCT 7 018 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCT 7 018 

CATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTC 7 0 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTC 7 0 7 8 

AGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCG 713 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCG 713 8 

GGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCC 719 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCC 719 8 

CGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTA 72 5 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTA 72 5 8 

CGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCC 7318 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCC 7318 

GCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGA 73 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGA 73 7 8 
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Query 


7379 


Sbjct 


7379 


Query 


7439 


Sbjct 


7439 


Query 


7499 


Sbjct 


7499 


Query 


7559 


Sbjct 


7559 


Query 


7619 


Sbjct 


7619 


Query 


7679 


Sbjct 


7679 


Query 


7739 


Sbjct 


7739 


Query 


7799 


Sbjct 


7799 


Query 


7859 


Sbjct 


7859 


Query 


7919 


Sbjct 


7919 


Query 


7979 


Sbjct 


7979 


Query 


8039 


Sbjct 


8039 


Query 


8099 


Sbjct 


8099 


Query 


8159 


Sbjct 


8159 


Query 


8219 


Sbjct 


8219 


Query 


8279 


Sbjct 


8279 


Query 


8339 


Sbjct 


8339 


Query 


8399 


Sbjct 


8399 


Query 


8459 


Sbjct 


8459 



GCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGAC 7 43 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGAC 7 43 8 

AACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccc ccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTC 7 49 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTC 7 49 8 

TTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTC 755 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTC 755 8 

GACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTG 7618 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTG 7618 

GACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACT 76 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACT 76 7 8 

GAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTG 7 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTG 7 73 8 

CCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGA 7 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGA 7 79 8 

CGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGA 7 85 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGA 7 85 8 

GGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAA 7918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAA 7918 

AGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCT 79 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCT 79 7 8 

TCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTG 8 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTG 8 03 8 

CGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGG 8 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGG 8 09 8 

CGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGT 815 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGT 815 8 

GATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCA 8218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCA 8218 

AGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTC 82 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTC 82 7 8 

CACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGA 833 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGA 833 8 

CCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCT 839 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCT 839 8 

TACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGAC 8 45 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGAC 8 45 8 

AACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGC 8518 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGC 8518 
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Query 


8519 


Sbjct 


8519 


Query 


8579 


Sbjct 


8579 


Query 


8639 


Sbjct 


8639 


Query 


8699 


Sbjct 


8699 


Query 


8759 


Sbjct 


8759 


Query 


8819 


Sbjct 


8819 


Query 


8879 


Sbjct 


8879 


Query 


8939 


Sbjct 


8939 


Query 


8999 


Sbjct 


8999 


Query 


9059 


Sbjct 


9059 


Query 


9119 


Sbjct 


9119 


Query 


9179 


Sbjct 


9179 


Query 


9239 


Sbjct 


9239 


Query 


9299 


Sbjct 


9299 


Query 


9359 


Sbjct 


9359 


Query 


9419 


Sbjct 


9419 


Query 


9479 


Sbjct 


9479 


Query 


9539 


Sbjct 


9539 


Query 


9599 


Sbjct 


9599 



AGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAG 85 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAG 85 7 8 

TGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTA 863 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTA 863 8 

CTCCG CC Q3C o AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C AT G 869 8 

I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATG 869 8 

CTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCG 8 75 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCG 8 75 8 

TGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAA 8 818 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAA 8 818 

TTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGAT 8 8 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGAT 8 8 78 

GACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGA 893 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGA 893 8 

GAT C T AC G G AGC C T GC T AC TC C AT AG AAC C AC TGGAT C T AC C T C C AAT C AT T C AAAG AC T 899 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACT 899 8 

CCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGC 9 058 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGC 9 058 

CGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAG 9118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAG 9118 

CGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTT 917 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTT 917 8 

CAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGA 923 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGA 923 8 

CTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCA 92 9 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCA 92 9 8 

TGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTA 935 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTA 935 8 

CCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGt 9 418 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGT 9 418 

9478 

cctttcCttttcccCtctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTG 953 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTG 953 8 

AAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATG 959 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATG 959 8 

T 9599 
I 

T 9599 
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Sequence 137 from patent US 6150087 



> gb | AR 1 1 8 7 2 8 . 1 | AR 1 1 8 7 2 8 

Length=8987 

Score = 1.443e+04 bits (7813), Expect = 0.0 
Identities = 8602/8993 (95%), Gaps = 14/8993 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

ATGAGCAC GAATCCTAAACCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAG 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGAGCAC GAATCCTAAACCTCAAAAAAAAAACAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAG 6 0 

GACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGG 461 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGTCAAGTTCCCGGGTGGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGG 12 0 

GGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGT 521 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCCCTAGATTGGGTGTGCGCGCGACGAGAAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGT 18 0 

AGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGG 5 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACGTCAGCCTATCCCCAAGGCTCGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGG 2 4 0 

TACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGTTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCC 6 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACCCTTGGCCCCTCTATGGCAATGAGGGCTGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCC 3 0 0 

CGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGT 701 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGGCTCTCGGCCTAGCTGGGGCCCCACAGACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGT 36 0 

AAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTC 761 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACCGCTCGTC 42 0 

GGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGAC 821 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGCCCCTCTTGGAAGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGAC 48 0 

GGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCC 8 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTCTCTATCTTCCTTCTGGCC 54 0 

CTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTGCGCAATTCCTCGGGGCTT 9 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I 
CTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTGCGCAACTCCACGGGGCTT 6 0 0 

TACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATC 10 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTACGAGGCGGCCGATGCCATC 66 0 

CTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAACGCCTCGAGGTGTTGGGTG 1061 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAACGCCTCGAGGTGTTGGGTG 72 0 

GCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCCCACAACGCAGCTTCGACGT 1121 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCCCGCGACGCAGCTTCGACGT 7 8 0 

CATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTG 1181 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCCCTCTACGTGGGGGACCTA 8 4 0 

TGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACG 12 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTCTCCCAGGCGCCACTGGACG 9 0 0 

ACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCATCGCATGGCATGG 13 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAACGGGTCACCGCATGGCATGG 96 0 

GATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTAGCTCAGCTGCTCCGGATC 1361 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAATGGCTCAGCTGCTCCGGATC 102 0 
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402 


Sbjct 


61 
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462 


Sbjct 


121 
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522 


Sbjct 


181 
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582 


Sbjct 


241 
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642 


Sbjct 


301 
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702 


Sbjct 


361 


Query 


762 


Sbjct 


421 
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822 


Sbjct 


481 
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882 


Sbjct 


541 
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942 


Sbjct 


601 


Query 


1002 


Sbjct 


661 


Query 


1062 


Sbjct 


721 
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1122 


Sbjct 


781 
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1182 
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841 
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901 
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1302 
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Query 


1362 


Sbjct 


1021 


Query 


1422 


Sbjct 


1081 


Query 


1482 


Sbjct 


1141 


Query 


1542 


Sbjct 


1201 


Query 


1602 


Sbjct 


1261 


Query 


1662 


Sbjct 


1321 


Query 


1722 


Sbjct 


1381 


Query 


1782 


Sbjct 


1441 


Query 


1842 


Sbjct 


1501 


Query 


1902 


Sbjct 


1561 


Query 


1962 


Sbjct 


1621 


Query 


2022 


Sbjct 


1681 


Query 


2082 


Sbjct 


1741 


Query 


2142 


Sbjct 


1801 


Query 


2202 


Sbjct 


1861 


Query 


2262 


Sbjct 


1921 


Query 


2322 


Sbjct 


1981 


Query 


2382 


Sbjct 


2041 


Query 


2442 


Sbjct 


2101 



CCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCG 1421 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGAGTCCTGGCGGGCATAGCG 10 8 0 

TATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGC 14 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTGCTGCTGCTATTTGCCGGC 114 0 

GTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGCACCACGGCTGGGCTTGTT 15 41 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I 
GTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCACACTGTGTCTGGATTTGTT 12 0 0 

GGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGATCAACACCAACGGCAGTTGG 16 01 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGATCAACACCAACGGCAGTTGG 12 6 0 

CACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAACACCGGCTGGTTAGCAGGG 1661 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAACACCGGCTGGTTGGCAGGG 132 0 

CTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGA 1721 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGA 13 8 0 

CGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTC 17 81 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCC 14 4 0 

GACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAG 18 41 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I III 
GACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAG 15 0 0 

AGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGAC 19 01 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGAC 156 0 

AGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAAC 1961 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCCGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAAC 162 0 

AACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTC 2 021 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTC 16 8 0 

ACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTC 2 0 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I 

ACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCAC 17 4 0 

TGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGT 2141 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGT 18 0 0 

CCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGT 22 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGT 186 0 

ACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTG 2 2 61 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTG 192 0 

GAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCC 2321 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCC 19 8 0 

GAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACG 23 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACA 2 0 4 0 

ACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAG 2 4 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAG 210 0 

TACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTT 2 5 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTT 216 0 
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Query 2 5 02 CTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTC 



2161 



Sbjct 

Query 2562 

Sbjct 2221 

Query 2622 

Sbjct 2281 

Query 2682 
Sbjct 



ATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCC 

GGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGT 

AGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTG 

Query 2 7 42 CTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGC 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 4 01 TTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGT 



2341 



Query 2802 
Sbjct 2461 



GTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGC 



Query 2 862 TGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGG 



Sbjct 2521 

Query 2922 GTTcccccccTCAACGTCCaaaqcoraofCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct 2 5 81 ATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GT 

Query 2 9 81 ACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 26 4 0 ACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTG 

Query 3 0 41 GATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 7 0 0 GATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCG 

Query 3101 GATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 76 0 GTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTA 

Query 316 0 AGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 819 AGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGG 

Query 32 2 0 CGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j ct 2 8 79 CGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGG 

Query 32 8 0 AGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2 939 AGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCT 



Query 3340 

Sbjct 2999 

Query 3400 

Sbjct 3059 

Query 3460 

Sbjct 3119 

Query 3520 

Sbjct 3179 

Query 35 8 0 CTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3239 CTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGA 



TGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCT 
I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCT 

CCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 
CCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCC 

TAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC 

AGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGA 



2561 
2220 
2621 
2280 
2681 
2340 
2741 
2400 
2801 
2460 
2861 
2520 
2921 
2580 
2980 
2639 
3040 
2699 
3100 
2759 
3159 
2818 
3219 
2878 
3279 
2938 
3339 
2998 
3399 
3058 
3459 
3118 
3519 
3178 
3579 
3238 
3639 
3298 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 647 of 813 



Query 36 4 0 TGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCAT 



3299 



Sbjct 

Query 3700 

Sbjct 3359 

Query 3760 

Sbjct 3419 

Query 3820 

Sbjct 3479 

Query 3880 

Sbjct 3539 

Query 3940 
Sbjct 



Query 



3599 
4000 



Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 



TGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCA 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCA 

TTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCT 

ACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
ACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATAT 

TCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGA 

ACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGC 



CCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
Sbjct 3659 CCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGG 



4060 
3719 
4120 



Query 
Sbjct 
Query 

Sbjct 3779 

Query 4180 

Sbjct 3839 

Query 4240 

Sbjct 3899 

Query 4300 

Sbjct 3959 

Query 4360 



4019 
4420 
4079 
4480 
4139 
4540 
4199 
4600 
4259 
4660 
4319 
4720 
4379 



TCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTG 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTG 

CAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGA 

CCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCC 

TTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACT 

CCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGG 

GGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATC 

CTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTA 

TCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGT 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
TCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGT 

GCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCG 

GTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCC 

TCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCC 

AGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGG 



3699 
3358 
3759 
3418 
3819 
3478 
3879 
3538 
3939 
3598 
3999 
3658 
4059 
3718 
4119 
3778 
4179 
3838 
4239 
3898 
4299 
3958 
4359 
4018 
4419 
4078 
4479 
4138 
4539 
4198 
4599 
4258 
4659 
4318 
4719 
4378 
4779 
4438 
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Query 


4780 


Sbjct 


4439 


Query 


4840 


Sbjct 


4499 


Query 


4900 


Sbjct 


4559 


Query 


4960 


Sbjct 


4619 


Query 


5020 


Sbjct 


4679 


Query 


5080 


Sbjct 


4739 


Query 


5140 


Sbjct 


4799 


Query 


5200 


Sbjct 


4859 


Query 


5260 


Sbjct 


4919 


Query 


5320 


Sbjct 


4979 


Query 


5380 


Sbjct 


5039 


Query 


5440 


Sbjct 


5099 


Query 


5499 


Sbjct 


5158 


Query 


5559 


Sbjct 


5218 


Query 


5619 


Sbjct 


5278 


Query 


5679 


Sbjct 


5338 


Query 


5739 


Sbjct 


5398 


Query 


5799 


Sbjct 


5458 


Query 


5859 


Sbjct 


5518 



ATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATA 4 839 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCAACA 4 49 8 

GATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGT 4 899 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGT 455 8 

GCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTAC 4959 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTAC 4618 

GAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGG 5 019 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGG 46 7 8 

GCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTG 5 0 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTG 4 73 8 

GGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCC 5139 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCC 4 79 8 

CTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATG 5199 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

CTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATG 4 85 8 

GGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACC 52 59 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACC 4918 

CAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCT 5319 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCT 49 7 8 

GGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCG 53 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCG 503 8 

TGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGG 5439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAG 509 8 

TTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAG 5 49 8 

I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T C C T C T AC C GAG -AG T T C GAT G AG AT GG AAGAGT GC T C T C AGC AC T T AC C G T AC AT C GAG 515 7 

CAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCG 555 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCG 5217 

TCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTC 5618 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACC 52 7 7 

TTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCA 56 7 8 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCA 533 7 

ACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGC 5 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGC 539 7 

CCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATT^ ^ , , TGGGTGGCTGCCCAG 5798 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAG 5 45 7 

CTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATC 5 85 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATC 5517 

GGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTG 5918 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTG 55 7 7 
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Query 


5919 


Sbjct 


5578 


Query 


5979 


Sbjct 


5638 


Query 


6039 


Sbjct 


5698 


Query 


6099 


Sbjct 


5758 


Query 


6159 


Sbjct 


5818 


Query 


6219 


Sbjct 


5878 


Query 


6279 


Sbjct 


5938 


Query 


6339 


Sbjct 


5998 


Query 


6399 


Sbjct 


6058 


Query 


6458 


Sbjct 


6117 


Query 


6518 


Sbjct 


6177 


Query 


6578 


Sbjct 


6237 


Query 


6638 


Sbjct 


6297 


Query 


6697 


Sbjct 


6356 


Query 


6757 


Sbjct 


6416 


Query 


6817 


Sbjct 


6476 


Query 


6877 


Sbjct 


6536 


Query 


6936 


Sbjct 


6595 


Query 


6996 


Sbjct 


6655 



GCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTG 59 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTG 563 7 

GTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCA 6 03 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! ! I I I I I I I I I III 

GTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCA 569 7 

GCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTA 6 09 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTG 5 75 7 

ATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGAT 615 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGAT 5 817 

GCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGA 6218 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGA 5 8 7 7 

CTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGAC 62 7 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGAC 593 7 

ATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTC 633 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTC 599 7 

ATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGG 639 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGG 6 05 7 

CGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGT 6 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGT 6116 

CAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGAC 6517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGAC 6176 

GTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAA 657 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACAC 6236 

GTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTT 663 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTT 62 96 

CCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGC 6696 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGC 6355 

CCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGC 6 756 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGC 6 415 

CCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGC 6 816 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGC 6 4 75 

AATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCT 6 8 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCT 6535 

CCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATG 6935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III II 

CCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTG 659 4 

GCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAAC 6995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAAC 665 4 

CATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGC 7 055 
I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGC 6 714 
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7056 


Sbjct 


6715 


Query 


7116 


Sbjct 


6775 


Query 


7176 


Sbjct 


6835 


Query 


7236 


Sbjct 


6895 


Query 


7296 


Sbjct 


6955 


Query 


7356 


Sbjct 


7015 


Query 


7416 


Sbjct 


7075 


Query 


7476 


Sbjct 


7135 


Query 


7536 


Sbjct 


7195 


Query 


7596 


Sbjct 


7255 


Query 


7656 


Sbjct 


7315 


Query 


7716 


Sbjct 


7375 


Query 


7776 


Sbjct 


7435 


Query 


7836 


Sbjct 


7495 


Query 


7896 


Sbjct 


7555 


Query 


7956 


Sbjct 


7615 


Query 


8016 


Sbjct 


7675 


Query 


8076 


Sbjct 


7735 


Query 


8136 


Sbjct 


7795 



GGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCG 7115 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCG 6 7 7 4 

CTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCT 7175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCT 6 83 4 

CGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTA 7235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTG 6 89 4 

GAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCT 72 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCT 695 4 

CCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCA 7355 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCA 7 014 

ACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCC 7 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCC 70 74 

GGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccccc.ee 7 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCC 713 4 

GACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGoooe.ee cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCG 7535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCG 719 4 

GATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTG 7595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

GATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTG 7254 

TGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAA 7655 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAA 7314 

CAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTAT 7 715 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
CAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTAT 73 7 4 

TCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAA 7 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAA 7 43 4 

GTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTG 7 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTG 7 49 4 

AAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAA 7 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAA 755 4 

TCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCAC 7955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCAC 7614 

ATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATC 8 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAACACCAATAGACACTACCATC 76 7 4 

ATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGT 8 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGT 7 73 4 

CTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTG 8135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTG 7 79 4 

GTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGG 819 4 
I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGG 7 853 
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8195 


Sbjct 


7854 


Query 


8255 


Sbjct 


7914 


Query 


8315 


Sbjct 


7974 


Query 


8375 


Sbjct 


8034 


Query 


8435 


Sbjct 


8094 


Query 


8495 


Sbjct 


8154 


Query 


8555 


Sbjct 


8214 


Query 


8615 


Sbjct 


8274 


Query 


8675 


Sbjct 


8334 


Query 


8735 


Sbjct 


8394 


Query 


8795 


Sbjct 


8454 


Query 


8855 


Sbjct 


8514 


Query 


8915 


Sbjct 


8574 


Query 


8975 


Sbjct 


8634 


Query 


9035 


Sbjct 


8694 


Query 


9095 


Sbjct 


8754 


Query 


9155 


Sbjct 


8814 


Query 


9215 


Sbjct 


8874 


Query 


9275 


Sbjct 


8934 



ACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTC 82 5 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTC 7913 

GTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGC 8314 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGC 79 73 

AATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGA 83 7 4 

III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

AATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGA 8 033 

GAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAG 8 43 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAG 8 093 

GTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAA 8 49 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAA 8153 

GGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGA 855 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGA 8213 

CGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGC 8614 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGC 82 73 

CTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcccccccccKK--cracccc:ccACAACCAGAATA 86 74 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATA 8333 

CGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGG 8 73 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGG 8393 

AAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGA 8 79 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGA 8 453 

GACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCAC 8 854 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCAC 8513 

ACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCA 8914 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

ACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCA 85 73 

GCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGA 89 74 
I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGA 8633 

TCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTC 9 03 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTC 8693 

TCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCG 9 09 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAGGTGAAATTAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTACCGCCCTTGCG 8 753 

AGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGC 915 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGGCCAGAGGAGGCAGGGC 8 813 

TGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCC 9214 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCC 8 8 73 

AATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGG 92 7 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATAGCGGCCGCTGGCCAGCTGGACTTGTCCGGCTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGG 8933 

AGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCC 932 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGATCTGGTTTTGCC 89 86 
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AGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATG 7 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGATACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATG 6 0 

GGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGC 8 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTACATACCGCTCGTCGGCGCCCCTCTTGGAGGCGCTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGC 12 0 

GTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTC 863 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAACTATGCAACAGGGAACCTTCCTGGTTGCTCTTTC 18 0 

TCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCCTGACTGTGCCCGCTTCAGCCTACCAAGTG 923 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTATCTTCCTTCTGGCCCTGCTCTCTTGCTTGACTGTGCCCGCTTCGGCCTACCAAGTG 2 40 

CGCAATTCCTCGGGGCTTTACCATGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTAC 9 83 
I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAACTCCACGGGGCTTTACCACGTCACCAATGATTGCCCTAACTCGAGTATTGTGTAC 3 0 0 

GAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGTGTCCCTTGCGTTCGCGAGGGTAAC 10 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
GAGGCGGCCGATGCCATCCTGCACACTCCGGGGTGCGTCCCTTGCGTTCGTGAGGGCAAC 36 0 

GCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGGTGACCCCCACGGTGGCCACCAGGGACGGCAAACTCCCC 1103 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCTCGAGGTGTTGGGTGGCGATGACCCCTACGGTGGCCACCAGGGATGGCAAACTCCCC 42 0 

ACAACGCAGCTTCGACGTCATATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGCTCGGCC 1163 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGACGCAGCTTCGACGTCACATCGATCTGCTTGTCGGGAGCGCCACCCTCTGTTCGGCC 4 8 0 

CTCTACGTGGGGGACCTGTGCGGGTCTGTCTTTCTTGTTGGTCAACTGTTTACCTTCTCT 1223 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTACGTGGGGGACCTATGCGGGTCTGTCTTTCTTGTCGGCCAACTGTTCACCTTCTCT 5 4 0 

CCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGACTGCAATTGTTCTATCTATCCCGGCCATATAACG 12 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCAGGCGCCACTGGACGACGCAAGGTTGCAATTGCTCTATCTATCCCGGCCATATAACG 6 0 0 

GGTCATCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGGCAGCGTTGGTGGTA 13 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTCACCGCATGGCATGGGATATGATGATGAACTGGTCCCCTACGACGGCGTTGGTAATG 66 0 

GCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCATGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGA 14 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTCAGCTGCTCCGGATCCCACAAGCCATCTTGGACATGATCGCTGGTGCTCACTGGGGA 72 0 

GTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTG 1463 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCTGGCGGGCATAGCGTATTTCTCCATGGTGGGGAACTGGGCGAAGGTCCTGGTAGTG 7 8 0 

CTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAATGCCGGCCGC 1523 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGCTGCTATTTGCCGGCGTCGACGCGGAAACCCACGTCACCGGGGGAAGTGCCGGCCAC 8 4 0 

ACCACGGCTGGGCTTGTTGGTCTCCTTACACCAGGCGCCAAGCAGAACATCCAACTGATC 15 83 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTGTGTCTGGATTTGTTAGCCTCCTCGCACCAGGCGCCAAGCAGAACGTCCAGCTGATC 9 0 0 

AACACCAACGGCAGTTGGCACATCAATAGCACGGCCTTGAATTGCAATGAAAGCCTTAAC 16 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
AACACCAACGGCAGTTGGCACCTCAATAGCACGGCCCTGAACTGCAATGATAGCCTCAAC 96 0 

ACCGGCTGGTTAGCAGGGCTCTTCTATCAACACAAATTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAG 17 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCGGCTGGTTGGCAGGGCTTTTCTATCACCACAAGTTCAACTCTTCAGGCTGTCCTGAG 102 0 
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Sbjct 


1021 
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1764 
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1081 
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1824 


Sbjct 


1141 
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1884 


Sbjct 


1201 
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1944 


Sbjct 


1261 
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2004 


Sbjct 


1321 
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2064 


Sbjct 


1381 
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2124 


Sbjct 


1441 
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2184 


Sbjct 


1501 
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2244 


Sbjct 


1561 
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2304 


Sbjct 


1621 
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2364 


Sbjct 


1681 
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2424 


Sbjct 


1741 
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2484 


Sbjct 


1801 
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2544 


Sbjct 


1861 


Query 


2604 


Sbjct 


1921 


Query 


2664 


Sbjct 


1981 


Query 


2724 


Sbjct 


2041 


Query 


2784 


Sbjct 


2101 



AGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGGGTCCTATCAGTTAT 1763 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGGGCCCTATCAGTTAT 10 8 0 

GCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGT 1823 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACCCCCCAAAACCTTGC 114 0 

GGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTG 18 83 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTG 12 0 0 

GTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGGGTGCAAATGATACG 19 43 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGGGTGAAAATGATACG 12 6 0 

GATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGG 2 0 03 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGTTCGGTTGTACCTGG 132 0 

ATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTGTCATCGGAGGGGTG 2 063 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTGTCATCGGAGGGGCG 13 8 0 

GGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGAAGCCACATAC 2123 
I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATCCGGACGCCACATAC 14 4 0 

TCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGG 2183 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCGACTACCCGTATAGG 15 0 0 

CTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGA 2 2 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCAGGATGTACGTGGGA 156 0 

GGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGCTGTGATCTG 23 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 

GGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCGAACGTTGCGATCTG 162 0 

GAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGTGGCAGGTC 2363 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCACCCCGTTACTGCTGACCACTACACAGTGGCAGGTC 16 8 0 

CTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAG 2 423 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCATCCACCTCCACCAG 17 4 0 

AACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATT 2 4 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCGCGTCCTGGGCCATT 18 0 0 

AAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGC 2 5 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGCGCGTCTGCTCCTGC 186 0 

TTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTC 2 6 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGAACCTCGTAATACTT 192 0 

AATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTT 2 663 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCGTGTTCTTCTGCTTT 19 8 0 

GCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCCTCTACGGGATGTGG 2 723 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
GCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCTTCTACGGGATGTGG 2 0 4 0 

CCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTG 2 7 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGCTGGACACGGAGGTG 210 0 

GCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATAT 2 8 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGACTCTGTCACCATAT 216 0 
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3142 
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3202 
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3322 


Sbjct 


2639 


Query 


3382 


Sbjct 
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Sbjct 
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3502 


Sbjct 


2819 
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3562 


Sbjct 
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2939 
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3682 


Sbjct 


2999 
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3742 


Sbjct 


3059 
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3802 


Sbjct 


3119 
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3862 


Sbjct 


3179 


Query 


3922 


Sbjct 


3239 



TACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAA 2 9 03 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

TACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTGGAA 2 2 2 0 

GCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccc cccTCAACGTCCoq ■> CGCGATGCCGTCATC 2963 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGCGCGACGCCGTCATC 2 2 8 0 

TTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGC 3 02 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 

TTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACCAAATTGCTGCTGGC 2339 

CATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCG 3 0 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTACCCTACTTTGTGCG 2399 

CGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGCCGGAGGTCATTACG 3141 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC-GGAGGCCATTACG 2 45 8 

TGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCA 32 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTTTATAACCATCTCA 2 518 

CCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAG 32 61 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

CTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTAGAGCCAG 2 5 7 8 

TCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCG 3321 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCG 2 63 8 

GTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGC 33 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGAGATACTGCTCGGGC 269 8 

CAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCC 3 4 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCC 2 758 

AGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAA.ee 3501 
I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGGCCGGGACAAAAA.ee 2 818 

AAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCA 3561 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCA 2 8 7 8 

TCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCA 3621 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCGTCACCCA 2 93 8 

AGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTC 36 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTC 2 99 8 

CTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCA 3 741 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCA 3 05 8 

CGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTT 3 8 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAGGGGCAGCCTGCTGT 3118 

CGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGG 3 861 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGG 317 8 

GACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGG 3921 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAGGCGGTGG 323 8 

ACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACT 39 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGTGTTCACGGATAACT 32 9 8 
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4222 
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4402 
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4462 


Sbjct 


3779 
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4522 


Sbjct 


3839 
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4582 


Sbjct 


3899 
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4642 


Sbjct 


3959 
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4702 
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4019 
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4762 


Sbjct 


4079 
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4822 


Sbjct 


4139 
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4882 


Sbjct 


4199 


Query 


4942 


Sbjct 


4259 
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5002 


Sbjct 


4319 
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5062 


Sbjct 


4379 



CCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCA 4 0 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCATGCTCCCACAGGCA 335 8 

GCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGC 4101 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 

GCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTATAAGGTGCTAGTAC 3 418 

TCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGG 4161 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCTCATGGGA 3 478 

TTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACT 42 21 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACT 353 8 

CCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAA 42 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGGTTATGACATAATAA 359 8 

TTTGTGAC GAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTG 43 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGTGAC GAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTG 365 8 

ACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCT 4 4 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

ACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGCCACCCCTCCGGGCT 3 718 

CCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCC 4 461 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCC 3 7 7 8 

CCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCT 4521 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAGACATCTCATCTTCT 3 83 8 

GCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATG 4581 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATG 3 89 8 

CCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCG 46 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCG 3958 

TCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACT 4 7 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGACTCGGTGATAGACT 4 018 

GCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGA 4 761 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTCACCATTGAGA 4 0 7 8 

CAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGG 4 821 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGGCAGGACTGGCAGGG 413 8 

GGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACT 4 8 81 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACT 419 8 

CGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCG 49 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCG 42 5 8 

AGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACC 5 0 01 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACC 4318 

ATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTAT 5 061 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTCTAT 43 7 8 

CCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGT 5121 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGT 4 43 8 
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Query 


5122 


Sbjct 


4439 


Query 


5182 


Sbjct 


4499 


Query 


5242 


Sbjct 


4559 


Query 


5302 


Sbjct 


4619 


Query 


5362 


Sbjct 


4679 


Query 


5422 


Sbjct 


4739 


Query 


5481 


Sbjct 


4798 


Query 


5541 


Sbjct 


4858 


Query 


5601 


Sbjct 


4918 


Query 


5661 


Sbjct 


4978 


Query 


5721 


Sbjct 


5038 


Query 


5781 


Sbjct 


5098 


Query 


5841 


Sbjct 


5158 


Query 


5901 


Sbjct 


5218 


Query 


5961 


Sbjct 


5278 


Query 


6021 


Sbjct 


5338 


Query 


6081 


Sbjct 


5398 


Query 


6141 


Sbjct 


5458 


Query 


6201 


Sbjct 


5518 



GCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCC 5181 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATTCGCC 4 49 8 

TTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATG 52 41 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATG 455 8 

AAG TCACCCTGACGCACC C AAT C AC C AAAT AC AT CAT G AC AT GC AT GTCGGCCGACCTGG 53 01 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGG 4618 

AGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATT 5361 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTTTGGCCGCGTATT 46 7 8 

GCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAA 5 421 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAA 4 73 8 

TTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAG 5 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAG 4 79 7 

CACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTC 55 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTC 4 85 7 

GGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAAC 56 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTGCTGTCCAGACCAAC 4917 

TGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAA 566 0 
I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCATCAGTGGGATACAA 49 7 7 

TACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTT 572 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTT 503 7 

ACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTc^^oo 578 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 

ACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGG 509 7 

qq-o-TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGC 5 8 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGCGCTGGC 515 7 

CTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCA 59 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCATAGACATCCTTGCA 5217 

GGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTC 596 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTC 52 7 7 

CCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTA 6 02 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGCCCGGAGCCCTCGTA 533 7 

GTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTG 6 0 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTG 539 7 

CAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCAC 614 0 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCAC 5 45 7 

TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTA 62 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTA 5517 

ACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCC 62 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCC 55 7 7 
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6261 


Sbjct 


5578 


Query 


6321 


Sbjct 


5638 


Query 


6381 


Sbjct 


5698 


Query 


6440 


Sbjct 


5757 


Query 


6500 


Sbjct 


5817 


Query 


6560 


Sbjct 


5877 


Query 


6620 


Sbjct 


5937 


Query 


6679 


Sbjct 


5996 


Query 


6739 


Sbjct 


6056 


Query 


6799 


Sbjct 


6116 


Query 


6859 


Sbjct 


6176 


Query 


6919 


Sbjct 


6235 


Query 


6978 


Sbjct 


6295 


Query 


7038 


Sbjct 


6355 


Query 


7098 


Sbjct 


6415 


Query 


7158 


Sbjct 


6475 


Query 


7218 


Sbjct 


6535 


Query 


7278 


Sbjct 


6595 


Query 


7338 


Sbjct 


6655 



GGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACC 632 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGAGCGACTTTAAGACC 563 7 

TGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGC 63 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGC 569 7 

GGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGC 6 439 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGC 5 756 

TGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAG 6 499 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAG 5 816 

GAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCT 6559 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGCCCCTGTACCCCCCT 5 8 76 

TCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGAT 6619 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATATGTGGAGAT 5936 

AAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCC 66 78 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGACAATCTCAAATGCC 5995 

CGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGT 6 73 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACATAGGT 6 055 

TTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACG 6 79 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACG 6115 

AGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGT 6 858 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTGGCCGTGTTGACGT 6175 

CCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAG 6918 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCGAAGGTTGGCGAG-G 623 4 

GG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAG 69 7 7 

II I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCGCTCCATCTCTCAAG 62 9 4 

GCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTG 7 03 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAGAGGCCAACCTCCTA 635 4 

TGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATT 7 09 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAAACAAAGTGGTGATT 6 414 

CTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCA 715 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGATCTCCGTACCCGCA 6 4 7 4 

GAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGAC 7217 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTTGGGCGCGGCCGGAC 653 4 

TACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCAT 72 7 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAACCACCTGTGGTCCAT 659 4 

GGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACG 733 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAGAAGCGGACG 665 4 

GTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTT 739 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III 

GTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCGCCACCAGAAGCTTT 6 714 
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7398 


Sbjct 


6715 


Query 


7458 


Sbjct 


6775 


Query 


7518 


Sbjct 


6835 


Query 


7578 


Sbjct 


6895 


Query 


7638 


Sbjct 


6955 


Query 


7698 


Sbjct 


7015 


Query 


7758 


Sbjct 


7075 


Query 


7818 


Sbjct 


7135 


Query 


7878 


Sbjct 


7195 


Query 


7938 


Sbjct 


7255 


Query 


7998 


Sbjct 


7315 


Query 


8058 


Sbjct 


7375 


Query 


8118 


Sbjct 


7435 


Query 


8177 


Sbjct 


7494 


Query 


8237 


Sbjct 


7554 


Query 


8297 


Sbjct 


7614 


Query 


8357 


Sbjct 


7674 


Query 


8417 


Sbjct 


7734 


Query 


8477 


Sbjct 


7794 



GGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCC 7 45 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCC 6 7 7 4 

CCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGccccc.ee TGGAG 7517 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCATGCCCCCCCTGGAG 6 83 4 

GGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCC 75 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGGTCAGTAGTGAGGCC 6 89 4 

GACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACC 763 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAGGCGCACTCGTCACC 695 4 

CCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGC 769 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCAACTCGTTGCTACGT 7 014 

CATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTC 7 75 7 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTC 7 0 7 4 

ACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAA 7 817 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

ACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTACTCAAGGAGGTTAAA 713 4 

GCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACG 7 8 7 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACG 719 4 

CCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCC 793 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCC 7254 

AGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACA 799 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAATGTAACA 7314 

CCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGG 8 057 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAATAGACACTACCATCATGGCTAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGG 73 7 4 

GGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAG 8117 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAAAAG 7 43 4 

ATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGG 8176 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGG 7 493 

ATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAA 8236 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAA 7553 

GACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGA 82 96 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGA 7613 

CATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGC 8356 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCCCAAGCCCGCGTGGC 76 73 

CATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGA 8 416 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGA 7 733 

AAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACAC 8 4 76 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACAC 7 793 

CCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCAC 8536 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCAC 7 853 
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Query 


8537 


Sbjct 


7854 


Query 


8597 


Sbjct 


7914 


Query 


8657 


Sbjct 


7974 


Query 


8717 


Sbjct 


8034 


Query 


8777 


Sbjct 


8094 


Query 


8837 


Sbjct 


8154 


Query 


8897 


Sbjct 


8214 


Query 


8957 


Sbjct 


8274 



CATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGA 8596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCGGGGGTCCAGGAGGA 7913 

CGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccccccccoacici a 8656 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I 
CGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCTGGGGA 79 73 

CCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGT 8 716 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGT 8 033 

CGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCT 8 7 76 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGACCCTACAACCCCCCT 8 093 

CGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACAT 8 836 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACAT 8153 

AATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGT 8 896 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGT 8213 

CCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTA 8956 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATCTACGGGGCCTGCTA 82 73 

C T C C AT AG AAC C AC T GG AT C T AC C T CC AATC AT TC AAAG AC T C 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
C T C CAT AG AAC CACTTGATCTACCTC C AATC AT T C AAAG AC T C 8316 



>gb|AR916116.1| 

Length=9611 



Sequence 9 from patent US 7084266 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.310e+04 bits (7095), Expect = 0.0 
Identities = 7616/7855 (96%), Gaps = 86/7855 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1791 CCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGC-CCGCAAAGAGC-GTGT 18 48 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1797 CCCTATTGCTGGCACTACCCACCAAGGCAGTGTGGCGTGGT-CTCCGCGAAGA-CTGTGT 1854 

Query 1849 GTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTC-G 1907 

I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1855 GTGGCCCAGTGTACTGTTTCACCCCCAGCCCAGTGGTAGTGGGCACGACCGACAGG-CTT 1913 

Query 19 0 8 GGCGCGCCTACCTACAGC-TGGGGTGCA-AATGATACGGATGTCTTCGTCCTT-AACAAC 196 4 

II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct 1914 GGAGCGCCCACTTACA-CGTGGGG-GGAGAATGAGACAGATGTCTTCCT-ATTGAACAGC 19 70 

Query 1965 AC-CAGGCCACCGCT-GGG-CAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTC 2 021 

II I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 19 71 ACTC-GACCACCGCTGGGGTC-A-TGGTTCGGCTGCACGTGGATGAACTCTTCTGGCTAC 2 02 7 

Query 2 022 ACCAA-AGTGTGCGGAGCGCC-CCCTTG-TGTCATCGGAGGGGTG — GGCAA CA — A 2 0 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II I 

Sbjct 2 02 8 ACCAAGACT-TGCGGCGCACCACCC-TGCCGT-A-C-TAGAGCTGACTTCAACGCCAGCA 2 0 82 

Query 2072 C — ACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGA-AGCCACATACTCTC- 2127 

I III II I I I I I I I I I II II II I II I I I I I II I I I I I III III 

Sbjct 2083 CGGACC-TGTTGTGCCCCACGGACTGTTTTAGGAAGCATCCTGATA-CCACTTAC-CTCA 2139 

Query 212 8 GGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTT 2187 

I I I I I I I I II I I I I I I I II II I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I 

Sbjct 2140 AATGCGGCTCTGGGCCCTGGCTCACGCCAAGGTGCCTGATCGACTACCCCTACAGGCTCT 2199 

Query 2188 GGCACTATCCTTGTACCA-TCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGG 2 2 46 

I I I I II II II I II I II II Mill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 22 0 0 GGCATTACCCCTGCA-CAGTTAACTATACCATCTTCAAAATAAGGATGTATGTGGGAGGG 2258 
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Query 


2247 


Sbjct 


2259 


Query 


2303 


Sbjct 


2315 


Query 


2358 


Sbjct 


2371 


Query 


2414 


Sbjct 


2426 


Query 


2473 


Sbjct 


2480 


Query 


2527 


Sbjct 


2539 


Query 


2585 


Sbjct 


2597 


Query 


2645 


Sbjct 


2657 


Query 


2705 


Sbjct 


2717 


Query 


2765 


Sbjct 


2777 


Query 


2825 


Sbjct 


2837 


Query 


2885 


Sbjct 


2897 


Query 


2945 


Sbjct 


2957 


Query 


3005 


Sbjct 


3017 


Query 


3065 


Sbjct 


3077 


Query 


3125 


Sbjct 


3137 


Query 


3185 


Sbjct 


3197 


Query 


3245 


Sbjct 


3257 


Query 


3305 


Sbjct 


3317 



GTCGAGCACAGGCTGGA-AGCGGCCTGCAACTGGACGCG-GGGCGAACGCTGTG-ATC-T 23 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGAGCACAGGCT-CACGGCTGCATGCAATTTCACTCGTGGG-GATCG-T-TGCAACTT 2314 

GGAAGACAGGGACAG — GTCCGAGCTCAG-C-CCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGT-GG 235 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GG AGG AC AG AG AC AGAAG T - C - AAC T — GTCTCCTTTGTTGCACTCCACCACGGAATGGG 23 7 0 

-CAGGTCCTT-CCGTGTTCTTTCAC-GACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGG-CCTCATCCA 2 413 

II I II II II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II I II I I I I 

CCA — T-TTTACCTTGCTCTTACTCGGA-CCTGCCCGCCTTGTCGACTGGTCTTC-TCCA 2 42 5 

CCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCG-CGT 2 4 72 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II II II I I I I I I 
CCTCCACCAAAACATCGTGGACGTACAATTCATGTATGGCCTA TC-A-CCT-GCCCT 2 4 79 

C-C-TGGGCCAT — TAAG-TGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTT-GCAGACG 2 52 6 

II III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACAAAATACATCGTCCGATGGGAGTGGGTAATACTCTTATTCCTGCT-CTTAGCGGACG 2 53 8 

CGC-GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTAC-TCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTT 258 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 

C-CAGGGTTTGCGCCTGCTTATGGATGCTCAT-CTTGTTGGGCCAGGCCGAAGCAGCTTT 2 596 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 26 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 2 656 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 70 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 716 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 7 76 

CGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 82 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 836 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 896 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTc:v: occoTCAACGTCCo'O'aq 29 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I i 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGG 2 956 

aaaqCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 0 0 4 
I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 016 

CACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 0 76 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 312 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 3136 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 318 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 3196 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 56 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 33 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 3316 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 336 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 33 76 
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Query 


3365 


Sbjct 


3377 


Query 


3425 


Sbjct 


3437 


Query 


3485 


Sbjct 


3497 


Query 


3545 


Sbjct 


3557 


Query 


3605 


Sbjct 


3617 


Query 


3665 


Sbjct 


3677 


Query 


3725 


Sbjct 


3737 


Query 


3785 


Sbjct 


3797 


Query 


3845 


Sbjct 


3857 


Query 


3905 


Sbjct 


3917 


Query 


3965 


Sbjct 


3977 


Query 


4025 


Sbjct 


4037 


Query 


4085 


Sbjct 


4097 


Query 


4145 


Sbjct 


4157 


Query 


4205 


Sbjct 


4217 


Query 


4265 


Sbjct 


4277 


Query 


4325 


Sbjct 


4337 


Query 


4385 


Sbjct 


4397 


Query 


4445 


Sbjct 


4457 



GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 436 

CATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGAC 3 4 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGAC 3 496 

TGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAAC 35 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAAC 3556 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 36 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 3616 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 366 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 36 76 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 736 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 796 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 8 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 856 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 39 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 3916 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 396 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 39 76 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 02 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 036 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 0 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 096 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 414 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 4156 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 42 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 4216 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 76 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 432 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 4336 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 43 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 4396 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 456 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 45 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 4516 
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4505 


Sbjct 


4517 


Query 


4565 


Sbjct 


4577 


Query 


4625 


Sbjct 


4637 


Query 


4685 


Sbjct 


4697 


Query 


4745 


Sbjct 


4757 


Query 


4805 


Sbjct 


4817 


Query 


4865 


Sbjct 


4877 


Query 


4925 


Sbjct 


4937 


Query 


4985 


Sbjct 


4997 


Query 


5045 


Sbjct 


5057 


Query 


5105 


Sbjct 


5117 


Query 


5165 


Sbjct 


5177 


Query 


5225 


Sbjct 


5237 


Query 


5285 


Sbjct 


5297 


Query 


5345 


Sbjct 


5357 


Query 


5405 


Sbjct 


5417 


Query 


5465 


Sbjct 


5477 


Query 


5525 


Sbjct 


5537 


Query 


5585 


Sbjct 


5597 



AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 456 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 45 76 

CGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGAC 462 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGAC 4636 

CAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTT 46 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTT 4696 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 756 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 816 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 8 76 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 492 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 4936 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 49 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 4996 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 5 0 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 5056 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 510 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 5116 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 516 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 5176 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 52 2 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 5236 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 52 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 52 96 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 53 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 5356 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 5 4 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 5 416 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 4 76 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 552 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 5536 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 55 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 5596 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 56 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 5656 
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5645 


Sbjct 


5657 


Query 


5705 


Sbjct 


5717 


Query 


5765 


Sbjct 


5777 


Query 


5825 


Sbjct 


5837 


Query 


5885 


Sbjct 


5897 


Query 


5945 


Sbjct 


5957 


Query 


6005 


Sbjct 


6017 


Query 


6065 


Sbjct 


6077 


Query 


6125 


Sbjct 


6137 


Query 


6185 


Sbjct 


6197 


Query 


6245 


Sbjct 


6257 


Query 


6305 


Sbjct 


6317 


Query 


6365 


Sbjct 


6377 


Query 


6425 


Sbjct 


6437 


Query 


6485 


Sbjct 


6497 


Query 


6545 


Sbjct 


6557 


Query 


6605 


Sbjct 


6617 


Query 


6665 


Sbjct 


6677 


Query 


6725 


Sbjct 


6737 



CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 7 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 716 

TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCT 5 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCT 5 7 76 

CTTCAACATATToo-c;c;qt;oTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGC 582 4 
I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGC 5 836 

CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 5 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 5 896 

CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 59 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 5956 

CATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTC 6 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTC 6 016 

GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 0 76 

GGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCA 612 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCA 6136 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 618 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 6196 

CAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTG 62 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTG 6256 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 63 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 6316 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 636 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 63 76 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 436 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 4 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 496 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 65 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 6556 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 66 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 6616 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 666 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 66 76 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 736 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 796 
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6785 


Sbjct 


6797 


Query 


6845 


Sbjct 


6857 


Query 


6905 


Sbjct 


6917 


Query 


6965 


Sbjct 


6977 


Query 


7025 


Sbjct 


7037 


Query 


7085 


Sbjct 


7097 


Query 


7145 


Sbjct 


7157 


Query 


7205 


Sbjct 


7217 


Query 


7265 


Sbjct 


7277 


Query 


7325 


Sbjct 


7337 


Query 


7385 


Sbjct 


7397 


Query 


7445 


Sbjct 


7457 


Query 


7505 


Sbjct 


7517 


Query 


7565 


Sbjct 


7577 


Query 


7625 


Sbjct 


7637 


Query 


7685 


Sbjct 


7697 


Query 


7745 


Sbjct 


7757 


Query 


7805 


Sbjct 


7817 


Query 


7865 


Sbjct 


7877 



AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 8 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 856 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 69 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 6916 

AAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGC 696 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGC 69 76 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 702 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 7 036 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 70 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 7 096 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 714 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 7156 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 72 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 7216 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACC 72 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAA.ee 72 76 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 732 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 7336 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 73 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 7396 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 456 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGc.ee CCCcGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 75 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 7516 

GcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 756 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 75 76 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 762 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 7636 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 76 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 7696 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 756 

GCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCT 7 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

G C AG AAG A AAG T C AC AT T T GAC AG AC T G C AAG T T C T GG AC AGC C AT T AC C AGG AC G T G C T 7 816 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 8 76 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 792 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 7936 
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Query 


7925 


Sbjct 


7937 


Query 


7985 


Sbjct 


7997 


Query 


8045 


Sbjct 


8057 


Query 


8105 


Sbjct 


8117 


Query 


8165 


Sbjct 


8177 


Query 


8225 


Sbjct 


8237 


Query 


8285 


Sbjct 


8297 


Query 


8345 


Sbjct 


8357 


Query 


8405 


Sbjct 


8417 


Query 


8465 


Sbjct 


8477 


Query 


8525 


Sbjct 


8537 


Query 


8585 


Sbjct 


8597 


Query 


8645 


Sbjct 


8657 


Query 


8705 


Sbjct 


8717 


Query 


8765 


Sbjct 


8777 


Query 


8825 


Sbjct 


8837 


Query 


8885 


Sbjct 


8897 


Query 


8945 


Sbjct 


8957 


Query 


9005 


Sbjct 


9017 



CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 79 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 7996 

AGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCA 8 0 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCA 8 056 

GCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCG 810 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCG 8116 

CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 816 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 8176 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 82 2 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 8236 

GAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGT 82 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGT 82 96 

CACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCA 83 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCA 8356 

AGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAA 8 4 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAA 8 416 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 4 76 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 852 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 8536 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 858 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 8596 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGc 86 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGC 8656 

CCCCCCCaaaa<.CCCOCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 70 4 
I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 716 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 7 76 

TACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTG 8 82 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTG 8 836 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 896 

TTTCTTTAGCGTCCT C AT AGCC AGGGAT C AGC T TGAAC AGGC T C T T AAC T G T GAG AT C T A 89 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCTTTAGCGTCCT CAT AGCC AGGGAT C AGC T TGAAC AGGC TC T T AAC T G T GAG AT C T A 8956 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 016 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 0 76 
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9065 


Sbjct 


9077 


Query 


9125 


Sbjct 


9137 


Query 


9185 


Sbjct 


9197 


Query 


9245 


Sbjct 


9257 


Query 


9305 


Sbjct 


9317 


Query 


9365 


Sbjct 


9377 


Query 


9425 


Sbjct 


9437 


Query 


9485 


Sbjct 


9497 


Query 


9545 


Sbjct 


9557 



CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 912 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 9136 

CGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTG 918 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTG 9196 

GGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTC 92 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTC 92 56 

CGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCG 93 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCG 9316 

GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 936 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 93 76 

CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtttttt;: 9 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTT 9 436 



9496 

CttttCCCCtCtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 9544 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 9556 

CCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

: 9611 



Score = 1118 bits (605), Expect = 0.0 
Identities = 810/906 (89%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 
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541 


Sbjct 


541 




597 


Sbjct 


597 




656 


Sbjct 


656 




713 


Sbjct 


713 




772 


Sbjct 


772 




831 


Sbjct 


831 


Query 


888 


Sbjct 


888 



AGGCA-CGTCGGC-CCGAG-GGCAGGA-CCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTC 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 

II II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II 
TACGGGAATGAGGGACT-CGGCTGGGCAGGATGGCTCCTGTCCCCCCGAGGTTCCCGTCC 655 

-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CT— CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 

TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 



>gb | AR916114.il Sequence 5 from patent US 7084266 
Length=9611 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.310e+04 bits (7095), Expect = 0.0 
Identities = 7616/7855 (96%), Gaps = 86/7855 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1791 CCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGC-CCGCAAAGAGC-GTGT 18 48 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1797 CCCTATTGCTGGCACTACCCACCAAGGCAGTGTGGCGTGGT-CTCCGCGAAGA-CTGTGT 1854 

Query 18 49 GTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTC-G 19 0 7 

I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I I! I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1855 GTGGCCCAGTGTACTGTTTCACCCCCAGCCCAGTGGTAGTGGGCACGACCGACAGG-CTT 1913 

Query 19 0 8 GGCGCGCCTACCTACAGC-TGGGGTGCA-AATGATACGGATGTCTTCGTCCTT-AACAAC 196 4 

II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct 1914 GGAGCGCCCACTTACA-CGTGGGG-GGAGAATGAGACAGATGTCTTCCT-ATTGAACAGC 19 70 

Query 1965 AC-CAGGCCACCGCT-GGG-CAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTC 2 021 

II I I I I I I I I I I III I I I I I I I II I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 19 71 ACTC-GACCACCGCTGGGGTC-A-TGGTTCGGCTGCACGTGGATGAACTCTTCTGGCTAC 2 02 7 

Query 2 022 ACCAA-AGTGTGCGGAGCGCC-CCCTTG-TGTCATCGGAGGGGTG — GGCAA CA — A 2 0 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I III II I 

Sbjct 2 02 8 ACCAAGACT-TGCGGCGCACCACCC-TGCCGT-A-C-TAGAGCTGACTTCAACGCCAGCA 2 0 82 

Query 2072 C — ACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGA-AGCCACATACTCTC- 2127 

I III II I I I I I I I I I II II II I II I I I I I II I I I I I III III 
Sbjct 2083 CGGACC-TGTTGTGCCCCACGGACTGTTTTAGGAAGCATCCTGATA-CCACTTAC-CTCA 2139 

Query 212 8 GGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTT 2187 

I I I I I I I I II I I I I I I I II II I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct 2140 AATGCGGCTCTGGGCCCTGGCTCACGCCAAGGTGCCTGATCGACTACCCCTACAGGCTCT 2199 

Query 2188 GGCACTATCCTTGTACCA-TCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGG 2 2 46 

I I I I II II II I II I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 22 0 0 GGCATTACCCCTGCA-CAGTTAACTATACCATCTTCAAAATAAGGATGTATGTGGGAGGG 2258 

Query 22 47 GTCGAGCACAGGCTGGA-AGCGGCCTGCAACTGGACGCG-GGGCGAACGCTGTG-ATC-T 23 02 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2259 GTTGAGCACAGGCT-CACGGCTGCATGCAATTTCACTCGTGGG-GATCG-T-TGCAACTT 2314 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 668 of 813 



Query 


2303 


Sbjct 


2315 


Query 


2358 


Sbjct 


2371 


Query 


2414 


Sbjct 


2426 


Query 


2473 


Sbjct 


2480 


Query 


2527 


Sbjct 


2539 


Query 


2585 


Sbjct 


2597 


Query 


2645 


Sbjct 


2657 


Query 


2705 


Sbjct 


2717 


Query 


2765 


Sbjct 


2777 


Query 


2825 


Sbjct 


2837 


Query 


2885 


Sbjct 


2897 


Query 


2945 


Sbjct 


2957 


Query 


3005 


Sbjct 


3017 


Query 


3065 


Sbjct 


3077 


Query 


3125 


Sbjct 


3137 


Query 


3185 


Sbjct 


3197 


Query 


3245 


Sbjct 


3257 




3305 


Sbjct 


3317 


Query 


3365 


Sbjct 


3377 



GGAAGACAGGGACAG — GTCCGAGCTCAG-C-CCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGT-GG 235 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGGACAGAGACAGAAGT-C-AACT — GTCTCCTTTGTTGCACTCCACCACGGAATGGG 23 7 0 

-CAGGTCCTT-CCGTGTTCTTTCAC-GACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGG-CCTCATCCA 2 413 

II I II II II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II I II I I I I 

CCA — T-TTTACCTTGCTCTTACTCGGA-CCTGCCCGCCTTGTCGACTGGTCTTC-TCCA 2 42 5 

CCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCG-CGT 2 4 72 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II II II I I I I I I 
CCTCCACCAAAACATCGTGGACGTACAATTCATGTATGGCCTA TC-A-CCT-GCCCT 2 4 79 

C-C-TGGGCCAT — TAAG-TGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTT-GCAGACG 2 52 6 

II III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACAAAATACATCGTCCGATGGGAGTGGGTAATACTCTTATTCCTGCT-CTTAGCGGACG 2 53 8 

CGC-GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTAC-TCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTT 258 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 

C-CAGGGTTTGCGCCTGCTTATGGATGCTCAT-CTTGTTGGGCCAGGCCGAAGCAGCTTT 2 596 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 26 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 2 656 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 70 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 716 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 7 76 

CGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 82 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 836 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 896 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCaaaa 29 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I T i I I 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGG 2 956 

oo-aqCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 0 0 4 

i r r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

GGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 016 

CACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 0 76 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 312 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 3136 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 318 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 3196 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 56 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 33 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 3316 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 336 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 33 76 

GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 436 
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Query 


3425 


Sbjct 


3437 


Query 


3485 


Sbjct 


3497 


Query 


3545 


Sbjct 


3557 


Query 


3605 


Sbjct 


3617 


Query 


3665 


Sbjct 


3677 


Query 


3725 


Sbjct 


3737 


Query 


3785 


Sbjct 


3797 


Query 


3845 


Sbjct 


3857 


Query 


3905 


Sbjct 


3917 


Query 


3965 


Sbjct 


3977 


Query 


4025 


Sbjct 


4037 


Query 


4085 


Sbjct 


4097 


Query 


4145 


Sbjct 


4157 


Query 


4205 


Sbjct 


4217 


Query 


4265 


Sbjct 


4277 


Query 


4325 


Sbjct 


4337 


Query 


4385 


Sbjct 


4397 




4445 


Sbjct 


4457 


Query 


4505 


Sbjct 


4517 



CATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGAC 3 4 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGAC 3 496 

TGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAAC 35 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAAC 3556 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 36 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 3616 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 366 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 36 76 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 736 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 796 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 8 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 856 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 39 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 3916 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 396 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 39 76 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 02 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 036 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 0 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 096 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 414 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 4156 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 42 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 4216 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 76 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 432 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 4336 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 43 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 4396 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 456 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 45 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 4516 

AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 456 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 45 76 
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Query 


4565 


Sbjct 


4577 


Query 


4625 


Sbjct 


4637 


Query 


4685 


Sbjct 


4697 


Query 


4745 


Sbjct 


4757 


Query 


4805 


Sbjct 


4817 


Query 


4865 


Sbjct 


4877 


Query 


4925 


Sbjct 


4937 


Query 


4985 


Sbjct 


4997 


Query 


5045 


Sbjct 


5057 


Query 


5105 


Sbjct 


5117 


Query 


5165 


Sbjct 


5177 


Query 


5225 


Sbjct 


5237 


Query 


5285 


Sbjct 


5297 


Query 


5345 


Sbjct 


5357 


Query 


5405 


Sbjct 


5417 


Query 


5465 


Sbjct 


5477 


Query 


5525 


Sbjct 


5537 




5585 


Sbjct 


5597 


Query 


5645 


Sbjct 


5657 



CGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGAC 462 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGAC 4636 

CAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTT 46 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTT 4696 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 756 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 816 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 8 76 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 492 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 4936 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 49 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 4996 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 50 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 5 056 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 510 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 5116 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 516 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 5176 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 52 2 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 5236 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 52 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 52 96 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 53 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 5356 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 540 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 5 416 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 4 76 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 552 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 5536 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 55 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 5596 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 56 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 5656 

CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 7 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 716 
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Query 


5705 


Sbjct 


5717 


Query 


5765 


Sbjct 


5777 


Query 


5825 


Sbjct 


5837 


Query 


5885 


Sbjct 


5897 


Query 


5945 


Sbjct 


5957 


Query 


6005 


Sbjct 


6017 


Query 


6065 


Sbjct 


6077 


Query 


6125 


Sbjct 


6137 


Query 


6185 


Sbjct 


6197 


Query 


6245 


Sbjct 


6257 


Query 


6305 


Sbjct 


6317 


Query 


6365 


Sbjct 


6377 


Query 


6425 


Sbjct 


6437 


Query 


6485 


Sbjct 


6497 


Query 


6545 


Sbjct 


6557 


Query 


6605 


Sbjct 


6617 


Query 


6665 


Sbjct 


6677 




6725 


Sbjct 


6737 


Query 


6785 


Sbjct 


6797 



TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCT 5 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCT 5 7 76 

CTTCAACATATTaoaciQQQTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGC 582 4 

I I I I I I I I I I I I i i \ I T I J l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l l 

CTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGC 5 836 

CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 5 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 5 896 

CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 59 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 5956 

CATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTC 6 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTC 6 016 

GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 0 76 

GGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCA 612 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCA 6136 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 618 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 6196 

CAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTG 62 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTG 6256 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 63 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 6316 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 636 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 63 76 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 436 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 4 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 496 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 65 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 6556 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 66 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !!! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 6616 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 666 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 66 76 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 736 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 796 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 8 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 856 
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6845 


Sbjct 


6857 


Query 


6905 


Sbjct 


6917 


Query 


6965 


Sbjct 


6977 


Query 


7025 


Sbjct 


7037 


Query 


7085 


Sbjct 


7097 


Query 


7145 


Sbjct 


7157 


Query 


7205 


Sbjct 


7217 


Query 


7265 


Sbjct 


7277 


Query 


7325 


Sbjct 


7337 


Query 


7385 


Sbjct 


7397 


Query 


7445 


Sbjct 


7457 


Query 


7505 


Sbjct 


7517 


Query 


7565 


Sbjct 


7577 


Query 


7625 


Sbjct 


7637 


Query 


7685 


Sbjct 


7697 


Query 


7745 


Sbjct 


7757 


Query 


7805 


Sbjct 


7817 




7865 


Sbjct 


7877 


Query 


7925 


Sbjct 


7937 



AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 69 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 6916 

AAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGC 696 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGC 69 76 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 702 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 7 036 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 70 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 7 096 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 714 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 7156 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 72 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 7216 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACC 72 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACC 72 76 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 732 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 7336 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 73 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 7396 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 456 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 75 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 7516 

GcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 756 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 75 76 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 762 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 7636 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 76 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 7696 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 756 

GCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCT 7 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCT 7 816 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 8 76 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 792 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 7936 

CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 79 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 7996 
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7985 


Sbjct 


7997 


Query 


8045 


Sbjct 


8057 


Query 


8105 


Sbjct 


8117 


Query 


8165 


Sbjct 


8177 


Query 


8225 


Sbjct 


8237 


Query 


8285 


Sbjct 


8297 


Query 


8345 


Sbjct 


8357 


Query 


8405 


Sbjct 


8417 


Query 


8465 


Sbjct 


8477 


Query 


8525 


Sbjct 


8537 


Query 


8585 


Sbjct 


8597 


Query 


8645 


Sbjct 


8657 


Query 


8705 


Sbjct 


8717 


Query 


8765 


Sbjct 


8777 


Query 


8825 


Sbjct 


8837 


Query 


8885 


Sbjct 


8897 


Query 


8945 


Sbjct 


8957 




9005 


Sbjct 


9017 


Query 


9065 


Sbjct 


9077 



AGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCA 8 0 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCA 8 056 

GCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCG 810 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCG 8116 

CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 816 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 8176 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 82 2 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 8236 

GAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGT 82 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGT 82 96 

CACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCA 83 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C AC T G AG AGC G AC AT C C G T AC GG AGGAGGC AAT T T AC CAATGTTGT G AC C T GG AC CCCCA 8356 

AGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAA 8 4 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAA 8 416 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 4 76 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 852 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 8536 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 858 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 8596 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGc 86 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGC 8656 

CCCCCC.CO-o-aa--: : cc.c.C'-:.cACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 70 4 
I I I I I I I i I i' I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 716 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 7 76 

TACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTG 8 82 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTG 8 836 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 896 

TTTCTTTAGCGTCCT C AT AGCC AGGGAT C AGC T TGAAC AGGC TC T T AAC T G T GAG AT C T A 89 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTA 8956 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 016 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 0 76 

CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 912 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 9136 
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Query 


9125 


Sbjct 


9137 


Query 


9185 


Sbjct 


9197 


Query 


9245 


Sbjct 


9257 


Query 


9305 


Sbjct 


9317 


Query 


9365 


Sbjct 


9377 


Query 


9425 


Sbjct 


9437 




9485 


Sbjct 


9497 


Query 


9545 


Sbjct 


9557 



CGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTG 918 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTG 9196 

GGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTC 92 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTC 92 56 

CGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCG 93 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCG 9316 

GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 936 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 93 76 

CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtttttt;: 9 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTT 9 436 



9496 

CttttCCCCtCtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 9544 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 9556 

CCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9611 



Score = 1062 bits (575), Expect = 0.0 
Identities = 800/906 (88%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCGG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

II III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGACTGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCACTCTATGCCCGGCCATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 

596 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 
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Sbjct 541 AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 
II II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II 
TACGGGAATGAGGGACT-CGGCTGGGCAGGATGGCTCCTGTCCCCCCGAGGTTCCCGTCC 655 

-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CT — CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 
TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 



Sbjct 


541 


Query 


597 


Sbjct 


597 


Query 


656 


Sbjct 


656 


Query 


713 


Sbjct 


713 


Query 


772 


Sbjct 


772 


Query 


831 


Sbjct 


831 


Query 


888 


Sbjct 


888 



>emb| AX057094 . 1 | Sequence 9 from Patent WO0075338 
Length=9611 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.310e+04 bits (7095), Expect = 0.0 
Identities = 7616/7855 (96%), Gaps = 86/7855 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1791 CCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGC-CCGCAAAGAGC-GTGT 18 48 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1797 CCCTATTGCTGGCACTACCCACCAAGGCAGTGTGGCGTGGT-CTCCGCGAAGA-CTGTGT 1854 

Query 18 49 GTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTC-G 19 0 7 

I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1855 GTGGCCCAGTGTACTGTTTCACCCCCAGCCCAGTGGTAGTGGGCACGACCGACAGG-CTT 1913 

Query 19 0 8 GGCGCGCCTACCTACAGC-TGGGGTGCA-AATGATACGGATGTCTTCGTCCTT-AACAAC 196 4 

II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct 1914 GGAGCGCCCACTTACA-CGTGGGG-GGAGAATGAGACAGATGTCTTCCT-ATTGAACAGC 19 70 

Query 1965 AC-CAGGCCACCGCT-GGG-CAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTC 2 021 

II I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 19 71 ACTC-GACCACCGCTGGGGTC-A-TGGTTCGGCTGCACGTGGATGAACTCTTCTGGCTAC 2 02 7 

Query 2 022 ACCAA-AGTGTGCGGAGCGCC-CCCTTG-TGTCATCGGAGGGGTG — GGCAA CA— A 2 0 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II I 

Sbjct 2 02 8 ACCAAGACT-TGCGGCGCACCACCC-TGCCGT-A-C-TAGAGCTGACTTCAACGCCAGCA 2 0 82 

Query 2072 C — ACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGA-AGCCACATACTCTC- 2127 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2083 CGGACC-TGTTGTGCCCCACGGACTGTTTTAGGAAGCATCCTGATA-CCACTTAC-CTCA 2139 

Query 212 8 GGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTT 2187 

I I I I I I I I II I I I I I I I II II I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct 2140 AATGCGGCTCTGGGCCCTGGCTCACGCCAAGGTGCCTGATCGACTACCCCTACAGGCTCT 2199 

Query 2188 GGCACTATCCTTGTACCA-TCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGG 2 2 46 

I I I I II II II I II I II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 22 0 0 GGCATTACCCCTGCA-CAGTTAACTATACCATCTTCAAAATAAGGATGTATGTGGGAGGG 2258 

Query 22 47 GTCGAGCACAGGCTGGA-AGCGGCCTGCAACTGGACGCG-GGGCGAACGCTGTG-ATC-T 23 02 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2259 GTTGAGCACAGGCT-CACGGCTGCATGCAATTTCACTCGTGGG-GATCG-T-TGCAACTT 2314 

Query 
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Sbjct 


2315 


Query 


2358 


Sbjct 


2371 


Query 


2414 


Sbjct 


2426 


Query 


2473 


Sbjct 


2480 


Query 


2527 


Sbjct 


2539 


Query 


2585 


Sbjct 


2597 


Query 


2645 


Sbjct 


2657 


Query 


2705 


Sbjct 


2717 


Query 


2765 


Sbjct 


2777 


Query 


2825 


Sbjct 


2837 


Query 


2885 


Sbjct 


2897 


Query 


2945 


Sbjct 


2957 


Query 


3005 


Sbjct 


3017 


Query 


3065 


Sbjct 


3077 


Query 


3125 


Sbjct 


3137 


Query 


3185 


Sbjct 


3197 


Query 


3245 


Sbjct 


3257 


Query 


3305 


Sbjct 


3317 


Query 


3365 


Sbjct 


3377 


Query 


3425 



GGAGGACAGAGACAGAAGT-C-AACT — GTCTCCTTTGTTGCACTCCACCACGGAATGGG 23 7 0 

-CAGGTCCTT-CCGTGTTCTTTCAC-GACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGG-CCTCATCCA 2 413 

II I II II II I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II I II I I I I 

CCA — T-TTTACCTTGCTCTTACTCGGA-CCTGCCCGCCTTGTCGACTGGTCTTC-TCCA 2 42 5 

CCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCG-CGT 2 4 72 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II II II I I I I I I 
CCTCCACCAAAACATCGTGGACGTACAATTCATGTATGGCCTA TC-A-CCT-GCCCT 2 4 79 

C-C-TGGGCCAT — TAAG-TGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTT-GCAGACG 2 52 6 

II III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACAAAATACATCGTCCGATGGGAGTGGGTAATACTCTTATTCCTGCT-CTTAGCGGACG 2 53 8 

CGC-GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTAC-TCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTT 258 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 

C-CAGGGTTTGCGCCTGCTTATGGATGCTCAT-CTTGTTGGGCCAGGCCGAAGCAGCTTT 2 596 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 26 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 2 656 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 70 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 716 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 7 76 

CGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 82 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 836 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 896 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCooag 29 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGG 2956 

■: ; -CK:C!CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 016 

CACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 0 76 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 312 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 3136 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 318 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 3196 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 56 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 33 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 3316 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 336 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 33 76 

GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 436 
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Sbjct 


3437 


Query 


3485 


Sbjct 


3497 


Query 


3545 


Sbjct 


3557 
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3605 


Sbjct 


3617 
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3665 


Sbjct 


3677 


Query 


3725 


Sbjct 


3737 


Query 


3785 


Sbjct 


3797 


Query 


3845 


Sbjct 


3857 
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3905 


Sbjct 


3917 
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3965 


Sbjct 


3977 
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4025 


Sbjct 


4037 
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4085 


Sbjct 


4097 
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4145 


Sbjct 


4157 
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4205 


Sbjct 


4217 
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4265 
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4277 
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4325 


Sbjct 


4337 
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4385 


Sbjct 


4397 
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4445 


Sbjct 


4457 


Query 


4505 


Sbjct 


4517 


Query 


4565 



CATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGAC 3 496 

TGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAAC 35 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAAC 3556 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 36 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 3616 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 366 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 36 76 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 736 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 796 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 8 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 856 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 39 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 3916 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 396 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 39 76 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 02 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 036 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 0 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 096 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 414 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 4156 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 42 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 4216 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 76 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 432 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 4336 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 43 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 4396 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 456 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 45 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 4516 

AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 456 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 45 76 

4624 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 678 of 813 



Sbjct 4577 CGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGAC 4636 

CAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTT 46 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTT 4696 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 756 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 816 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 8 76 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 492 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 4936 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 49 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 4996 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 5 0 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 5 056 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 510 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 5116 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 516 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 5176 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 522 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 5236 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 52 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 52 96 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 53 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 5356 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 5 4 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 5 416 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 4 76 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 552 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 5536 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 55 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 5596 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 56 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 5656 

CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 7 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 716 

5764 
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Sbjct 


5117 


Query 


5165 
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Sbjct 5717 TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCT 5776 

CTTCAACATATTaaqqqqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGC 582 4 
I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGC 5 836 

CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 5 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 5 896 

CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 59 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 5956 



GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 0 76 

6124 

GGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCA 6136 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 618 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 6196 

6244 

CAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTG 62 56 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 63 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 6316 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 636 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! 1 I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 63 76 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 436 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 4 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 496 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 65 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 6556 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 66 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 6616 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 666 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 66 76 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 736 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 796 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 8 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 856 

6904 
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Sbjct 6 857 AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 6916 

AAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGC 696 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGC 69 76 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 702 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 7 036 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 70 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 7 096 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 714 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 7156 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 72 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 7216 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACC 72 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1! 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACC 72 76 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 732 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 7336 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 73 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 7396 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 456 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 750 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 7516 

GcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 756 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 75 76 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 762 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 7636 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 76 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 7696 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 756 

GCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCT 7 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCT 7 816 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 8 76 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 792 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 7936 

CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 79 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 7996 
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Sbjct 7997 AGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCA 8056 

GCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCG 810 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCG 8116 

CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 816 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 8176 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 82 2 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 8236 

8284 

GAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGT 82 96 

CACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCA 83 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCA 8356 



AGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAA 8 416 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 4 76 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 852 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 8536 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 858 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 8596 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGc 86 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGC 8656 

cccccccaaccia eeccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 7 0 4 
I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 716 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 7 76 

TACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTG 8 82 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTG 8 836 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 896 

TTTCTTTAGCGTCCT C AT AGC C AGGGAT C AGC T TGAAC AGGC T C T T AAC T G T GAG AT C T A 89 4 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCTTTAGCGTCCT CAT AGCC AGGGAT C AGC T TGAAC AGGC TC T T AAC T G T GAG AT C T A 8956 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 016 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 0 76 

CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 912 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 9136 

9184 
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Sbjct 9137 CGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTG 9196 

GGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTC 92 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTC 92 56 



GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 

CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtttttt: v.. 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTT 

i 1 1 1 1 1 i' T i 1 1 1 i i i i i 1 1 1 1 1 1 i' 1 1 1 1 "i "\ i i i "\ \ \ 1 1 T i i i T 1 1 1 T i 1 1 1 1 1 i T T 1 1 1 1 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTC 

fcttttCCCfctCtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 

CCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9611 
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Score = 1118 bits (605), Expect = 0.0 
Identities = 810/906 (89%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 48 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 

AGGCA-CGTCGGC-CCGAG-GGCAGGA-CCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTC 596 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 
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Sbjct 


597 




656 


Sbjct 


656 




713 


Sbjct 


713 


Query 


772 


Sbjct 


772 




831 


Sbjct 


831 


Query 


888 


Sbjct 


888 



-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CT — CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 

TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 



>emb | AX057090.il Sequence 5 from Patent WO0075338 
Length=9611 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.310e+04 bits (7095), Expect = 0.0 
Identities = 7616/7855 (96%), Gaps = 86/7855 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1791 CCCTACTGCTGGCACTACCCTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGC-CCGCAAAGAGC-GTGT 18 48 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1797 CCCTATTGCTGGCACTACCCACCAAGGCAGTGTGGCGTGGT-CTCCGCGAAGA-CTGTGT 1854 

Query 18 49 GTGGCCCGGTATATTGCTTCACTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTC-G 19 0 7 

I I I I I I I II II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1855 GTGGCCCAGTGTACTGTTTCACCCCCAGCCCAGTGGTAGTGGGCACGACCGACAGG-CTT 1913 

Query 19 0 8 GGCGCGCCTACCTACAGC-TGGGGTGCA-AATGATACGGATGTCTTCGTCCTT-AACAAC 196 4 

II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I 
Sbjct 1914 GGAGCGCCCACTTACA-CGTGGGG-GGAGAATGAGACAGATGTCTTCCT-ATTGAACAGC 19 70 

Query 1965 AC-CAGGCCACCGCT-GGG-CAATTGGTTCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTC 2 021 

II I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 19 71 ACTC-GACCACCGCTGGGGTC-A-TGGTTCGGCTGCACGTGGATGAACTCTTCTGGCTAC 2 02 7 

Query 2 022 ACCAA-AGTGTGCGGAGCGCC-CCCTTG-TGTCATCGGAGGGGTG — GGCAA CA— A 2 0 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III II I 

Sbjct 2 02 8 ACCAAGACT-TGCGGCGCACCACCC-TGCCGT-A-C-TAGAGCTGACTTCAACGCCAGCA 2 0 82 

Query 2072 C— ACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATCCGGA-AGCCACATACTCTC- 2127 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2083 CGGACC-TGTTGTGCCCCACGGACTGTTTTAGGAAGCATCCTGATA-CCACTTAC-CTCA 2139 

Query 212 8 GGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCGACTACCCGTATAGGCTTT 2187 

I I I I I I I I II I I I I I I I II II I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct 2140 AATGCGGCTCTGGGCCCTGGCTCACGCCAAGGTGCCTGATCGACTACCCCTACAGGCTCT 2199 

Query 2188 GGCACTATCCTTGTACCA-TCAATTACACCATATTCAAAGTCAGGATGTACGTGGGAGGG 2 2 46 

I I I I II II II I II I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 22 0 0 GGCATTACCCCTGCA-CAGTTAACTATACCATCTTCAAAATAAGGATGTATGTGGGAGGG 2258 

Query 22 47 GTCGAGCACAGGCTGGA-AGCGGCCTGCAACTGGACGCG-GGGCGAACGCTGTG-ATC-T 23 02 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2259 GTTGAGCACAGGCT-CACGGCTGCATGCAATTTCACTCGTGGG-GATCG-T-TGCAACTT 2314 

Query 23 03 GGAAGACAGGGACAG— GTCCGAGCTCAG-C-CCGTTGCTGCTGTCCACCACACAGT-GG 235 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2315 GG AGG AC AG AG AC AG AAG T - C - AAC T — GTCTCCTTTGTTGCACTCCACCACGGAATGGG 2370 

Query 2358 -CAGGTCCTT-CCGTGTTCTTTCAC-GACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGG-CCTCATCCA 2413 
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Sbjct 


2371 




2414 


Sbjct 


2426 




2473 


Sbjct 


2480 




2527 


Sbjct 


2539 




2585 


Sbjct 


2597 




2645 


Sbjct 


2657 




2705 


Sbjct 


2717 




2765 


Sbjct 


2777 




2825 


Sbjct 


2837 




2885 


Sbjct 


2897 




2945 


Sbjct 


2957 




3005 


Sbjct 


3017 




3065 


Sbjct 


3077 




3125 


Sbjct 


3137 




3185 


Sbjct 


3197 




3245 


Sbjct 


3257 




3305 


Sbjct 


3317 




3365 


Sbjct 


3377 


Query 


3425 


Sbjct 


3437 


Query 


3485 



2425 

CCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCG-CGT 2 4 72 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II II II I I I I I I 
CCTCCACCAAAACATCGTGGACGTACAATTCATGTATGGCCTA TC-A-CCT-GCCCT 2 4 79 

C-C-TGGGCCAT — TAAG-TGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTT-GCAGACG 2 52 6 

II III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACAAAATACATCGTCCGATGGGAGTGGGTAATACTCTTATTCCTGCT-CTTAGCGGACG 2 53 8 

CGC-GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTAC-TCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTT 258 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I 

C-CAGGGTTTGCGCCTGCTTATGGATGCTCAT-CTTGTTGGGCCAGGCCGAAGCAGCTTT 2 596 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 26 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGAACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTT 2 656 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 70 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCGTGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTA 2 716 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCCTCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATA 2 7 76 

CGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 82 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGC 2 836 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTA 2 896 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCooag 29 4 4 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i i i 

TTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGG 2956 

aaciCjCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACAT 3 016 

CACCAAAC TACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAAC TACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAA 3 0 76 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 312 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT 3136 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 318 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTA 3196 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I E I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGC 32 56 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 33 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGC 3316 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 336 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCA 33 76 

GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCC 3 436 

CATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGAC 3 4 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGAC 3 496 

TGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAAC 35 4 4 
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Sbjct 


3497 




3545 


Sbjct 


3557 




3605 


Sbjct 


3617 




3665 


Sbjct 


3677 




3725 


Sbjct 


3737 




3785 


Sbjct 


3797 




3845 


Sbjct 


3857 




3905 


Sbjct 


3917 




3965 


Sbjct 


3977 




4025 


Sbjct 


4037 




4085 


Sbjct 


4097 




4145 


Sbjct 


4157 




4205 


Sbjct 


4217 




4265 


Sbjct 


4277 




4325 


Sbjct 


4337 




4385 


Sbjct 


4397 




4445 


Sbjct 


4457 




4505 


Sbjct 


4517 


Query 


4565 


Sbjct 


4577 


Query 


4625 



3556 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 36 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAG 3616 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 366 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCT 36 76 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTC 3 736 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAG 3 796 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 8 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCC 3 856 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 39 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGG 3916 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 396 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCC 39 76 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 02 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCT 4 036 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 0 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGG 4 096 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 414 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACAT 4156 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 42 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGG 4216 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGG 42 76 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 432 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGG 4336 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 43 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCAC 4396 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTC 4 456 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 45 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGG 4516 

AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 456 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGT 45 76 

CGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGAC 462 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGAC 4636 

CAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTT 46 8 4 
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4696 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCC 4 756 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCG 4 816 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCC 4 8 76 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 492 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTA 4936 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 49 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCT 4996 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 5 0 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATAT 5 056 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 510 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGC 5116 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 516 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTG 5176 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 522 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACT 5236 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 52 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATG 5296 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 53 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGC 5356 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 5 4 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTT 5 416 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGAT 5 4 76 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 552 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTT 5536 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 55 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCC 5596 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 56 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTT 5656 

CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 7 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGC 5 716 

TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCT 5 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCT 5 7 76 

CTTCAACATATT 3 2 , : c viTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGC 5824 
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CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCT 

CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGAT 



GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCC 6 0 76 

GGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCA 612 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCA 6136 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 618 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACT 6196 

CAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTG 62 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTG 62 56 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 63 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCT 6316 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 636 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTT 63 76 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 42 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCG 6 436 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 4 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGG 6 496 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 65 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGG 6556 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 66 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGA 6616 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 666 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGA 66 76 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 736 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 796 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 8 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 856 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 69 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 6916 

AAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGC 696 4 
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6976 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 702 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGA 7 036 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 70 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAA 7 096 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 714 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGT 7156 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 72 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTG 7216 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACC 72 6 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACC 72 76 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 732 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCG 7336 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 73 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGC 7396 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 4 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATC 7 456 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 750 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCAT 7516 

GcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 756 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGT 7576 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 762 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGG 7636 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 76 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAA 7696 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 7 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAG 7 756 

GCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCT 7 8 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCT 7 816 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 86 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGC 7 8 76 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 792 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGT 7936 

CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 79 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGA 7996 

AGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCA 8 0 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCA 8 056 

GCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCG 810 4 
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CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 816 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGG 8176 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 82 2 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTG 8236 

8284 

GAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGT 82 96 

CACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCA 83 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCA 8356 

AGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAA 8 4 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAA 8 416 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 46 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAG 8 4 76 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 852 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCT 8536 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 85 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGG 8596 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGc: 86 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGC 8656 

ccccccccrawa cc : ::ccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 7 0 4 
I I I I I I I i i 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTC 8 716 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 76 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCC 8 7 76 

T AC AAC C C C C C T C GC G AG AGC C GC G T GG G AGAC AGC AAG AC AC AC T C C AG T C AAT T C C T G 8 82 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T AC AAC C C C C C T C GC G AG AGC C GC GTGG GAGAC AGC AAG AC AC AC TCCAGTCAATTCCTG 8836 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 8 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCA 8 896 

TTTCTTTAGCGTCCT C AT AGCC AGGGAT C AGC T TGAAC AGGC T C T T AAC T G T GAG AT C T A 89 4 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCTTTAGCGTCCT CAT AGCC AGGGAT C AGC T TGAAC AGGC TC T T AAC T G T GAG AT C T A 8956 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 0 0 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGG 9 016 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 06 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATG 9 0 76 

CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 912 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCG 9136 

CGCT AGGC TTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTC AAC TG 918 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCT AGGC TTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTTC AAC TG 9196 

GGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTC 92 4 4 



Sbjct 


8057 




8105 


Sbjct 


8117 




8165 


Sbjct 


8177 




8225 


Sbjct 


8237 




8285 


Sbjct 


8297 




8345 


Sbjct 


8357 




8405 


Sbjct 


8417 




8465 


Sbjct 


8477 




8525 


Sbjct 


8537 




8585 


Sbjct 


8597 




8645 


Sbjct 


8657 




8705 


Sbjct 


8717 




8765 


Sbjct 


8777 




8825 


Sbjct 


8837 




8885 


Sbjct 


8897 




8945 


Sbjct 


8957 




9005 


Sbjct 


9017 




9065 


Sbjct 


9077 
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Sbjct 


9197 




9245 


Sbjct 


9257 




9305 


Sbjct 


9317 




9365 


Sbjct 


9377 




9425 


Sbjct 


9437 




9485 


Sbjct 


9497 


Query 


9545 


Sbjct 


9557 



GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCT 

CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtttttt: t 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTT 

1 1 1 1 T i T 1 1 1 1 1 T 1 1 1 1 1 1 1 T i i' i' 1 1 1 1 1' 1 1 i i T 1 1 i I T i i 1 1 1 1 1 T i 1 1 1 1 1 1 i' T I i i f 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTC 

tttttCCCttCtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGT 

CCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9611 



Score = 1062 bits (575), Expect = 0.0 
Identities = 800/906 (88%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc:. 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCGG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

II III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGACTGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCACTCTATGCCCGGCCATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGCGTTGGGTTGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 

AGGCA-CGTCGGC-CCGAG-GGCAGGA-CCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTC 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 

II II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II 
TACGGGAATGAGGGACT-CGGCTGGGCAGGATGGCTCCTGTCCCCCCGAGGTTCCCGTCC 655 
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1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 
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Sbjct 


597 
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Query 


656 


Sbjct 


656 


Query 


713 


Sbjct 


713 


Query 


772 


Sbjct 


772 


Query 


831 


Sbjct 


831 


Query 


888 


Sbjct 


888 



-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CT— CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 
TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 



>gb|AR916115.1| 

Length=9611 



Sequence 7 from patent US 7084266 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.263e+04 bits (6838), Expect = 0.0 
Identities = 6858/6868 (99%), Gaps = 0/6868 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2732 CCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2791 

III II II II II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2744 CCTACTGCTCCTAGCATTGCCCCAACAGGCATATGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2803 

Query 2 792 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2 851 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2804 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2863 

Query 2 852 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2911 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2864 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2923 

Query 2912 GCACGTGTGGGTTceco v: cTCAACGTCC — - C GC GATGCCGTCATCTTACTCAT 2971 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II I i i j i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2924 GCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCAT 2983 

Query 2972 GTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGG 3031 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 29 8 4 GTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGG 3 0 43 

Query 3032 ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3091 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3044 ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3103 

Query 3 092 CCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGC 3151 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3104 CCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGC 3163 

Query 3152 CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 3211 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3164 CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 3223 

Query 3212 AGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTC 32 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3224 AGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTC 3283 

Query 32 72 CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 3331 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 32 8 4 CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 33 43 

Query 3332 CAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGG 3391 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3344 CAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGG 3403 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 692 of 813 



Query 


3392 


Sbjct 


3404 


Query 


3452 


Sbjct 


3464 


Query 


3512 


Sbjct 


3524 


Query 


3572 


Sbjct 


3584 


Query 


3632 


Sbjct 


3644 


Query 


3692 


Sbjct 


3704 


Query 


3752 


Sbjct 


3764 


Query 


3812 


Sbjct 


3824 


Query 


3872 


Sbjct 


3884 


Query 


3932 


Sbjct 


3944 


Query 


3992 


Sbjct 


4004 


Query 


4052 


Sbjct 


4064 


Query 


4112 


Sbjct 


4124 


Query 


4172 


Sbjct 


4184 


Query 


4232 


Sbjct 


4244 


Query 


4292 


Sbjct 


4304 


Query 


4352 


Sbjct 


4364 


Query 


4412 


Sbjct 


4424 


Query 


4472 


Sbjct 


4484 



AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 3 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 3 463 

AGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGG 3511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGG 3523 

TGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 35 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGGTCC AGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 35 83 

ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 3631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 36 43 

CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 3691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 3 7 03 

CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 3 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 3 763 

CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 3 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 3 823 

CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 3 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 3 8 83 

GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 3931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 39 43 

TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 3991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 4 0 03 

AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 4 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 4 063 

CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 4111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 4123 

TGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAA 4171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAA 4183 

TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 4231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 42 43 

CAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGA 42 91 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGA 43 03 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4363 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 423 

GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 83 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 4531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 45 43 
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4532 


Sbjct 


4544 


Query 


4592 


Sbjct 


4604 


Query 


4652 


Sbjct 


4664 


Query 


4712 


Sbjct 


4724 


Query 


4772 


Sbjct 


4784 


Query 


4832 


Sbjct 


4844 


Query 


4892 


Sbjct 


4904 


Query 


4952 


Sbjct 


4964 


Query 


5012 


Sbjct 


5024 


Query 


5072 


Sbjct 


5084 


Query 


5132 


Sbjct 


5144 


Query 


5192 


Sbjct 


5204 


Query 


5252 


Sbjct 


5264 


Query 


5312 


Sbjct 


5324 


Query 


5372 


Sbjct 


5384 


Query 


5432 


Sbjct 


5444 


Query 


5492 


Sbjct 


5504 


Query 


5552 


Sbjct 


5564 


Query 


5612 


Sbjct 


5624 



GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 4591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 46 03 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4663 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4 723 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 83 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 8 43 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 4 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 49 03 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4963 

TAGGCTAC GAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCTAC GAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5 023 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 5 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 50 83 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5143 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 5191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 52 03 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 63 

GACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCAC 5311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCAC 5323 

GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 83 

AGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGA 5 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGA 5 4 43 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 5 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 55 03 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5563 

GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5623 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 83 
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5672 


Sbjct 


5684 


Query 


5732 


Sbjct 


5744 


Query 


5792 


Sbjct 


5804 


Query 


5852 


Sbjct 


5864 


Query 


5912 


Sbjct 


5924 


Query 


5972 


Sbjct 


5984 


Query 


6032 


Sbjct 


6044 


Query 


6092 


Sbjct 


6104 


Query 


6152 


Sbjct 


6164 


Query 


6212 


Sbjct 


6224 


Query 


6272 


Sbjct 


6284 


Query 


6332 


Sbjct 


6344 


Query 


6392 


Sbjct 


6404 


Query 


6452 


Sbjct 


6464 


Query 


6512 


Sbjct 


6524 


Query 


6572 


Sbjct 


6584 


Query 


6632 


Sbjct 


6644 


Query 


6692 


Sbjct 


6704 


Query 


6752 


Sbjct 


6764 



CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 7 43 

CACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATT ; , oTGGGTGGC 5791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I 

CACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGC 5 8 03 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5 863 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5923 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 83 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 0 43 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6103 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6163 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 6211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 6223 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 83 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 6331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 63 43 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6 4 03 

GGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGG 6 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGG 6 463 

ACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAG 6511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAG 6523 

TGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAA 65 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAA 65 83 

CTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGG 6631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGG 66 43 

GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6 7 03 

ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 763 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 823 
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6812 


Sbjct 


6824 


Query 


6872 


Sbjct 


6884 


Query 


6932 


Sbjct 


6944 


Query 


6992 


Sbjct 


7004 


Query 


7052 


Sbjct 


7064 


Query 


7112 


Sbjct 


7124 


Query 


7172 


Sbjct 


7184 


Query 


7232 


Sbjct 


7244 


Query 


7292 


Sbjct 


7304 


Query 


7352 


Sbjct 


7364 


Query 


7412 


Sbjct 


7424 


Query 


7472 


Sbjct 


7484 


Query 


7532 


Sbjct 


7544 


Query 


7592 


Sbjct 


7604 


Query 


7652 


Sbjct 


7664 


Query 


7712 


Sbjct 


7724 


Query 


7772 


Sbjct 


7784 


Query 


7832 


Sbjct 


7844 


Query 


7892 


Sbjct 


7904 



GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 83 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 6931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 69 43 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 6991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 7 0 03 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 063 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7123 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7183 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 7231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 72 43 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 72 91 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 73 03 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7363 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7 423 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGc.ee 7 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCC 7 4 83 

ccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGcccccecTGGAGGGGGAGCCTGGGGA 7531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGA 75 43 

TCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGT 7591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGT 76 03 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7663 

AGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGT 7 711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGT 7 723 

GTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACT 7 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACT 7 7 83 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 8 43 

AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 7 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 79 03 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7963 
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Query 


7952 


Sbjct 


7964 


Query 


8012 


Sbjct 


8024 


Query 


8072 


Sbjct 


8084 


Query 


8132 


Sbjct 


8144 


Query 


8192 


Sbjct 


8204 


Query 


8252 


Sbjct 


8264 


Query 


8312 


Sbjct 


8324 


Query 


8372 


Sbjct 


8384 


Query 


8432 


Sbjct 


8444 


Query 


8492 


Sbjct 


8504 


Query 


8552 


Sbjct 


8564 


Query 


8612 


Sbjct 


8624 


Query 


8672 


Sbjct 


8684 


Query 


8732 


Sbjct 


8744 


Query 


8792 


Sbjct 


8804 


Query 


8852 


Sbjct 


8864 


Query 


8912 


Sbjct 


8924 


Query 


8972 


Sbjct 


8984 


Query 


9032 


Sbjct 


9044 



C C AC AT C AAC T C C G T G T GGAAAG ACC T T C TGGAAGAC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC 8 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTAC 8 023 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 83 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8143 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 8191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 82 03 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 82 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 82 63 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8323 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 83 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 4 43 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 8 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 8503 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8563 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8623 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGcc.cccccco-a^a--: : cc;cc.ccACAACCAGA 86 71 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 m i i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGA 86 83 

ATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGC 8 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGC 8 7 43 

TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 8 03 

GGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCC 8 851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCC 8 863 

CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8923 

TCAGCTTG AAC AGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACC ACT 89 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACT 89 83 

GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 0 43 

CTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTT 9 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTT 9103 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 697 of 813 



Query 


9092 


Sbjct 


9104 


Query 


9152 


Sbjct 


9164 


Query 


9212 


Sbjct 


9224 


Query 


9272 


Sbjct 


9284 


Query 


9332 


Sbjct 


9344 


Query 


9392 


Sbjct 


9404 


Query 


9452 


Sbjct 


9464 


Query 


9512 


Sbjct 


9524 


Query 


9572 


Sbjct 


9584 



GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 9151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 9163 

GGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCAC 9211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCAC 92 23 

TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 83 

GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 9331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 93 43 

CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9 4 03 

ACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTG t: •: ;: tttttt I fcfcttttt I ttttttt C bfcctttt C 9 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTT 9 463 

tt ttttctt tCCtttCCt tcttttt 1 tcctttct ttttCCCt tottt AATGGTGGCTCCA 9511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCA 9523 

TCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTG 95 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTG 95 83 

CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9611 



Score = 1118 bits (605), Expect = 0.0 
Identities = 810/906 (89%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 


Sbjct 


61 


Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 
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541 


Sbjct 


541 




597 


Sbjct 


597 




656 


Sbjct 


656 




713 


Sbjct 


713 




772 


Sbjct 


772 




831 


Sbjct 


831 


Query 


888 


Sbjct 


888 



AGGCA-CGTCGGC-CCGAG-GGCAGGA-CCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTC 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 

II II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II 
TACGGGAATGAGGGACT-CGGCTGGGCAGGATGGCTCCTGTCCCCCCGAGGTTCCCGTCC 655 

-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CT— CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 

TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 



>gb|AR916113.1| Sequence 3 from patent US 7084266 
Length=9611 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.263e+04 bits (6838), Expect = 0.0 
Identities = 6858/6868 (99%), Gaps = 0/6868 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2732 CCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2791 

III II II II II I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2744 CCTACTGCTCCTAGCATTGCCCCAACAGGCATATGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2803 

Query 2792 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2851 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2804 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2863 

Query 2 852 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2911 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2864 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2923 

Query 2912 GCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCaaQCiaoaaCGCGATGCCGTCATCTTACTCAT 29 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2924 GCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCAT 2983 

Query 2 9 72 GTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGG 3 031 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 29 8 4 GTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGG 3 0 43 

Query 3032 ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3091 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3044 ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3103 

Query 3 092 CCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGC 3151 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3104 CCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGC 3163 

Query 3152 CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 3211 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3164 CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 3223 

Query 3212 AGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTC 32 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3224 AGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTC 3283 
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Query 


3272 


Sbjct 


3284 


Query 


3332 


Sbjct 


3344 


Query 


3392 


Sbjct 


3404 


Query 


3452 


Sbjct 


3464 


Query 


3512 


Sbjct 


3524 


Query 


3572 


Sbjct 


3584 


Query 


3632 


Sbjct 


3644 


Query 


3692 


Sbjct 


3704 


Query 


3752 


Sbjct 


3764 


Query 


3812 


Sbjct 


3824 


Query 


3872 


Sbjct 


3884 


Query 


3932 


Sbjct 


3944 


Query 


3992 


Sbjct 


4004 


Query 


4052 


Sbjct 


4064 


Query 


4112 


Sbjct 


4124 


Query 


4172 


Sbjct 


4184 


Query 


4232 


Sbjct 


4244 




4292 


Sbjct 


4304 


Query 


4352 


Sbjct 


4364 



CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 3331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 33 43 

CAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGG 3391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGG 3 4 03 

AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 3 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 3 463 

AGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGG 3511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGG 3523 

TGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 35 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGGTCC AGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 35 83 

ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 3631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 36 43 

CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 3691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 3 7 03 

CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 3 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 3 763 

CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 3 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 3 823 

CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 3 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 3 8 83 

GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 3931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 39 43 

TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 3991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 4 0 03 

AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 4 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 4 063 

CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 4111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 4123 

TGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAA 4171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAA 4183 

TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 4231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 42 43 

CAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGA 42 91 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGA 43 03 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4363 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 423 
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Query 


4412 


Sbjct 


4424 


Query 


4472 


Sbjct 


4484 


Query 


4532 


Sbjct 


4544 


Query 


4592 


Sbjct 


4604 


Query 


4652 


Sbjct 


4664 


Query 


4712 


Sbjct 


4724 


Query 


4772 


Sbjct 


4784 


Query 


4832 


Sbjct 


4844 


Query 


4892 


Sbjct 


4904 


Query 


4952 


Sbjct 


4964 


Query 


5012 


Sbjct 


5024 


Query 


5072 


Sbjct 


5084 


Query 


5132 


Sbjct 


5144 


Query 


5192 


Sbjct 


5204 


Query 


5252 


Sbjct 


5264 


Query 


5312 


Sbjct 


5324 


Query 


5372 


Sbjct 


5384 




5432 


Sbjct 


5444 


Query 


5492 


Sbjct 


5504 



GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 83 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 4531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 45 43 

GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 4591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 46 03 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4663 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4 723 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 83 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 8 43 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 4 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 49 03 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4963 

TAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I t II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5023 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 50 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 5 0 83 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5143 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 5191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 52 03 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 63 

GACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCAC 5311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCAC 5323 

GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 83 

AGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGA 5 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGA 5 4 43 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 5 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 55 03 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5563 
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5552 


Sbjct 


5564 


Query 


5612 


Sbjct 


5624 


Query 


5672 


Sbjct 


5684 


Query 


5732 


Sbjct 


5744 


Query 


5792 


Sbjct 


5804 


Query 


5852 


Sbjct 


5864 


Query 


5912 


Sbjct 


5924 


Query 


5972 


Sbjct 


5984 


Query 


6032 


Sbjct 


6044 


Query 


6092 


Sbjct 


6104 


Query 


6152 


Sbjct 


6164 


Query 


6212 


Sbjct 


6224 


Query 


6272 


Sbjct 


6284 


Query 


6332 


Sbjct 


6344 


Query 


6392 


Sbjct 


6404 


Query 


6452 


Sbjct 


6464 


Query 


6512 


Sbjct 


6524 




6572 


Sbjct 


6584 


Query 


6632 


Sbjct 


6644 



GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5623 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 83 

CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 7 43 

CACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATT TGGGTGGC 5 791 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II i i I I I I I I I I I I 

CACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGC 5 8 03 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5 863 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5923 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 83 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 0 43 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6103 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6163 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 6211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 62 23 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 83 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 6331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 63 43 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6 4 03 

GGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGG 6 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGG 6 463 

ACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAG 6511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAG 6523 

TGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAA 65 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAA 65 83 

CTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGG 6631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGG 66 43 

GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6 7 03 
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6692 


Sbjct 


6704 


Query 


6752 


Sbjct 


6764 


Query 


6812 


Sbjct 


6824 


Query 


6872 


Sbjct 


6884 


Query 


6932 


Sbjct 


6944 


Query 


6992 


Sbjct 


7004 


Query 


7052 


Sbjct 


7064 


Query 


7112 


Sbjct 


7124 


Query 


7172 


Sbjct 


7184 


Query 


7232 


Sbjct 


7244 


Query 


7292 


Sbjct 


7304 


Query 


7352 


Sbjct 


7364 


Query 


7412 


Sbjct 


7424 


Query 


7472 


Sbjct 


7484 


Query 


7532 


Sbjct 


7544 


Query 


7592 


Sbjct 


7604 


Query 


7652 


Sbjct 


7664 




7712 


Sbjct 


7724 


Query 


7772 


Sbjct 


7784 



ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 763 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 823 

GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 83 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 6931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 69 43 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 6991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 7 0 03 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 063 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7123 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7183 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 7231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 72 43 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 7291 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 73 03 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7363 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7 423 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccc 7 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCC 7 4 83 

c c c c G AC T C C G AC G T T GAG T C C T AT T C T T C C AT G c c c c c c T GG AGGG G GAGCCTGGGGA 7531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGA 75 43 

TCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGT 7591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGT 76 03 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7663 

AGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGT 7 711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGT 7 723 

GTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACT 7 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACT 7 7 83 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 8 43 
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7832 


Sbjct 


7844 


Query 


7892 


Sbjct 


7904 


Query 


7952 


Sbjct 


7964 


Query 


8012 


Sbjct 


8024 


Query 


8072 


Sbjct 


8084 


Query 


8132 


Sbjct 


8144 


Query 


8192 


Sbjct 


8204 


Query 


8252 


Sbjct 


8264 


Query 


8312 


Sbjct 


8324 


Query 


8372 


Sbjct 


8384 


Query 


8432 


Sbjct 


8444 


Query 


8492 


Sbjct 


8504 


Query 


8552 


Sbjct 


8564 


Query 


8612 


Sbjct 


8624 


Query 


8672 


Sbjct 


8684 


Query 


8732 


Sbjct 


8744 


Query 


8792 


Sbjct 


8804 




8852 


Sbjct 


8864 


Query 


8912 


Sbjct 


8924 



AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 7 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 79 03 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7963 

CCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTAC 8 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTAC 8 023 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 83 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8143 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 8191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 82 03 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 82 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 82 63 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8323 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 83 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 4 43 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 8 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 85 03 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8563 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8623 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGoo - qoao CC ACAACCAGA 8671 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I" I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCC ACAACCAGA 86 83 

ATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGC 8 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGC 8 7 43 

TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 8 03 

GGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCC 8 851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCC 8 863 

CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8923 

TCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACT 89 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACT 89 83 
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8972 


Sbjct 


8984 


Query 


9032 


Sbjct 


9044 


Query 


9092 


Sbjct 


9104 


Query 


9152 


Sbjct 


9164 


Query 


9212 


Sbjct 


9224 


Query 


9272 


Sbjct 


9284 


Query 


9332 


Sbjct 


9344 


Query 


9392 


Sbjct 


9404 


Query 


9452 


Sbjct 


9464 




9512 


Sbjct 


9524 


Query 


9572 


Sbjct 


9584 



GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 0 43 

CTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTT 9 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTT 9103 

GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 9151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 9163 

GGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCAC 9211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCAC 92 23 

TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 83 

GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 9331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 93 43 

CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9 4 03 

ACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGttt •: •:. vtittt •: •:. ttttt t i: t tttttt tct.tttt 9451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTT 9 463 

ttttfctctttccfcttccttcfcttttttcctttctttfctcccttcfcttAATGGTGGCTCCA 9511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCA 9523 

TCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTG 9571 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTG 9583 

CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9611 



Score = 1118 bits (605), Expect = 0.0 
Identities = 810/906 (89%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

cccc ccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 180 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

420 
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Sbjct 361 CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 420 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 

AGGCA-CGTCGGC-CCGAG-GGCAGGA-CCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTC 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 

II II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II 
TACGGGAATGAGGGACT-CGGCTGGGCAGGATGGCTCCTGTCCCCCCGAGGTTCCCGTCC 655 

-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CT — CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 
TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 
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Sbjct 


713 


Query 


772 
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>emb| AX057092 . 1 | Sequence 7 from Patent WO0075338 
Length=9611 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.263e+04 bits (6838), Expect = 0.0 
Identities = 6858/6868 (99%), Gaps = 0/6868 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2732 CCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2791 

III II II II II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2744 CCTACTGCTCCTAGCATTGCCCCAACAGGCATATGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2803 

Query 2792 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2851 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2804 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2863 

Query 2 852 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2911 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2864 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2923 

Query 2912 GCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCoaaqqqooCGCGATGCCGTCATCTTACTCAT 29 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M i i I I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2924 GCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCAT 2983 

Query 2 9 72 GTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGG 3 031 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 29 8 4 GTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGG 3 0 43 

Query 3032 ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3091 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3044 ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3103 
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Sbjct 3104 CCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGC 3163 

CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 3211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 32 23 



CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 



AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 



TGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 

ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 

CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 

CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 

CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 

CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 

GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 

TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 

AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 

CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 

TGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAA 

TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 
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CAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGA 43 03 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4363 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 423 

GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 83 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 4531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 45 43 

GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 4591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 46 03 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4663 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4 723 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 83 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 8 43 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 4 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 49 03 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4963 

TAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCTAC GAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5 023 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 5 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 5 0 83 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5143 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 5191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 52 03 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 63 

GACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCAC 5311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCAC 5323 

GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 83 

5431 
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Sbjct 53 8 4 AGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGA 5 4 43 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 5 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 55 03 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5563 

GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5623 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 83 

CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 7 43 

CACCAGCCC AC T AACC AC TGGCCAAACCCTCCTCTTCAAC AT AT Tc;q o-o' TGGGTGGC 5 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 1 I I I I I I I I I 

CACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGC 5 8 03 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5 851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5863 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5923 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 83 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 0 43 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6103 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6163 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 6211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 62 23 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 83 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 6331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 63 43 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6 4 03 

GGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGG 6 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGG 6 463 

ACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAG 6511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAG 6523 
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TGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAA 65 83 

CTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGG 6631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGG 66 43 

GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6 7 03 

ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 763 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 823 

GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 83 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 6931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 69 43 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 6991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 7 0 03 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 063 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7123 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7183 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 7231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 72 43 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGAC TACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 72 91 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTAC GAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 73 03 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7363 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7 423 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccc 7 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCC 7 4 83 

ccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGA 7531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGA 75 43 

TCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGT 7591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGT 76 03 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7663 

7711 
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Sbjct 7664 AGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGT 7723 

GTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACT 7 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACT 7 7 83 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 8 43 

AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 7 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 79 03 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7963 

CCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTAC 8 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTAC 8 023 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 83 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8143 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 8191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 82 03 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 8251 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 8263 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8323 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 83 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 4 43 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 8 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 85 03 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8563 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8623 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCG.vo, :;qqo3 cccACAACCAGA 8671 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGA 86 83 

ATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGC 8 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGC 8 7 43 

TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 8 03 

8851 
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0 4 GGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCC 8 863 

CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8923 

TCAGCTTGAACAGGC TCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACC ACT 89 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACC ACT 89 83 

GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 0 43 



GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 



TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 83 

GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 9331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 93 43 

CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9 4 03 

ACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGtttt:tt;fcttttt:tt;fcttttt:tt;fcttttt:ct;fcttt 9 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTT 9 463 

ttttt cctttcct ttccttct ctttttcctttcttt t ccccttct K "AATGGTGGCTCCA 9511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCA 9523 



CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 



Score = 1118 bits (605), Expect = 0.0 
Identities = 810/906 (89%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 

ccccc'cTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


61 
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61 


Query 


121 


Sbjct 
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Query 


181 


Sbjct 
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Query 


241 
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Sbjct 


241 




301 


Sbjct 


301 




361 


Sbjct 
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Query 


421 


Sbjct 


421 




481 


Sbjct 


481 




541 


Sbjct 


541 




597 


Sbjct 


597 




656 


Sbjct 


656 




713 


Sbjct 


713 


Query 


772 


Sbjct 


772 




831 


Sbjct 


831 


Query 


888 


Sbjct 


888 



GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 

AGGCA-CGTCGGC-CCGAG-GGCAGGA-CCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTC 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 

II II I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II 
TACGGGAATGAGGGACT-CGGCTGGGCAGGATGGCTCCTGTCCCCCCGAGGTTCCCGTCC 655 

-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CT — CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 
TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I III I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 



>emb | AX057088.il Sequence 3 from Patent WO0075338 
Length=9611 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.263e+04 bits (6838), Expect = 0.0 
Identities = 6858/6868 (99%), Gaps = 0/6868 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2732 CCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2791 

III II II II II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2744 CCTACTGCTCCTAGCATTGCCCCAACAGGCATATGCACTGGACACGGAGGTGGCCGCGTC 2803 

Query 2792 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2851 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2804 GTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGACTCTGTCGCCATATTACAAGCG 2863 

Query 2 852 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2911 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2864 CTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTCTGACCAGAGTAGAAGCGCAACT 2923 

Query 2912 GCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCaaaaciqqaCGCGATGCCGTCATCTTACTCAT 29 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I li i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2924 GCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGGCGCGATGCCGTCATCTTACTCAT 2983 

Query 2972 GTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACCAAACTACTCCTGGCCATCTTCGG 3031 
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ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTCCCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGG 3103 

CCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGC 3151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATAGCCGGAGGTCATTACGTGCAAATGGC 3163 

CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 3211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGTGTATAACCATCTCACCCCTCTTCG 32 23 

AGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTC 32 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTGGGCGC AC AACGGCCTGCGAGATCTGGCCGTGGCTGTGGAACC AGTCGTCTTCTC 32 83 

CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 3331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGATACCGCCGCGTGCGGTGACATCAT 33 43 

CAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGG 3391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGAGATACTGCTTGGGCCAGCCGACGG 3 4 03 

AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 3 451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAG 3 463 

AGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGG 3511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGG 3523 

TGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 3571 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGT 3583 

ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 3631 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGACCATCGCATCACCCAAGGGTCCTGT 36 43 

CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 3691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTC 3 7 03 

CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 3 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGC 3 763 

CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 3 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCC 3 823 

CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 3 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGT 3 8 83 

GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 3931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCC 39 43 

TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 3991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACC 4 0 03 

AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 4 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAG 4 063 

CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 4111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTC 4123 

TGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAA 4171 
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Sbjct 


3824 
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3992 


Sbjct 
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TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 4231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGG 42 43 

CAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGA 42 91 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGA 43 03 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGA 4363 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGT 4 423 

GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGG 4 4 83 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 4531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAA 45 43 

GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 4591 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTA 46 03 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGAC 4663 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4 711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTG 4 723 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCT 4 7 83 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGG 4 8 43 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 4 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCT 49 03 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGT 4963 

TAGGCTAC GAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCTAC GAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATT 5 023 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 5 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAA 5 0 83 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGC 5143 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 5191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCAC 52 03 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCT 52 63 

GACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCAC 5311 
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GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAAC 53 83 

AGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGA 5 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGA 5 4 43 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 5 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTA 55 03 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCA 5563 

GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACT 5623 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGG 56 83 

CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 731 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGT 5 7 43 

CACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTc:C:C:;:;co-TGGGTGGC 5 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I "I I I I i i I I I I I I I I 

CACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGC 58 03 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGC 5863 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGC 5923 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGA 59 83 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGT 6 0 43 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAA 6103 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGA 6163 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 6211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCT 62 23 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCT 62 83 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 6331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGC 63 43 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGG 6 4 03 

GGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGG 6 451 



Sbjct 


5264 




5312 


Sbjct 


5324 




5372 


Sbjct 


5384 




5432 


Sbjct 


5444 




5492 


Sbjct 


5504 




5552 


Sbjct 


5564 




5612 


Sbjct 


5624 




5672 


Sbjct 


5684 




5732 


Sbjct 


5744 




5792 


Sbjct 


5804 




5852 


Sbjct 


5864 




5912 


Sbjct 


5924 




5972 


Sbjct 


5984 




6032 


Sbjct 


6044 




6092 


Sbjct 


6104 




6152 


Sbjct 


6164 




6212 


Sbjct 


6224 




6272 


Sbjct 


6284 


Query 


6332 


Sbjct 


6344 


Query 


6392 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 716 of 813 



Sbjct 


6404 




6452 


Sbjct 


6464 




6512 


Sbjct 


6524 




6572 


Sbjct 


6584 




6632 


Sbjct 


6644 




6692 


Sbjct 


6704 




6752 


Sbjct 


6764 




6812 


Sbjct 


6824 




6872 


Sbjct 


6884 




6932 


Sbjct 


6944 




6992 


Sbjct 


7004 




7052 


Sbjct 


7064 




7112 


Sbjct 


7124 




7172 


Sbjct 


7184 




7232 


Sbjct 


7244 




7292 


Sbjct 


7304 




7352 


Sbjct 


7364 




7412 


Sbjct 


7424 


Query 


7472 


Sbjct 


7484 


Query 


7532 



TGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAA 



GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6691 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCC 6 7 03 

ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 751 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTG 6 763 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 811 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGG 6 823 

GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGA 6 8 83 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 6931 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTC 69 43 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 6991 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGC 7 0 03 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 051 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGAT 7 063 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7111 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGA 7123 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7171 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAA 7183 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 7231 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCT 72 43 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGAC TACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 72 91 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACC 73 03 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7351 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGA 7363 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7411 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAAC 7 423 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGccc 7471 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCC 7 4 83 

CCC cGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGA 7531 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGA 75 43 

TCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGT 7591 
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7603 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7651 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGA 7663 

AGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGT 7 711 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGT 7 723 

GTATTCCAC C AC T T C AC GC AG T GC T TGC C AAAGGC AGAAGAAAGT C AC AT T T G AC AG AC T 7 7 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACT 7 7 83 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 831 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAA 7 8 43 

AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 7 891 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGC 79 03 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7951 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGC 7963 

C C AC AT C AAC T C C G T G T GG AAAG AC C T T C T GGAAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC 8 011 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C C AC AT C AAC T C C G T G T GG AAAG AC C T T C TGG AAGAC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC 8 023 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGC 8 0 83 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8131 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGA 8143 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 8191 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACC 82 03 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 82 51 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTT 82 63 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8311 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGA 8323 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCAC 83 83 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 431 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCG 8 4 43 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 8 491 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACAT 85 03 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8551 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGG 8563 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8611 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAG 8623 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCG - ,\\\ , > ACAACCAGA 86 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i M I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCC ACAACCAGA 86 83 

ATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGC 8 731 



Sbjct 


7544 




7592 


Sbjct 


7604 




7652 


Sbjct 


7664 




7712 


Sbjct 


7724 




7772 


Sbjct 


7784 




7832 


Sbjct 


7844 




7892 


Sbjct 


7904 




7952 


Sbjct 


7964 




8012 


Sbjct 


8024 




8072 


Sbjct 


8084 




8132 


Sbjct 


8144 




8192 


Sbjct 


8204 




8252 


Sbjct 


8264 




8312 


Sbjct 


8324 




8372 


Sbjct 


8384 




8432 


Sbjct 


8444 




8492 


Sbjct 


8504 




8552 


Sbjct 


8564 


Query 


8612 


Sbjct 


8624 


Query 


8672 
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Sbjct 


8684 




8732 


Sbjct 


8744 




8792 


Sbjct 


8804 




8852 


Sbjct 


8864 




8912 


Sbjct 


8924 




8972 


Sbjct 


8984 




9032 


Sbjct 


9044 




9092 


Sbjct 


9104 




9152 


Sbjct 


9164 




9212 


Sbjct 


9224 




9272 


Sbjct 


9284 




9332 


Sbjct 


9344 




9392 


Sbjct 


9404 




9452 


Sbjct 


9464 






Sbjct 


9524 


Query 


9572 


Sbjct 


9584 



8743 

TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 791 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTG 8 8 03 

GGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCC 8 851 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCC 8 863 

CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8911 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGA 8923 

TCAGCTTGAACAGGC TCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACC ACT 89 71 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGC TTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACC ACT 89 83 

GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 031 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTA 9 0 43 

CTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTT 9 091 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTT 9103 

GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 9151 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAG 9163 

GGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCAC 9211 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTGCTATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCAC 9223 

TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGG 92 83 

GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 9331 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACT 93 43 

CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9391 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAAC 9 4 03 

AC TCCGGC C TC T TAAGCC ATT TCCTG ; :. tt:t •: •: vttttt •: •: "ttttt !: ■: ttttct !: t 9451 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTT 9 463 

ti:.ttttcbtvcctttcci:.tctttbtttccttuCtttttcccttcttt:AATGGTGGCTCCA 9511 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCA 9523 

TCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTG 95 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTG 95 83 

CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9611 



Score = 1118 bits (605), Expect = 0.0 
Identities = 810/906 (89%), Gaps = 26/906 (2%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGAATCACTCCCCTGTGAGGAACTACTG 6 0 

Query 61 TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAc 12 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 61 TCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGAC 12 0 
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Query 


121 


Sbjct 


121 


Query 


181 


Sbjct 


181 


Query 


241 


Sbjct 


241 


Query 


301 


Sbjct 


301 


Query 


361 


Sbjct 


361 


Query 


421 


Sbjct 


421 


Query 


481 


Sbjct 


481 


Query 


541 


Sbjct 


541 


Query 


597 


Sbjct 


597 


Query 


656 


Sbjct 


656 


Query 


713 


Sbjct 


713 


Query 


772 


Sbjct 


772 


Query 


831 


Sbjct 


831 


Query 


888 


Sbjct 


888 



ccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCAG 18 0 

GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCCC 2 4 0 

GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I 1 ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAGG 3 0 0 

GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAAC 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACAAATCCTAAAC 36 0 

CTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGTG 42 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAAAGAAAAACCAAAAGAAACACCAACCGTCGCCCACAAGACGTTAAGTTTCCGGGCG 42 0 

GCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTGC 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 
GCGGCCAGATCGTTGGCGGAGTATACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCCAGGTTGGGTGTGC 4 8 0 

GCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCCA 5 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II II II I I I I I I I I I I I 
GCGCGACAAGGAAGACTTCGGAGCGGTCCCAGCCACGTGGAAGGCGCCAGCCCATCCCTA 5 4 0 

AGGCA-CGTCGGC-CCGAG-GGCAGGA-CCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCTTGGCCCCTC 596 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAG-ATCGGCG-CTCC-ACTGGCAA-ATCCTGGGGAAAACCAGGATACCCCTGGCCCCTA 596 

TATGGCAATGAGGGT-TGCGGGTGGGCGGGATGGCTCCTGTCTCCCCGTGGCTCTCGGCC 655 

II II I I I I I I I I I III I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II II II II 
TACGGGAATGAGGGACT-CGGCTGGGCAGGATGGCTCCTGTCCCCCCGAGGTTCCCGTCC 655 

-TAGCT-GGGGCCCCACA-GACCCCCGGCGTAGGTCGCGCAATTTGGGTAAGGTCATCGA 712 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CT — CTTGGGGCCCCA-ATGACCCCCGGCATAGGTCGCGCAACGTGGGTAAGGTCATCGA 712 

TACCCTTACGTGCGGCTTCGCCGACCTCATGGGGTACATACC-GCTCGTCGGCGCCCCTC 7 71 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 
TACCCTAACGTGCGGCTTTGCCGACCTCATGGGGTACATCCCTG-TCGTGGGCGCCCCGC 7 71 

TTGGAGGCG-CTGCCAGGGCCCTGGCGCATGGCGTCCGGGTTCTGGAAGACGGCGTGAAC 83 0 
I II I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II II 
TCGGCGGCGTC-GCCAGAGCTCTCGCGCATGGCGTGAGAGTCCTGGAGGACGGGGTTAAT 83 0 

TATGCAACAGGGAACCTT-CCTGGTTGCTC-TTTCTCTATCTTCCTT-CTGGCCCTGCTC 8 8 7 

I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I Ml I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
TTTGCAACAGGGAAC-TTACCCGGTTGCTCCTTT-TCTATCTTC-TTGCTGGCCCTGCTG 8 8 7 

TCTTGC 893 

II III 

TCCTGC 893 



>gb | EA372967.1| Sequence 3 from patent US 7314710 
Length=8451 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.208e+04 bits (6542), Expect = 0.0 
Identities = 6742/6837 (98%), Gaps = 20/6837 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2 769 CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 162 9 CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 

Query 2 82 9 ACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 16 89 ACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 
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Query 
Sbjct 



1749 



CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCv v - 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i I I 
CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGG 



Query 2 9 49 CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sb j Ct 18 09 CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 

Query 3 0 09 AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1869 AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGTTTAAAGTC 

Query 3 069 CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATGA-C 



1929 



Sbjct 

Query 3128 

Sbjct 1988 

Query 3188 

Sbjct 2048 

Query 3248 

Sbjct 2108 

Query 3308 

Sbjct 2168 

Query 3368 

Sbjct 2228 

Query 3428 

Sbjct 2288 

Query 3488 

Sbjct 2348 

Query 3548 

Sbjct 2408 

Query 3608 

Sbjct 2468 

Query 3668 

Sbjct 2528 

Query 3728 

Sbjct 2588 

Query 3788 

Sbjct 2648 

Query 3848 

Sbjct 2708 

Query 3908 

Sbjct 2768 

Query 3968 

Sbjct 2828 



CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCTCCTCGGA 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTAGCCTGCTTTTGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 
III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGATCCCCGGT 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 



2948 
1808 
3008 
1868 
3068 
1928 
3127 
1987 
3187 
2047 
3247 
2107 
3307 
2167 
3367 
2227 
3427 
2287 
3487 
2347 
3547 
2407 
3607 
2467 
3667 
2527 
3727 
2587 
3787 
2647 
3847 
2707 
3907 
2767 
3967 
2827 
4027 
2887 
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4028 


Sbjct 


2888 


Query 


4088 


Sbjct 


2948 


Query 


4148 


Sbjct 


3008 


Query 


4208 


Sbjct 


3068 


Query 


4268 


Sbjct 


3128 


Query 


4328 


Sbjct 


3188 


Query 


4388 


Sbjct 


3248 


Query 


4448 


Sbjct 


3308 


Query 


4507 


Sbjct 


3367 


Query 


4567 


Sbjct 


3427 


Query 


4627 


Sbjct 


3487 


Query 


4687 


Sbjct 


3547 


Query 


4747 


Sbjct 


3607 


Query 


4807 


Sbjct 


3667 


Query 


4867 


Sbjct 


3727 


Query 


4927 


Sbjct 


3787 


Query 


4987 


Sbjct 


3847 


Query 


5047 


Sbjct 


3907 


Query 


5107 


Sbjct 


3967 



TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 2 9 4 7 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 3 0 0 7 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 3 06 7 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGCGC 312 7 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 318 7 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTCGCCACTGC 32 4 7 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 33 0 7 

CACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 45 06 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 3366 

GACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 4566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 3 426 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 4626 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 3 4 86 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 46 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 3546 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 4 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 36 06 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGG 4 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAGCGCCGGG 3666 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 4 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 3 72 6 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 492 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 3 7 86 

AGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 49 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 3 8 46 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAG 5 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACCCATATAG 39 06 

ATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 5106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 3966 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 5166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 4 02 6 
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5167 


Sbjct 


4027 


Query 


5227 


Sbjct 


4087 


Query 


5287 


Sbjct 


4147 


Query 


5347 


Sbjct 


4207 


Query 


5407 


Sbjct 


4267 


Query 


5467 


Sbjct 


4327 


Query 


5527 


Sbjct 


4387 


Query 


5587 


Sbjct 


4447 


Query 


5647 


Sbjct 


4507 


Query 


5707 


Sbjct 


4567 


Query 


5767 


Sbjct 


4627 


Query 


5827 


Sbjct 


4687 


Query 


5887 


Sbjct 


4747 


Query 


5947 


Sbjct 


4807 


Query 


6007 


Sbjct 


4867 


Query 


6067 


Sbjct 


4927 


Query 


6127 


Sbjct 


4987 


Query 


6187 


Sbjct 


5047 


Query 


6247 


Sbjct 


5107 



AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 52 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 4 0 86 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 52 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 4146 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 53 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 42 06 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGT 5 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTGTCTTGT 42 66 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 432 6 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 552 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 43 86 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 55 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 4 4 46 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 45 06 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 5 7 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 4566 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 4626 

TCAACATATTqoaaaqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACCGCCT 46 86 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 4 7 46 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 4 8 06 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCCATCCTCTCGC 4 866 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 492 6 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 49 86 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCAC TACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 5 0 46 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 5106 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 5166 
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6307 


Sbjct 


5167 


Query 


6367 


Sbjct 


5227 


Query 


6427 


Sbjct 


5287 


Query 


6487 


Sbjct 


5347 


Query 


6547 


Sbjct 


5407 


Query 


6607 


Sbjct 


5467 


Query 


6667 


Sbjct 


5527 


Query 


6727 


Sbjct 


5587 


Query 


6787 


Sbjct 


5647 


Query 


6847 


Sbjct 


5707 


Query 


6907 


Sbjct 


5767 


Query 


6967 


Sbjct 


5827 


Query 


7027 


Sbjct 


5887 


Query 


7087 


Sbjct 


5947 


Query 


7147 


Sbjct 


6007 


Query 


7207 


Sbjct 


6067 


Query 


7267 


Sbjct 


6127 


Query 


7327 


Sbjct 


6187 


Query 


7387 


Sbjct 


6247 



GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 52 2 6 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 6 42 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 52 86 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 6 4 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 53 46 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 65 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 5 4 06 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 66 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 5 466 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 6666 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 552 6 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 6 72 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 55 86 

GCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 6 7 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 56 46 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 6 8 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 57 06 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 69 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 5766 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTC 6966 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGTCCGCTC 582 6 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 7 02 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 5 8 86 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 7 0 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 59 46 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 7146 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 6 0 06 

CCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGG 72 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTTTGGG 6 066 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 72 66 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 612 6 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 732 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 6186 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 73 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 62 46 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCT 7 4 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGACAACATCCT 63 06 
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Query 


7447 


Sbjct 


6307 


Query 


7507 


Sbjct 


6367 


Query 


7567 


Sbjct 


6427 


Query 


7627 


Sbjct 


6487 


Query 


7687 


Sbjct 


6547 


Query 


7747 


Sbjct 


6607 


Query 


7807 


Sbjct 


6667 


Query 


7867 


Sbjct 


6727 


Query 


7927 


Sbjct 


6787 


Query 


7987 


Sbjct 


6847 


Query 


8047 


Sbjct 


6907 


Query 


8107 


Sbjct 


6967 


Query 


8167 


Sbjct 


7027 


Query 


8227 


Sbjct 


7087 


Query 


8287 


Sbjct 


7147 


Query 


8347 


Sbjct 


7207 


Query 


8407 


Sbjct 


7267 


Query 


8467 


Sbjct 


7327 


Query 


8527 


Sbjct 


7387 



CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGc 75 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGC 6366 

ccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 7566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 6 42 6 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCG 762 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCTGGACAGGCG 6 4 86 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 76 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 65 46 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 7 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 66 06 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 7 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 6666 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 7 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 6 72 6 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 792 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 6 7 86 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 79 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 6 8 46 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGC 8 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCTGCGTTCAGC 69 06 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 8106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 6966 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 8166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 7 02 6 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 82 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 7 0 86 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 82 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 7146 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 83 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 72 06 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 8 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 72 66 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 8 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 732 6 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCC 852 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCGCAGGGCTCC 73 86 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 85 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 7 4 46 
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Query 


8587 


Sbjct 


7447 


Query 


8647 


Sbjct 


7507 


Query 


8707 


Sbjct 


7567 


Query 


8767 


Sbjct 


7627 


Query 


8827 


Sbjct 


7687 


Query 


8887 


Sbjct 


7747 


Query 


8947 


Sbjct 


7807 


Query 


9007 


Sbjct 


7867 


Query 


9067 


Sbjct 


7927 


Query 


9127 


Sbjct 


7987 


Query 


9187 


Sbjct 


8047 


Query 


9247 


Sbjct 


8107 


Query 


9307 


Sbjct 


8167 


Query 


9367 


Sbjct 


8227 


Query 


9425 


Sbjct 


8279 


Query 


9485 


Sbjct 


8335 


Query 


9543 


Sbjct 


8395 



TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccc 86 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCC 75 06 

- 00 ?o CC AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT CATGCTCCTCCA 8706 

I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 7566 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 8 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 762 6 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 8 82 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 76 86 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 8 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 7 7 46 

TCTTTAGCGTCCT C AT AGC C AGGGATC AGC T TGAAC AGGC T C T T AAC T G T GAG AT CTACG 8946 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 7 8 06 

GAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 9 0 06 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 7 866 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCC 9 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGGCCGCATGCC 792 6 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 912 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 79 86 

CTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 9186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 8 0 46 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 92 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 8106 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 93 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 8166 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 9366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 8226 

CCAACCGATGA-AGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT-CCTGtr.tttt:;: 9 42 4 
I I I I I I I I I I I II I I I III I I I I I I I I I I I I 

CCAACCGGTGACA — TT TCC-CTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCC-TTTTTTT 82 78 



:. t ccottctt AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAG 95 42 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCCTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAG 839 4 

GTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 8 451 



Score = 1062 bits (575), Expect = 0.0 
Identities = 584/588 (99%), Gaps = 2/588 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
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Query 


60 


Sbjct 


60 


Query 


120 


Sbjct 


120 


Query 


180 


Sbjct 


180 


Query 


240 


Sbjct 


240 


Query 


300 


Sbjct 


300 


Query 


360 


Sbjct 


360 


Query 


420 


Sbjct 


420 




480 


Sbjct 


480 


Query 


540 


Sbjct 


540 



GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

ccccc': cTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 2 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 2 99 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCT 5 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCT 58 7 



>dbj | DD070078.il 

Length=8451 



PROCESS FOR THE REPLICATION OF THE HEPATITIS C VIRUS 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.208e+04 bits (6542), Expect = 0.0 
Identities = 6742/6837 (98%), Gaps = 20/6837 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2769 CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 2828 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1629 CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 16 8 8 

Query 2 829 ACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 2888 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 16 89 ACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 1748 

Query 2889 CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccocTCAACGTCC , , — - 2948 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I T I 1 I I 
Sbjct 1749 CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGG 1808 

Query 2 9 49 CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3008 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 18 09 CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 186 8 

Query 3 0 09 AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1869 AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGTTTAAAGTC 192 8 

Query 3 069 CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1929 CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATGA-C 19 8 7 

Query 312 8 CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 3187 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 19 8 8 CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 2 0 47 
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Query 


318! 


Sbjct 


204! 


Query 


324! 


Sbjct 


210! 


Query 


330! 


Sbjct 


216! 


Query 


336! 


Sbjct 


222! 


Query 


342! 


Sbjct 


228! 


Query 


348! 


Sbjct 


234! 


Query 


354! 


Sbjct 


240! 


Query 


360! 


Sbjct 


246! 


Query 


366! 


Sbjct 


252! 


Query 


372! 


Sbjct 


258! 


Qu e r y 


378! 


Sbjct 


264! 


Query 


384! 


Sbjct 


270! 


Query 


390! 


Sbjct 


276! 


Query 


396! 


Sbjct 


282! 


Query 


402! 


Sbjct 


288! 


Query 


408! 


Sbjct 


294! 


Query 


414! 


Sbjct 


300! 




420! 


Sbjct 


306! 


Query 


426! 


Sbjct 


312! 



GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 210 7 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 216 7 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 2 2 2 7 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 22 8 7 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 3 4 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 23 4 7 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 35 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 2 4 0 7 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 2 46 7 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 2 52 7 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCTCCTCGGA 258 7 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 26 47 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTAGCCTGCTTTTGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 2 70 7 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 2 76 7 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGATCCCCGGT 2 82 7 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 2 8 8 7 

TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 2 9 4 7 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 3 0 0 7 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 3 06 7 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGCGC 312 7 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 318 7 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 728 of 813 



Query 


4328 


Sbjct 


3188 


Query 


4388 


Sbjct 


3248 


Query 


4448 


Sbjct 


3308 


Query 


4507 


Sbjct 


3367 


Query 


4567 


Sbjct 


3427 


Query 


4627 


Sbjct 


3487 


Query 


4687 


Sbjct 


3547 


Query 


4747 


Sbjct 


3607 


Query 


4807 


Sbjct 


3667 


Query 


4867 


Sbjct 


3727 


Query 


4927 


Sbjct 


3787 


Query 


4987 


Sbjct 


3847 


Query 


5047 


Sbjct 


3907 


Query 


5107 


Sbjct 


3967 


Query 


5167 


Sbjct 


4027 


Query 


5227 


Sbjct 


4087 


Query 


5287 


Sbjct 


4147 




5347 


Sbjct 


4207 


Query 


5407 


Sbjct 


4267 



CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTCGCCACTGC 32 4 7 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 33 0 7 

CACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 45 06 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 3366 

GACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 4566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 3 42 6 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 462 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 3 4 86 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 46 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 35 46 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 4 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 36 06 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGG 4 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAGCGCCGGG 3666 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 4 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 3 726 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 4926 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 3 7 86 

AGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 49 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 3 8 46 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAG 5 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACCCATATAG 39 06 

ATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 5106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 3966 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 5166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 4 02 6 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 52 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 4 0 86 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 52 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 4146 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 53 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 42 06 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGT 5 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTGTCTTGT 42 66 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 432 6 
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5467 


Sbjct 


4327 


Query 


5527 


Sbjct 


4387 


Query 


5587 


Sbjct 


4447 


Query 


5647 


Sbjct 


4507 


Query 


5707 


Sbjct 


4567 


Query 


5767 


Sbjct 


4627 


Query 


5827 


Sbjct 


4687 


Query 


5887 


Sbjct 


4747 


Query 


5947 


Sbjct 


4807 


Query 


6007 


Sbjct 


4867 


Query 


6067 


Sbjct 


4927 


Query 


6127 


Sbjct 


4987 


Query 


6187 


Sbjct 


5047 


Query 


6247 


Sbjct 


5107 


Query 


6307 


Sbjct 


5167 


Query 


6367 


Sbjct 


5227 


Query 


6427 


Sbjct 


5287 




6487 


Sbjct 


5347 


Query 


6547 


Sbjct 


5407 



AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 552 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 43 86 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 55 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 4 4 46 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 45 06 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 5 7 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 4566 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 462 6 

TCAACATATT - ^ . TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I M i i \ I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACCGCCT 46 86 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 4 7 46 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 4 8 06 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCCATCCTCTCGC 4 866 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 4926 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 6126 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 49 86 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 5 0 46 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 5106 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 5166 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 52 2 6 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 6 42 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 52 86 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 6 4 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 53 46 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 65 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 5 4 06 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 66 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 5 466 
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Query 


6607 


Sbjct 


5467 


Query 


6667 


Sbjct 


5527 


Query 


6727 


Sbjct 


5587 


Query 


6787 


Sbjct 


5647 


Query 


6847 


Sbjct 


5707 


Query 


6907 


Sbjct 


5767 


Query 


6967 


Sbjct 


5827 


Query 


7027 


Sbjct 


5887 


Query 


7087 


Sbjct 


5947 


Query 


7147 


Sbjct 


6007 


Query 


7207 


Sbjct 


6067 


Query 


7267 


Sbjct 


6127 


Query 


7327 


Sbjct 


6187 


Query 


7387 


Sbjct 


6247 


Query 


7447 


Sbjct 


6307 


Query 


7507 


Sbjct 


6367 


Query 


7567 


Sbjct 


6427 




7627 


Sbjct 


6487 


Query 


7687 


Sbjct 


6547 



AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 6666 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 552 6 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 6 72 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 55 86 

GCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 6 7 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 56 46 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 6 8 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 5 7 06 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 69 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 5 766 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTC 6966 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGTCCGCTC 5 82 6 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 7 02 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 5 8 86 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 7 0 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 59 46 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 7146 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 6 0 06 

CCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGG 72 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTTTGGG 6 066 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 7266 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 612 6 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 732 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 6186 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 73 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 62 46 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCT 7 4 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGACAACATCCT 63 06 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGc 75 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGC 6366 

ccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 7566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 6 42 6 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCG 762 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCTGGACAGGCG 6 4 86 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 76 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 65 46 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 7 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 66 06 
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7747 


Sbjct 


6607 




7807 


Sbjct 


6667 




7867 


Sbjct 


6727 




7927 


Sbjct 


6787 




7987 


Sbjct 


6847 




8047 


Sbjct 


6907 




8107 


Sbjct 


6967 




8167 


Sbjct 


7027 




8227 


Sbjct 


7087 




8287 


Sbjct 


7147 




8347 


Sbjct 


7207 




8407 


Sbjct 


7267 




8467 


Sbjct 


7327 




8527 


Sbjct 


7387 




8587 


Sbjct 


7447 




8647 


Sbjct 


7507 




8707 


Sbjct 


7567 




8767 


Sbjct 


7627 


Query 


8827 


Sbjct 


7687 



AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 7 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 6666 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 7 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 6 72 6 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 792 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 6 7 86 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 79 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 6 8 46 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGC 8 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCTGCGTTCAGC 69 06 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 8106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 6966 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 8166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 7 02 6 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 82 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 7 0 86 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 82 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 7146 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 83 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I !! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 72 06 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 8 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 72 66 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 8 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 732 6 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCC 852 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCGCAGGGCTCC 73 86 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 85 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 7 4 46 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCG':::::: 86 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCC 75 06 

ccaaao CC ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 8 706 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

CCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 7566 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 8 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 762 6 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 8 82 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 76 86 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 8 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 7 7 46 
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8887 


Sbjct 


7747 




8947 


Sbjct 


7807 




9007 


Sbjct 


7867 




9067 


Sbjct 


7927 




9127 


Sbjct 


7987 




9187 


Sbjct 


8047 




9247 


Sbjct 


8107 




9307 


Sbjct 


8167 




9367 


Sbjct 


8227 




9425 


Sbjct 


8279 






Sbjct 


8335 


Query 


9543 


Sbjct 


8395 



TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 89 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 7 8 06 

GAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 9 0 06 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 7 866 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCC 9 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGGCCGCATGCC 792 6 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 912 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 79 86 

CTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 9186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 8 0 46 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 92 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 8106 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 93 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 8166 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 9366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 82 2 6 

CCAACCGATGA-AGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT-CCTGttttttt 9 42 4 
I I I I I I I I I I I II I I I III I I I I I I I I I I I I 

CCAACCGGTGACA — TT TCC-CTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCC-TTTTTTT 82 78 



•:.ttt t oocttctt AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAG 9542 

I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTCCTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAG 839 4 

GTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 8 451 



Score = 1062 bits (575), Expect = 0.0 
Identities = 584/588 (99%), Gaps = 2/588 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 2 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 2 99 

359 



Query 


1 


Sbjct 


1 


Query 


60 


Sbjct 


60 


Query 


120 


Sbjct 


120 


Query 


180 


Sbjct 


180 


Query 


240 


Sbjct 


240 


Query 


300 
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Sbjct 300 GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCT 5 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCT 5 8 7 
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Score = 1.208e+04 bits (6542), Expect = 0.0 
Identities = 6742/6837 (98%), Gaps = 20/6837 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2769 CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 2828 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1629 CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 16 8 8 

Query 2 829 ACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 2888 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 16 89 ACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 1748 

Query 2 8 89 CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCqqqoo-csaa 29 4 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I 
Sbjct 1749 CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGG 1808 

Query 2 9 49 CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3008 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 18 09 CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 186 8 

Query 3 0 09 AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1869 AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGTTTAAAGTC 192 8 

Query 3 069 CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1929 CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATGA-C 19 8 7 

Query 312 8 CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 3187 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 19 8 8 CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 2 0 47 

Query 3188 GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 47 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2 0 48 GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 2107 

Query 32 48 GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2108 GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 216 7 

Query 33 0 8 TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 216 8 TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 222 7 

Query 3368 GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3427 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 222 8 GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 22 8 7 

3487 
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CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 23 4 7 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 35 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 2 4 0 7 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 2 46 7 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 2 52 7 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCTCCTCGGA 2 5 8 7 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 26 47 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTAGCCTGCTTTTGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 2 70 7 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 2 76 7 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGATCCCCGGT 2 82 7 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 2 8 8 7 

TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 29 4 7 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 3 0 0 7 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 3 06 7 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGCGC 312 7 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 318 7 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTCGCCACTGC 32 4 7 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 33 0 7 

CACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 45 06 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 3366 

GACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 4566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 3 42 6 
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Sbjct 3427 CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 3486 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 46 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 35 46 



CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAGCGCCGGG 



CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 

AGCTCACGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCTCATGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACCCATATAG 

ATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTGTCTTGT 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I 111 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 
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Sbjct 4567 CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 4626 

TCAACATATTqaaaaqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACCGCCT 46 86 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 4 7 46 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 4 8 06 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCCATCCTCTCGC 4 866 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 492 6 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 49 86 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 5 0 46 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 5106 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 5166 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 5226 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 6 42 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 52 86 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 6 4 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 53 46 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 65 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 5 4 06 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 66 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 5 466 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 6666 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 552 6 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 6 72 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 55 86 

GCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 6 7 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 56 46 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 6 8 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 5 7 06 
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Sbjct 5707 CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 5766 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTC 6966 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGTCCGCTC 5 82 6 



CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 



CCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTTTGGG 



CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGACAACATCCT 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcc.ee CCC:GACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGc 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGC 

ccc cccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCTGGACAGGCG 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 
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Sbjct 6 8 47 ACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCTGCGTTCAGC 69 06 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 8106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 6966 

8166 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 7 02 6 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 82 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 7 0 86 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 82 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 7146 

C T G AG AGC G AC AT C C G T AC GG AGGAGGC AAT T T ACC AATG T T G T G AC C T GG AC C C C CAAG 83 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 72 06 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 8 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 72 66 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 8 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 732 6 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCC 852 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCGCAGGGCTCC 73 86 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 8586 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 7 4 46 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccc 86 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCC 7506 

CCCCCCjqaa-UCCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 8706 

I I I I I T I I i I I I I l I I I I I I I I I I l I I I I I I I I I I I I I l I I l I I I I I I I l I I I I I I I I I I 

CCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 7566 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 8 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 762 6 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 8 82 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 76 86 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 8 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 7 7 46 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 89 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 7 8 06 

GAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 9 0 06 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 7 866 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCC 9 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGGCCGCATGCC 792 6 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 912 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 79 86 

9186 
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Sbjct 79 8 7 CTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 8 0 46 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 92 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 8106 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 93 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 8166 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 9366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 82 2 6 

CCAACCGATGA-AGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT-CCTGtttttt ;:. 9 42 4 
I I I I I I I I I I I II I I I III I I I I I I I I I I I I 

CCAACCGGTGACA — TT TCC-CTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCCC-TTTTTTT 82 78 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I " I I I I I I I I I I I I ' I I " I I " I I I I I I I I I I I " I I I I II 

TTTTTTTTTTTTTTTTTTTTT-TTTTTTTTTTTCCTT — TT-CCTTCTTTTTTCCCTTTC 833 4 

ttt 1: ccctt ct u AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAG 9542 
I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTCCTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCTGTGAAAG 839 4 

GTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 9599 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATCATGT 8 451 
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Score = 1062 bits (575), Expect = 0.0 
Identities = 584/588 (99%), Gaps = 2/588 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCCTGATGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTACT 59 

GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGGA 119 

cccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCCA 179 

GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCCC 239 

CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 2 99 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATAG 2 99 

GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACCATGAGCACGAATCCTAAA 359 

CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCAAGTTCCCGGGT 419 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTCAAAGAAAAACCAAACGTAACACCAACCGTCGCCCACAGGACGTCGAGTTCCCGGGT 419 

GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCGGTCAGATCGTTGGTGGAGTTTACTTGTTGCCGCGCAGGGGCCCTAGATTGGGTGTG 4 79 

CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGAGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGCGACGAGGAAGACTTCCGAGCGGTCGCAACCTCGTGGTAGACGTCAGCCTATCCCC 539 

AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCT 5 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAGGCACGTCGGCCCGAGGGCAGGACCTGGGCTCAGCCCGGGTACCCT 5 8 7 
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CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 2 82 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 6 0 

ACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 2 8 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 12 0 

CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTccc ccccTCAACGTCC , ^ 29 48 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I'i i 
CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGG 18 0 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3 0 0 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 2 4 0 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGTTTAAAGTC 3 0 0 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATGA-C 359 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 318 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 419 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 4 79 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 539 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 599 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 659 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 3 4 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 719 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 35 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 7 79 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 839 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 899 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCTCCTCGGA 959 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 1019 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
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GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 1139 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGATCCCCGGT 1199 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 12 59 

TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 1319 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 13 79 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 1439 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGCGC 1499 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 1559 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTCGCCACTGC 1619 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 16 79 

CACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 45 06 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 173 8 

GACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 4566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 179 8 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 462 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 185 8 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 46 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 1918 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 4 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 19 7 8 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGG 4 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAGCGCCGGG 2 03 8 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 4 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 2 09 8 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 492 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 215 8 

AGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 49 86 
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CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAG 5 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACCCATATAG 2 2 7 8 

ATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 5106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 233 8 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 5166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAAGCC ACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 239 8 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 52 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 2 45 8 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 52 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 2 518 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 53 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 2 5 7 8 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGT 5 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTGTCTTGT 2 63 8 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 2 69 8 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 5526 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 2 758 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 5586 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 2 818 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 2 8 7 8 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 5 7 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 2 93 8 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 2 99 8 

TCAACATATTciqqoaoaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I I I II i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACCGCCT 3 05 8 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 3118 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 317 8 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCCATCCTCTCGC 323 8 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 32 9 8 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
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TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 3 418 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 3 4 7 8 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 353 8 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 359 8 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 6 42 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 365 8 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 6 4 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 3 718 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 65 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 3 778 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 66 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 3 83 8 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 6666 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 3 89 8 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 6 726 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 3958 

GCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 6 7 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 4 018 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 6 8 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 4 0 7 8 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 69 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 413 8 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTC 6966 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGTCCGCTC 419 8 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 7 02 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 42 5 8 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 7 0 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 4318 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 7146 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 43 7 8 

CCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGG 72 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTTTGGG 4 43 8 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 72 66 



Sbjct 


3299 




6127 


Sbjct 


3359 




6187 


Sbjct 


3419 




6247 


Sbjct 


3479 




6307 


Sbjct 


3539 




6367 


Sbjct 


3599 




6427 


Sbjct 


3659 




6487 


Sbjct 


3719 




6547 


Sbjct 


3779 




6607 


Sbjct 


3839 




6667 


Sbjct 


3899 




6727 


Sbjct 


3959 




6787 


Sbjct 


4019 




6847 


Sbjct 


4079 




6907 


Sbjct 


4139 




6967 


Sbjct 


4199 




7027 


Sbjct 


4259 




7087 


Sbjct 


4319 


Query 


7147 


Sbjct 


4379 


Query 


7207 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 744 of 813 



4498 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 732 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 4558 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 73 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 4618 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCT 7 4 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGACAACATCCT 46 7 8 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGc 75 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGC 4 73 8 

ccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 7566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 4 79 8 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCG 762 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCTGGACAGGCG 4 85 8 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 76 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 4918 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 7 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 49 7 8 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 7 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 503 8 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 7 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 509 8 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 792 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 515 8 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 79 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 5218 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGC 8 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCTGCGTTCAGC 52 7 8 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 8106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 533 8 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 8166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 539 8 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 82 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 5 45 8 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 82 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 5518 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 83 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 55 7 8 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 8 4 06 
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CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 8 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 569 8 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCC 852 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCGCAGGGCTCC 5 75 8 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 85 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 5 818 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccc 86 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCC 5 8 7 8 

ACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 8 706 
I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 593 8 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 8 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 599 8 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 8 82 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 6 05 8 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 8 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 6118 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 89 46 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

T C T T T AGC G T C C T C AT AGC CAGGGATC AGC T TGAAC AGGC T C T T AAC T G T GAG AT C T AC G 617 8 

GAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 9 0 06 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 623 8 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCC 9 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGGCCGCATGCC 62 9 8 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 912 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 635 8 

CTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 9186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 6 418 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 92 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 6 4 7 8 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 93 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 653 8 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 9366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 659 8 

CCAACCGATGA 93 7 7 
I I I I I I I III 
CCAACCGGTGA 66 09 
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CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 2 82 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 6 0 

ACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 2 8 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 12 0 

CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC > 2 9 4 8 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGG 18 0 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3 0 0 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 2 4 0 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGTTTAAAGTC 3 0 0 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATGA-C 359 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 318 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 419 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 47 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 4 79 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 539 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 599 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 659 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 3 4 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 719 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 35 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 7 79 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 839 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 899 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCTCCTCGGA 959 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 1019 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTAGCCTGCTTTTGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 10 79 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
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GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
III II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGATCCCCGGT 1199 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 12 59 

TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 1319 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 13 79 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 1439 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGCGC 1499 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 1559 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTCGCCACTGC 1619 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 16 79 

CACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 4506 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 173 8 

GACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 4566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 179 8 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTAC TACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 462 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 185 8 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 46 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 1918 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 4 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 19 7 8 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGG 4 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAGCGCCGGG 2 03 8 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 4 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 2 09 8 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 492 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 215 8 

AGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 49 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 2 218 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAG 5 0 46 
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ATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 5106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 233 8 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 5166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAAGCC ACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 239 8 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 52 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 2 45 8 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 52 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 2 518 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 53 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 2 5 7 8 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGT 5 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTGTCTTGT 2 63 8 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 2 69 8 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 552 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 2 758 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 5586 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 2 818 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 2 8 7 8 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 5 7 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 2 93 8 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 2 99 8 

TCAACATATTo-aaqqooTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACCGCCT 3 05 8 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 3118 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 317 8 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCCATCCTCTCGC 323 8 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 32 9 8 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 335 8 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
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3418 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTACATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 3 4 7 8 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 353 8 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 359 8 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 6 42 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 365 8 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 6 4 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 3 718 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 65 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 3 778 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 66 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 3 83 8 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 6666 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 3 89 8 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 6 726 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 3958 

GCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 6 7 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 4 018 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 6 8 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 4 0 7 8 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 69 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 413 8 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTC 6966 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGTCCGCTC 419 8 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 7 02 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 42 5 8 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 7 0 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 4318 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 7146 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 43 7 8 

CCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGG 72 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTTTGGG 4 43 8 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 72 66 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 4 49 8 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 732 6 
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4558 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 73 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTACCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 4618 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCT 7 4 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGACAACATCCT 46 7 8 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGc 75 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGC 4 73 8 

ccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 7566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 4 79 8 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCG 762 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCTGGACAGGCG 4 85 8 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 76 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 4918 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 7 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 49 7 8 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 7 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 503 8 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 7 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 509 8 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 7926 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 5158 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 79 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 5218 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGC 8 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCTGCGTTCAGC 52 7 8 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 8106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 533 8 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 8166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 539 8 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 82 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 5 45 8 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 82 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 5518 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 83 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 55 7 8 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 8 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 563 8 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 8 466 
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5698 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCC 852 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCCGTCGAGCCGCAGGGCTCC 5 75 8 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 85 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 5 818 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGc.ee 86 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCC 5 8 7 8 

qqa cACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 8 706 
I I I I I i i I T I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 593 8 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 8 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 599 8 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 8 82 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 6 05 8 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 8 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 6118 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 89 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 617 8 

GAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 9 0 06 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 623 8 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCC 9 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGGCCGCATGCC 62 9 8 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 912 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 635 8 

CTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 9186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 6 418 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 92 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 6 4 7 8 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 93 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 653 8 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 9366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 659 8 

CCAACCGATGA 93 7 7 
I I I I I I I III 



>emb | AX663427.1| Sequence 1 from Patent WO02088338 

Length=6609 

Score = 1.188e+04 bits (6435), Expect = 0.0 
Identities = 6553/6611 (99%), Gaps = 4/6611 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 2769 CTGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTG 2828 
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ACTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 2 8 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTT 12 0 

CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC — ^ qc 29 48 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M i i I I T 

CTGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTCCCCCCCTCAACGTCCGGGGGGGG 18 0 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3 0 0 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTGTTGTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 2 4 0 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGTTTAAAGTC 3 0 0 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGATGA-C 359 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 318 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTGGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 419 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 4 79 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 539 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 599 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 659 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 3 4 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 719 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 35 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 7 79 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 839 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 899 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGCACCTGCGGCTCCTCGGA 959 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGACGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 1019 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGTAGCCTGCTTTTGCCCCGGCCCATTTCCTACCTAAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 10 79 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 1139 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
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GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 12 59 

TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACCGGCAGTGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 1319 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 13 79 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCCCATGGGGTCGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 1439 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGCGC 1499 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 1559 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGATTGGTTGTGCTCGCCACTGC 1619 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 16 79 

CACCGGAGAGATCCCCTTT-TACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 4506 
I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCGGAGAGATCCC-TTTCTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAA 173 8 

GACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 4566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACATCTCATCTTCTGTCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCG 179 8 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 462 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGACTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCA 185 8 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 46 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCG 1918 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 4 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTA 19 7 8 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGG 4 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAGCGCCGGG 2 03 8 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 4 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCT 2 09 8 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 492 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATG 215 8 

AGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 49 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTCATGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTC 2 218 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAG 5 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACCCATATAG 2 2 7 8 

ATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGT 5106 
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ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 5166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGA 239 8 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 52 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGG 2 45 8 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 52 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCA 2 518 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 53 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTG 2 5 7 8 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGT 5 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATTGTCTTGT 2 63 8 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTTCGATGAGATGG 2 69 8 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 552 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 2 75 8 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 55 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 2 818 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTCTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 2 8 7 8 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 57 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATATTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 293 8 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 2 99 8 

TCAACATATTaao-CiQqqTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACCGCCT 3 05 8 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 3118 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 317 8 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTACCCGCCATCCTCTCGC 323 8 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 32 9 8 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 335 8 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 3 418 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
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CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACTCCATGCTCCGGCTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 353 8 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 359 8 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 6 42 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTATGCACACTCGCT 365 8 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 6 4 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGTC 3 718 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 65 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGCC 3 778 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 66 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAGG 3 83 8 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 6666 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTATGACTACTGACA 3 89 8 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 6 72 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGTGC 3958 

GCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 6 7 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCTACATAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAGAG 4 018 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 6 8 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGTAG 4 0 7 8 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 69 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAGAA 413 8 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCGCTC 6966 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCCAGCCAGCTGTCCGCTC 419 8 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 7 02 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAGAGG 42 5 8 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 7 0 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGAACA 4318 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 7146 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGGTCT 43 7 8 

CCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCTGGG 72 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTACCCGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTTTGGG 4 43 8 

CGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 72 66 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCGGCCGGAC TACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAACCAC 4 49 8 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 732 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTCGGA 4558 

AAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTGCCA 73 86 
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4618 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACATCCT 7 4 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATATGACAACATCCT 46 7 8 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGc 75 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCATGC 4 73 8 

ccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 7566 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATTTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGGTCA 4 79 8 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAGGCG 762 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATACCTGGACAGGCG 4 85 8 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 76 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCAACT 4918 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 7 7 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTATATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAAGGC 49 7 8 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 7 8 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGCTCA 5 03 8 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 7 866 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAGCTT 5 09 8 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 7926 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACGTCC 5158 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 79 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGGAAG 5218 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTCAGC 8 0 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAGTGTAACACCAATAGACACTATCATCATGGCCAAGAACGAGGTCTTCTGCGTTCAGC 52 7 8 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 8106 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGCGCG 533 8 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 8166 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAACTCCCCCTGGCCGTGATGGGAA 539 8 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 82 2 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCGTGGA 5 45 8 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 82 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCCCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACAGTCA 5518 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 83 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCCCAAG 55 7 8 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 8 4 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACCAATT 563 8 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 8 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACTAGCT 569 8 

GTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGGCTCC 852 6 
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5758 

AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 85 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCGGGGG 5 818 

TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGccc 86 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTTACGGAGGCTATGACCAGGTACTCCGCCC 5 8 7 8 

CCCCCO'aao;accccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 8 706 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATCATGCTCCTCCA 593 8 

ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 8 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAAAGGGTCTACTACCTTACCCGTGACCCTA 599 8 

CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 8 82 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCCTGGC 6 05 8 

TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 8 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACCCATT 6118 

TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 89 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATCTACG 617 8 

GAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 9 0 06 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTCCATGGCC 623 8 

TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGTGGCCGCATGCC 9 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAGTCAATAGGGTGGCCGCATGCC 629 8 

TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 9126 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCGGAGCGTCCGCG 6358 

CTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 9186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTAGGCTTCTGTCCAGGGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCTCTTCAACTGGG 6 418 

CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 92 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCTGGACTTGTCCG 6 4 7 8 

GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 93 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTCTCATGCCCGGC 653 8 

CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 9366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCATCTACCTCCTCC 659 8 

CCAACCGATGA 93 7 7 
I I I I I I I III 
CCAACCGGTGA 66 09 

>dbj |DI052976.1| Hepatitis C virus epitope 
Length=7310 

Score = 1.170e+04 bits (6335), Expect = 0.0 
Identities = 6992/7317 (95%), Gaps = 14/7317 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1690 CAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGG 1749 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1 CAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGG 6 0 

Query 1750 GTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACC 1809 
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CTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCA 1869 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCA 18 0 

CTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGG 192 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGG 2 4 0 

GTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGT 19 89 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGT 3 0 0 

TCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTG 2 0 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTG 36 0 

TCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATC 2109 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATC 42 0 

CGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCG 2169 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCG 4 8 0 

ACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCA 2 2 2 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III 

ACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCA 5 4 0 

GGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 2 2 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 6 0 0 

AACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCA 23 49 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTA 66 0 

CACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCA 2 4 09 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCA 72 0 

TCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCG 2 469 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCG 7 8 0 

CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGC 2 52 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGC 8 4 0 

GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGA 2 5 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGA 9 0 0 

ACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCG 2 6 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCG 96 0 

TGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCC 2 709 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCT 102 0 

TCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCAC 2 769 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGC 10 8 0 

TGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGA 2 82 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGA 114 0 

CTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTC 2 8 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTC 12 0 0 

TGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccc cTCAACGTCC rgo « wC 2949 
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GCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3 0 0 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 1319 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 
III I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTA 13 79 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC 1439 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 318 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 149 8 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 4 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGT 155 8 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 1618 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I III 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGA 16 7 8 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 173 8 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 3 4 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGG 179 8 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 354 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTT 1858 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 1918 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGT 19 7 8 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGA 2 03 8 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAG 2 09 8 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 2158 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 2 218 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGT 2 2 7 8 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCA 233 8 

TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
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CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 2 45 8 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 2 518 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGC 2 5 7 8 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 2 63 8 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGC 2 69 8 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 2 75 8 

CACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAG 45 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II 

CACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAG 2 818 

ACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGC 456 7 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGC 2 8 7 8 

ATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAG 462 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAG 293 8 

CGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGA 46 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGA 2 99 8 

CTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTAC 4 7 4 7 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTAC 3 05 8 

CTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGG 4 8 0 7 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGG 3118 

CAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTC 4 86 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTC 317 8 

CGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGA 492 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGA 323 8 

GCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCC 49 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCC 32 9 8 

CGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGA 5 0 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGA 335 8 

TGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTA 510 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTA 3 418 

CCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAA 516 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAA 3 4 7 8 

GTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGG 52 2 7 
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CGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCAT 52 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCAT 359 8 

GTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGC 53 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGC 365 8 

TCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTC 5 4 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTC 3 718 

CGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGG 3 7 7 7 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 552 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCA 3 83 7 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 55 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTG 3 89 7 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCA 395 7 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 5 7 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 4 017 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5 766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCT 4 0 7 7 

TCAACATATTqqggqacrTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I I I I I i I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 413 7 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCA 419 7 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCA 42 5 7 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGC 4317 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 43 7 7 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 4 43 7 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 4 49 7 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 455 7 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGA 4617 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
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TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGC 6 42 5 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGC 4 736 

TGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGT 6 4 85 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGT 4 796 

CCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGC 65 45 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGC 4 856 

CCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAG 66 05 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAG 4916 

GAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGA 666 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGA 49 75 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 5 035 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 5 095 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 8 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 5155 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 69 0 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCG 5215 

AAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCG 6963 
I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCG 52 7 4 

CTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAG 7 023 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

CTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAG 533 4 

AGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGA 7 0 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAA 539 4 

ACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGG 7143 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGA 5 45 4 

TCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCT 72 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTT 5514 

GGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAAC 72 63 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAAC 55 7 4 

CACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTC 7323 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTC 563 4 

GGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTG 73 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCG 569 4 

CCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACAT 7 4 4 3 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACAT 5 75 4 

CCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCA 75 03 
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5814 

TGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGG 7563 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGG 5 8 7 4 

TCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAG 7623 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

TCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAG 593 4 

GCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCA 76 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCA 599 4 

ACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAA 7 7 43 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAA 6 05 4 

GGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGC 7 8 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTAC 6114 

TCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAG 7 863 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAG 617 4 

7923 

CTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACG 623 4 

TCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGG 79 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGG 629 4 

AAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTC 8 0 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAG AC AAT G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CATCATGGC TAAGAAC G AGG T TTTCTGCGTTC 6354 

AGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGC 8103 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGC 6 414 

GCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATG 8162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATG 6 4 73 

GGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCG 82 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCG 6533 

TGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACA 82 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACA 6593 

G T C AC T G AG AGC G AC AT C C GT ACGGAGG AGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C C C 83 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCC 6653 

8402 

CAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACC 6 713 

AATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACT 8 462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACT 6 7 73 

AGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGG 852 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGG 6 833 

CTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCG 85 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCG 6 893 

GGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCC 86 42 
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TCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGAC 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGAC 7 0 

CCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCC 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C C T AC AAC C C C C C T C GC G AGAGC TGCGT GGGAGAC AGC AAGAC AC AC T C C AG T C AAT T C C 7 1 

TGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACC 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACC 7 1 

CATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATC 89 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I II I II I I I I I I 

CATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATC 72 

TACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 7310 



>gb| 109331.1 | Sequence 15 from Patent WO 8904669 
Length=7310 

Score = 1.170e+04 bits (6335), Expect = 0.0 
Identities = 6992/7317 (95%), Gaps = 14/7317 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

CAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGG 17 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGGCTGTCCTGAGAGGCTAGCCAGCTGCCGACCCCTTACCGATTTTGACCAGGGCTGGG 6 0 

GTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACC 18 09 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACC 12 0 

CTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCA 1869 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCA 18 0 

CTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGG 192 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGG 2 4 0 

GTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGT 19 89 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGT 3 0 0 

TCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTG 2 0 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTG 36 0 

TCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATC 2109 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATC 42 0 

CGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCG 2169 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCG 4 8 0 

ACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCA 2 2 2 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III 
ACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCA 5 4 0 

GGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 2 2 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 6 0 0 

AACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCA 23 49 
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660 

CACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCA 2 4 09 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCA 72 0 

TCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCG 2 469 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCG 7 8 0 

CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGC 2 52 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGC 8 4 0 

GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGA 2 5 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGA 9 0 0 

ACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCG 2 6 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCG 96 0 

TGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCC 2 709 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCT 102 0 

TCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCAC 2 769 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGC 10 8 0 

TGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGA 2 82 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGA 114 0 

CTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTC 2 8 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTGTCACCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCTTGTGGTGGCTTCAGTATTTTC 12 0 0 

TGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCCc^jqao-aaciC 29 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I M"l i i MM 

TGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGC 12 6 0 

GCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3 0 0 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 1319 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 
III I II I I I I I I I I I I I I I I M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTA 13 79 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M I M M II I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC 1439 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 318 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 149 8 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 4 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGT 155 8 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 1618 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M M M M M M II I I I I I I I I I I I I III 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGA 16 7 8 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I II I I M M M M M M M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 173 8 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 3 4 8 7 
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CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 35 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTT 185 8 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 1918 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGT 19 7 8 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGA 2 03 8 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAG 2 09 8 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 2158 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 2 218 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGT 22 7 8 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

GTTCACGGATAACTCCTCTCCACCAGTAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCTCACCTCCA 233 8 

TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTA 239 8 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 2 45 8 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 2 518 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGC 2 5 7 8 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 2 63 8 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGC 2 69 8 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 2 75 8 

CACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAG 45 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II 

CACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAG 2 818 

ACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGC 456 7 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGC 2 8 7 8 

ATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAG 462 7 



Sbjct 


1739 




3488 


Sbjct 


1799 




3548 


Sbjct 


1859 




3608 


Sbjct 


1919 




3668 


Sbjct 


1979 




3728 


Sbjct 


2039 




3788 


Sbjct 


2099 




3848 


Sbjct 


2159 




3908 


Sbjct 


2219 




3968 


Sbjct 


2279 




4028 


Sbjct 


2339 




4088 


Sbjct 


2399 




4148 


Sbjct 


2459 




4208 


Sbjct 


2519 




4268 


Sbjct 


2579 




4328 


Sbjct 


2639 




4388 


Sbjct 


2699 




4448 


Sbjct 


2759 


Query 


4508 


Sbjct 


2819 


Query 


4568 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 767 of 813 



CGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGA 

CTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTAC 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTAC 

CTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGG 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGG 

CAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTC 

CGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGA 

GCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCC 



TGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTA 510 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTA 3 418 

CCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAA 516 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAA 3 4 7 8 

GTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGG 522 7 
I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGG 353 8 

CGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCAT 52 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCAT 359 8 

GTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGC 53 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGC 365 8 

TCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTC 5 4 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTC 3 718 

CGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGG 3 7 7 7 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 552 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCA 3 83 7 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 55 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTG 3 89 7 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCA 395 7 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 5 7 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 4 017 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5 766 
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TCAACATATT . . - N IGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 
I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 413 7 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCA 419 7 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTGGCATTCAAGATCA 42 5 7 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGC 4317 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 43 7 7 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 4 43 7 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 4 49 7 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 455 7 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGTTGA 4617 

GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTG 46 7 7 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGC 6 42 5 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGC 4 736 

TGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGT 6 4 85 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGT 4 796 

CCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGC 65 45 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGC 4 856 

CCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAG 66 05 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAG 4916 

GAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGA 666 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGA 49 75 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 5 035 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 5 095 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 8 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 5155 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 69 0 4 
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AAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCG 6963 
I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCG 52 7 4 

CTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAG 7 023 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

CTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAG 533 4 

AGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGA 7 0 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAA 539 4 

ACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGG 7143 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGA 5 45 4 

TCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCT 72 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTT 5514 

GGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAAC 72 63 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAAC 55 7 4 

CACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTC 7323 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTC 563 4 

GGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTG 73 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCG 569 4 

CCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACAT 7 4 43 
I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCACCAGAAGCTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACAT 5754 

CCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCA 7503 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCA 5814 

TGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGG 7563 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGG 5 8 7 4 

TCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAG 7623 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

TCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAG 593 4 

GCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCA 76 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCA 599 4 

ACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAA 7 7 43 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAA 6 05 4 

GGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGC 7 8 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTAC 6114 

TCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAG 7 863 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAG 617 4 

CTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACG 7923 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACG 623 4 

TCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGG 79 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGG 62 9 4 

AAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTTCTGCGTTC 8 0 43 
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GCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATG 



TGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACA 

G T C AC T G AG AGC G AC AT C C GT AC GGAGG AGGC AAT TTACCAATGTTGT G AC C T GG AC C C C 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCC 

CAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACC 



AGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGG 

CTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 
CTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGCGCG 

GGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCC 



TCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGAC 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGAC 7 0 

CCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCC 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

C C T AC AAC C C C C C T C GC G AGAGC TGCGT GGGAGAC AGC AAG AC AC AC T C C AG T C AAT T C C 7 1 

TGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACC 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACC 7 1 

CATTTCTTTAGCGTCCT C ATAGCC AGGG ATC AGC T TGAAC AGGC T C T T AAC T G T GAG AT C 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I 

CATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATC 72 

TACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 7310 



>gb|AR118696.1|AR118696 Sequence 74 from patent US 6150087 
Length=7310 

Score = 1.169e+04 bits (6329), Expect = 0.0 
Identities = 6990/7317 (95%), Gaps = 14/7317 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 1690 CAGGCTGTCCTGAGAGGTTGGCCAGCTGCCGACGCCTTACCGATTTTGCCCAGGGCTGGG 1749 
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60 

GTCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCTCGACGAACGCCCCTACTGCTGGCACTACC 18 09 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCTATCAGTTATGCCAACGGAAGCGGCCCCGACCAGCGCCCCTACTGCTGGCACTACC 12 0 

CTCCAAGACCTTGTGGCATTGTGCCCGCAAAGAGCGTGTGTGGCCCGGTATATTGCTTCA 1869 
I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCCAAAACCTTGCGGTATTGTGCCCGCGAAGAGTGTGTGTGGTCCGGTATATTGCTTCA 18 0 

CTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCTACCTACAGCTGGG 192 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCCAGCCCCGTGGTGGTGGGAACGACCGACAGGTCGGGCGCGCCCACCTACAGCTGGG 2 4 0 

GTGCAAATGATACGGATGTCTTCGTCCTTAACAACACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGT 19 89 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGAAAATGATACGGACGTCTTCGTCCTTAACAATACCAGGCCACCGCTGGGCAATTGGT 3 0 0 

TCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCCCCTTGTG 2 0 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCGGTTGTACCTGGATGAACTCAACTGGATTCACCAAAGTGTGCGGAGCGCCTCCTTGTG 36 0 

TCATCGGAGGGGTGGGCAACAACACCTTGCTCTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAACATC 2109 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATCGGAGGGGCGGGCAACAACACCCTGCACTGCCCCACTGATTGCTTCCGCAAGCATC 42 0 

CGGAAGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATTACACCCAGGTGCATGGTCG 2169 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGACGCCACATACTCTCGGTGCGGCTCCGGTCCCTGGATCACACCCAGGTGCCTGGTCG 4 8 0 

ACTACCCGTATAGGCTTTGGCACTATCCTTGTACCATCAATTACACCATATTCAAAGTCA 2 2 2 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III III 

ACTACCCGTATAGGCTTTGGCATTATCCTTGTACCATCAACTACACCATATTTAAAATCA 5 4 0 

GGATGTACGTGGGAGGGGTCGAGCACAGGCTGGAAGCGGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 22 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGATGTACGTGGGAGGGGTCGAACACAGGCTGGAAGCTGCCTGCAACTGGACGCGGGGCG 6 0 0 

AACGCTGTGATCTGGAAGACAGGGACAGGTCCGAGCTCAGCCCGTTGCTGCTGTCCACCA 23 49 
I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACGTTGCGATCTGGAAGACAGGGACACGTCCGAGCTCAGCCCGTTACTGCTGACCACTA 66 0 

CACAGTGGCAGGTCCTTCCGTGTTCTTTCACGACCCTGCCAGCCTTGTCCACCGGCCTCA 2 4 09 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACAGTGGCAGGTCCTCCCGTGTTCCTTCACAACCCTACCAGCCTTGTCCACCGGCCTCA 72 0 

TCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTAGGGTCAAGCATCG 2 469 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCACCTCCACCAGAACATTGTGGACGTGCAGTACTTGTACGGGGTGGGGTCAAGCATCG 7 8 0 

CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGC 2 52 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCTGGGCCATTAAGTGGGAGTACGTCGTTCTCCTGTTCCTTCTGCTTGCAGACGCGC 8 40 

GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGTTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGA 2 5 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTCTGCTCCTGCTTGTGGATGATGCTACTCATATCCCAAGCGGAGGCGGCTTTGGAGA 9 0 0 

ACCTCGTAATACTCAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTGTCCTTCCTCG 2 6 49 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCTCGTAATACTTAATGCAGCATCCCTGGCCGGGACGCACGGTCTTGTATCCTTCCTCG 96 0 

TGTTCTTCTGCTTTGCGTGGTATCTGAAGGGTAGGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACGCCC 2 709 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

TGTTCTTCTGCTTTGCATGGTATTTGAAGGGTAAGTGGGTGCCCGGAGCGGTCTACACCT 102 0 

TCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGCTGGCGTTGCCTCAGCGGGCATACGCAC 2 769 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTACGGGATGTGGCCTCTCCTCCTGCTCCTGTTGGCGTTGCCCCAGCGGGCGTACGCGC 10 8 0 

TGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGCGTTGTTCTTGTCGGGTTAATGGCGCTGA 2 82 9 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGACACGGAGGTGGCCGCGTCGTGTGGCGGTGTTGTTCTCGTCGGGTTGATGGCGCTGA 114 0 

CTCTGTCGCCATATTACAAGCGCTATATCAGCTGGTGCATGTGGTGGCTTCAGTATTTTC 2 8 89 
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TGACCAGAGTAGAAGCGCAACTGCACGTGTGGGTTcccccccTCAACGTCC - C 2949 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I II I I I I 

TGACCAGAGTGGAAGCGCAACTGCACGTGTGGATTCCCCCCCTCAACGTCCGAGGGGGGC 12 6 0 

GCGATGCCGTCATCTTACTCATGTGTG-TAGTACACCCGACCCTGGTATTTGACATCACC 3 0 0 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACGCCGTCATCTTACTCATGTGTGCT-GTACACCCGACTCTGGTATTTGACATCACC 1319 

AAACTACTCCTGGCCATCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTC 3 06 8 
III I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAATTGCTGCTGGCCGTCTTCGGACCCCTTTGGATTCTTCAAGCCAGTTTGCTTAAAGTA 13 79 

CCCTACTTCGTGCGCGTTCAAGGCCTTCTCCGGATCTGCGCGCTAGCGCGGAAGAT-AGC 312 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTACTTTGTGCGCGTCCAAGGCCTTCTCCGGTTCTGCGCGTTAGCGCGGAAGATGATC 1439 

CGGAGGTCATTACGTGCAAATGGCCATCATCAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 318 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

-GGAGGCCATTACGTGCAAATGGTCATCATTAAGTTAGGGGCGCTTACTGGCACCTATGT 149 8 

GTATAACCATCTCACCCCTCTTCGAGACTGGGCGCACAACGGCCTGCGAGATCTGGCCGT 32 4 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATAACCATCTCACTCCTCTTCGGGACTGGGCGCACAACGGCTTGCGAGATCTGGCCGT 155 8 

GGCTGTGGAACCAGTCGTCTTCTCCCGAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 33 0 7 
I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTGTAGAGCCAGTCGTCTTCTCCCAAATGGAGACCAAGCTCATCACGTGGGGGGCAGA 1618 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCCGTCTCTGCCCGTAGGGGCCAGGA 336 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I III 

TACCGCCGCGTGCGGTGACATCATCAACGGCTTGCCTGTTTCCGCCCGCAGGGGCCGGGA 16 7 8 

GATACTGCTTGGGCCAGCCGACGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 3 42 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATACTGCTCGGGCCAGCCGATGGAATGGTCTCCAAGGGGTGGAGGTTGCTGGCGCCCAT 173 8 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCAGCCTGACTGG 3 4 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACGGCGTACGCCCAGCAGACAAGGGGCCTCCTAGGGTGCATAATCACCAGCCTAACTGG 179 8 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATCGTGTCAACTGCTACCCAAACCTT 35 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCCAGATTGTGTCAACTGCTGCCCAAACCTT 185 8 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 36 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTGTGCTGGACTGTCTACCACGGGGCCGGAACGAGGAC 1918 

CATCGCATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGACCAAGACCTTGT 366 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCGCGTCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTAGACCAAGACCTTGT 19 7 8 

GGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTGCGGCTCCTCGGA 3 72 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCTGGCCCGCTCCGCAAGGTAGCCGCTCATTGACACCCTGCACTTGCGGCTCCTCGGA 2 03 8 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGAGGTGATAGCAG 3 78 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCGGGGTGATAGCAG 2 09 8 

GGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 3 8 47 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCAGCCTGCTGTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTCGGGGGGTCCGCT 2158 

GTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 39 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTTGTGCCCCGCGGGGCACGCCGTGGGCATATTTAGGGCCGCGGTGTGCACCCGTGGAGT 2 218 

GGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCATGAGATCCCCGGT 396 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCTAAGGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGAGACAACCATGAGGTCCCCGGT 2 2 7 8 

GTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGTGGCCCACCTGCA 4 02 7 
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TGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGCAGCCCAGGGCTA 4 0 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCCCACAGGCAGCGGCAAAAGCACCAAGGTCCCGGCTGCATATGCAGCTCAGGGCTA 239 8 

CAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 4147 

I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAAGGTGCTAGTACTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACACTGGGCTTTGGTGCTTACATGTC 2 45 8 

CAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 42 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGCTCATGGGATCGATCCTAACATCAGGACCGGGGTGAGAACAATTACCACTGGCAG 2 518 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCAGGAGGTGC 42 6 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II 

CCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTGCTCGGGGGGCGC 2 5 7 8 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 432 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATCCATCTTGGGCAT 2 63 8 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACTGC 43 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 

CGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGTGCTCGCCACCGC 2 69 8 

TACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 4 4 4 7 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGCCCCATCCCAACATCGAGGAGGTTGCTCTGTCCAC 2 75 8 

CACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGATCAAGGGGGGAAG 45 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II 

CACCGGAGAGATCCCTTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAAGTAATCAAGGGGGGGAG 2 818 

ACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGCGAAGCTGGTCGC 456 7 
I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACATCTCATCTTCTGTCATTCAAAGAAGAAGTGCGACGAACTCGCCGCAAAGCTGGTCGC 2 8 7 8 

ATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGTCATCCCGACCAG 462 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCCGTCATCCCGACCAG 2 93 8 

CGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTACCGGCGACTTCGA 46 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGATGTTGTCGTCGTGGCAACCGATGCCCTCATGACCGGCTATACCGGCGACTTCGA 2 99 8 

CTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTAC 4 7 4 7 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGTGATAGACTGCAATACGTGTGTCACCCAGACAGTCGATTTCAGCCTTGACCCTAC 3 05 8 

CTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGACTCAACGCCGGGG 4 8 0 7 
III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCACCATTGAGACAATCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCCGCACTCAACGTCGGGG 3118 

CAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTC 4 86 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTACAGATTTGTGGCACCGGGGGAGCGCCCCTC 317 8 

CGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTGTGCTTGGTATGA 492 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCAGGCTGTGCTTGGTATGA 323 8 

GCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCC 49 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCACGCCCGCCGAGAC TACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACACCCCGGGGCTTCC 32 9 8 

CGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCTCACTCATATAGA 5 0 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACAGGCCTCACTCATATAGA 335 8 

TGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTACCTGGTAGCGTA 510 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCACTTTCTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACCTTCCTTACCTGGTAGCGTA 3 418 

CCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGACCAGATGTGGAA 516 7 
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GTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGG 52 2 7 
I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGTTTGATTCGCCTCAAGCCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCTATACAGACTGGG 353 8 

CGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACATCATGACATGCAT 52 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTGTTCAGAATGAAATCACCCTGACGCACCCAGTCACCAAATACATCATGACATGCAT 359 8 

GTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGC 53 4 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGGCGTCCTGGCTGC 365 8 

TCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGATCGTCTTGTC 5 4 0 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAGGGTCGTCTTGTC 3 718 

CGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACC-AGGAGTTCGATGAGATGG 5 466 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I II I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGGAAGCCGGCAATCATACCTGACAGGGAAGTCCTCTACCGAG-AGTTCGATGAGATGG 3 7 7 7 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCTGAGCAGTTCA 552 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGCCGAGCAGTTCA 3 83 7 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGTTATCACCCCTG 55 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGTCAGGCAGAGGTTATCGCCCCTG 3 89 7 

CTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACATGTGGAATTTCA 56 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTCCAGACCAACTGGCAAAAACTCGAGACCTTCTGGGCGAAGCATATGTGGAACTTCA 3957 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 57 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCTTGTCAACGCTGCCTGGTAACCCCGCCATTGCTT 4 017 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCAAACCCTCCTCT 5766 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATTGATGGCTTTTACAGCTGCTGTCACCAGCCCACTAACCACTAGCCAAACCCTCCTCT 4 0 7 7 

7CAACATA7T. • • • . TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 5826 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

TCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGCCGCTACTGCCT 413 7 

TTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCG 5 8 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGTGGGCGCTGGCTTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGTGTTGGACTGGGGAAGGTCCTCA 419 7 

TGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGCATTCAAGATCA 59 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TAGACATCCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTCTGGCATTCAAGATCA 42 5 7 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGCCATCCTCTCGC 6 0 06 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTACTGCCCGCCATCCTCTCGC 4317 

CTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 6 066 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGGAGCCCTCGTAGTCGGCGTGGTCTGTGCAGCAATACTGCGCCGGCACGTTGGCCCGG 43 7 7 

GCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 612 6 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGAGGGGGCAGTGCAGTGGATGAACCGGCTGATAGCCTTCGCCTCCCGGGGGAACCATG 4 43 7 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 6186 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCTGCCCGCGTCACTGCCATACTCA 4 49 7 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 62 46 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCACCAGTGGATAAGCTCGGAGTGTA 455 7 

CCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATGCGAGGTGCTGA 63 06 
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GCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGGGATTCCCTTTG 6366 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGACTTTAAGACCTGGCTAAAAGCTAAGCTCATGCCACAGCTGCCTGGGATCCCCTTTG 46 7 7 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAG-GAGACGGCATTATGCACACTCGC 6 42 5 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTCCTGCCAGCGCGGGTATAAGGGGGTCTGGCGAGTG-GACGGCATCATGCACACTCGC 4 736 

TGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGT 6 4 85 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAGGATCGTCGGT 4 796 

CCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTACACCACGGGC 65 45 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACCTTCCCCATTAATGCCTACACCACGGGC 4 856 

CCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGTGTCTGCAGAG 66 05 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCTGTACCCCCCTTCCTGCGCCGAACTACACGTTCGCGCTATGGAGGGTGTCTGCAGAG 4916 

GAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGT-ATCGGGTATGACTACTGA 666 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAATATGTGGAGATAAGGCAGGTGGGGGACTTCCACTACGTGA-CGGGTATGACTACTGA 49 75 

CAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 6 72 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATCTCAAATGCCCGTGCCAGGTCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATTGGACGGGGT 5 035 

GCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 6 7 8 4 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCCTACATAGGTTTGCGCCCCCCTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGTATCATTCAG 5 095 

AGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 6 8 44 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGTAGGACTCCACGAATACCCGGTAGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGAACCGGACGT 5155 

AGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGAG 69 0 4 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGCGGCCGGGCG 5215 

AAGGTTGGCGAGAGGG-TCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTGTCCG 6963 
I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I III I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGGTTGGCGAG-GGGATCACCCCCCTCTGTGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCAGCTATCCG 52 7 4 

CTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGAGCTCATAG 7 023 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I 

CTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCTAACCATGACTCCCCTGATGCTGAGCTCATAG 533 4 

AGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAGA 7 0 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGCCAACCTCCTATGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGAGTCAGAAA 539 4 

ACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGAGCGGGAGG 7143 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCGGAGGAGGACGAGCGGGAGA 5 45 4 

TCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCTGCCCGTCT 72 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCCGTACCCGCAGAAATCCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCAGGCCCTGCCCGTTT 5514 

GGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGACTACGAAC 72 63 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGCGGCCGGACTATAACCCCCCGCTAGTGGAGACGTGGAAAAAGCCCGACTACGAAC 55 7 4 

CACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTC 7323 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCTGTGGTCCATGGCTGTCCGCTTCCACCTCCAAAGTCCCCTCCTGTGCCTCCGCCTC 563 4 

GGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTTG 73 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGAAGCGGACGGTGGTCCTCACTGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGCCGAGCTCG 569 4 

CCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATACGACAACAT 7 4 43 
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5754 

CCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTATTCTTCCA 75 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGCTGAGTCCTATTCCTCCA 5 814 

TGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATGGTCGACGG 7563 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTTAGCGACGGGTCATGGTCAACGG 5 8 7 4 

TCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTCCTGGACAG 7623 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 

TCAGTAGTGAGGCCAACGCGGAGGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTACTCTTGGACAG 593 4 

GCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGCACTGAGCA 76 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGCACTCGTCACCCCGTGCGCCGCGGAAGAACAGAAACTGCCCATCAATGCACTAAGCA 599 4 

ACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGCTTGCCAAA 7 7 43 
I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCGTTGCTACGTCACCACAATTTGGTGTATTCCACCACCTCACGCAGTGCTTGCCAAA 6 05 4 

GGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTGC 7 8 03 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCAGGACGTAC 6114 

7863 

TCAAGGAGGTTAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGTAGAGGAAG 617 4 

CTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGCAAAAGACG 7923 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTGCAGCCTGACGCCCCCACACTCAGCCAAATCCAAGTTTGGTTATGGGGCAAAAGACG 623 4 

TCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGG 79 83 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAACCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGACCTTCTGG 629 4 

AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTTCTGCGTTC 8 0 43 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAG AC AAT G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CATCATGGC TAAGAAC G AGG T TTTCTGCGTTC 6354 

AGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCTGGGCGTGC 8103 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGATCTGGGCGTGC 6 414 

GCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAA-GCTCCCCCTGGCCGTGATG 8162 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGTGTGCGAAAAGATGGCTTTGTACGACGTGGTTA-CAAAGCTCCCCTTGGCCGTGATG 6 4 73 

GGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCG 82 2 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGTGCAAGCG 6533 

TGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGACTCCACA 82 82 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGAAGTCCAAGAAAACCCCAATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGCTTTGACTCCACA 6593 

GTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCTGGACCCC 83 42 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATCTACCAATGTTGTGACCTCGACCCC 6653 

CAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACC 8 4 02 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACCGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCCTCTTACC 6 713 

AATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACT 8 462 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AATTCAAGGGGGGAGAACTGCGGCTATCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACTGACAACT 6 7 73 

AGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGG 852 2 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGCCGCAGGG 6 833 

CTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGAAAGTGCG 85 82 
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GGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCC 86 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAGGTACTCC 69 

G 00 , vV > O o AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT CATGCTCC 8 7 
I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCCCCCTGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTCATAACATCATGCTCC 7 0 

TCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTACCCGTGAC 8 7 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTCACCCGTGAC 7 0 

CCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCC 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCTGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGTCAATTCC 7 1 

TGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACC 8 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACTGATGACC 7 1 

CATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTGTGAGATC 89 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I 

CATTTCTTTAGCGTCCTTATAGCCAGGGACCAGCTTGAACAGGCCCTCGATTGCGAGATC 72 

TACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 8999 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACGGGGCCTGCTACTCCATAGAACCACTTGATCTACCTCCAATCATTCAAAGACTC 7310 



>dbj | DJ065327.il 

Length=11509 



I HCV Replicon Shuttle Vectors 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.108e+04 bits (6002), Expect = 0.0 
Identities = 6122/6181 (99%), Gaps = 4/6181 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 4 7 7 
I I I I I I I II I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I I I I I I 
TGGCGCCTATTACGGCCTACTCCCAACAGACGCGAGGCCTACTTGGCTGCATCATCACTA 3 4 0 7 

GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC-AGATCGTGTCAACTGCT 3536 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I II I I I I I I I II I II II II II 
GCCTCACAGGCCGGGACAGGAACCAGGTCGAGGGGGAGGTCCAAG-TGGTCTCCACCGCA 3 466 

ACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCC 3596 

II III I I I I I I I I I II III I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I II II III 
ACACAATCTTTCCTGGCGACCTGCGTCAATGGCGTGTGTTGGACTGTCTATCATGGTGCC 352 6 

GGAACGAGGACCATCG-CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGA 3655 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAAAGACCCTTGCCGGC-CCAAAGGGCCCAATCACCCAAATGTACACCAATGTGGA 35 85 

CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 3 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 36 45 

CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3 7 05 

AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 765 

GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 82 5 



Query 


3418 


Sbjct 


3348 


Query 


3478 


Sbjct 


3408 


Query 


3537 


Sbjct 


3467 


Query 


3597 


Sbjct 


3527 


Query 


3656 


Sbjct 


3586 


Query 


3716 


Sbjct 


3646 


Query 


3776 


Sbjct 


3706 


Query 


3836 


Sbjct 


3766 
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Query 


3896 


Sbjct 


3826 


Query 


3956 


Sbjct 


3886 


Query 


4016 


Sbjct 


3946 


Query 


4076 


Sbjct 


4006 


Query 


4136 


Sbjct 


4066 


Query 


4196 


Sbjct 


4126 


Query 


4256 


Sbjct 


4186 


Query 


4316 


Sbjct 


4246 


Query 


4376 


Sbjct 


4306 


Query 


4436 


Sbjct 


4366 


Query 


4496 


Sbjct 


4426 


Query 


4556 


Sbjct 


4486 


Query 


4616 


Sbjct 


4546 


Query 


4676 


Sbjct 


4606 


Query 


4736 


Sbjct 


4666 


Query 


4796 


Sbjct 


4726 


Query 


4856 


Sbjct 


4786 


Query 


4916 


Sbjct 


4846 


Query 


4976 


Sbjct 


4906 



CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCAT 3955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee AT 3 8 85 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 4 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 39 45 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 4 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 40 05 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4 065 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 4195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 412 5 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 42 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 4185 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 4315 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 42 45 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 05 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4365 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 425 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4 4 85 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 4615 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 45 45 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 05 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4 735 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4665 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 795 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 72 5 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 855 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 7 85 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4 8 45 

TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 49 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 49 05 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 5 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 4965 
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Query 5 036 CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 



Sbjct 4966 

Query 5096 

Sbjct 5026 

Query 5156 

Sbjct 5086 

Query 5216 

Sbjct 5146 

Query 5276 

Sbjct 5206 

Query 5336 

Sbjct 5266 

Query 5396 

Sbjct 5326 

Query 5456 

Sbjct 5386 

Query 5516 

Sbjct 5446 

Query 5576 

Sbjct 5506 

Query 5636 

Sbjct 5566 

Query 5696 

Sbjct 5626 

Query 5756 

Sbjct 5686 

Query 5 816 CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 5 7 46 CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 

Query 5 8 76 GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 58 06 GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 

Query 5936 ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 5 866 ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 

Query 5996 CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 592 6 CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 

Query 6 056 CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sb j ct 59 86 CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 

Query 6116 GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 6 0 46 GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 



CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 
ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 

AACCCTCCTCTTCAACATATTV^ ; ^TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I" I I i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 



5095 
5025 
5155 
5085 
5215 
5145 
5275 
5205 
5335 
5265 
5395 
5325 
5455 
5385 
5515 
5445 
5575 
5505 
5635 
5565 
5695 
5625 
5755 
5685 
5815 
5745 
5875 
5805 
5935 
5865 
5995 
5925 
6055 
5985 
6115 
6045 
6175 
6105 
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Query 


6176 


Sbjct 


6106 


Query 


6236 


Sbjct 


6166 


Query 


6296 


Sbjct 


6226 


Query 


6356 


Sbjct 


6286 


Query 


6416 


Sbjct 


6346 


Query 


6476 


Sbjct 


6406 


Query 


6536 


Sbjct 


6466 


Query 


6596 


Sbjct 


6526 


Query 


6656 


Sbjct 


6586 


Query 


6716 


Sbjct 


6646 


Query 


6776 


Sbjct 


6706 


Query 


6836 


Sbjct 


6766 


Query 


6896 


Sbjct 


6826 


Query 


6956 


Sbjct 


6886 


Query 


7016 


Sbjct 


6946 


Query 


7076 


Sbjct 


7006 


Query 


7136 


Sbjct 


7066 


Query 


7196 


Sbjct 


7126 


Query 


7256 


Sbjct 


7186 



TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6165 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 2 5 

CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 6355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 62 85 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 6 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 63 45 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 6 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 6 4 05 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6 465 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 6595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 652 5 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 65 85 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTCTTCACAGAATT 66 45 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 05 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 765 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 82 5 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCA 6955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTATCCA 6 8 85 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 7 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 69 45 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 05 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7 065 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 7195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 712 5 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 72 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 7185 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 7315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 72 45 
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Query 


7316 


Sbjct 


7246 


Query 


7376 


Sbjct 


7306 


Query 


7436 


Sbjct 


7366 


Query 


7496 


Sbjct 


7426 


Query 


7556 


Sbjct 


7486 


Query 


7616 


Sbjct 


7546 


Query 


7676 


Sbjct 


7606 


Query 


7736 


Sbjct 


7666 


Query 


7796 


Sbjct 


7726 


Query 


7856 


Sbjct 


7786 


Query 


7916 


Sbjct 


7846 


Query 


7976 


Sbjct 


7906 


Query 


8036 


Sbjct 


7966 


Query 


8096 


Sbjct 


8026 


Query 


8156 


Sbjct 


8086 


Query 


8216 


Sbjct 


8146 


Query 


8276 


Sbjct 


8206 


Query 


8336 


Sbjct 


8266 


Query 


8396 


Sbjct 


8326 



TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 05 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7365 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 42 5 

TTCTTCCATGccccocoTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7 4 85 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTC 7615 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTC 75 45 

CTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGC 76 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGC 76 05 

ACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGC 7 735 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGC 7665 

TTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCA 7 795 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCA 7 72 5 

GGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGT 7 855 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGT 7 7 85 

AGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGC 7915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGC 7 8 45 

AAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGA 79 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGA 79 05 

CCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTT 8 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATTGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTT 7965 

CTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCT 8 095 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCT 8 02 5 

GGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGC 8155 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGC 8 0 85 

CGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGT 8215 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGT 8145 

GCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGA 82 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGA 82 05 

CTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCT 8335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCT 82 65 

GGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCC 8395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCC 832 5 

TCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACT 8 455 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACT 83 85 
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Query 


8456 


Sbjct 


8386 


Query 


8516 


Sbjct 


8446 


Query 


8576 


Sbjct 


8506 


Query 


8636 


Sbjct 


8566 


Query 


8696 


Sbjct 


8626 


Query 


8756 


Sbjct 


8686 


Query 


8816 


Sbjct 


8746 


Query 


8876 


Sbjct 


8806 


Query 


8936 


Sbjct 


8866 


Query 


8996 


Sbjct 


8926 


Query 


9056 


Sbjct 


8986 


Query 


9116 


Sbjct 


9046 


Query 


9176 


Sbjct 


9106 


Query 


9236 


Sbjct 


9166 


Query 


9296 


Sbjct 


9226 


Query 


9356 


Sbjct 


9286 


Query 


9416 


Sbjct 


9346 


Query 


9476 


Sbjct 


9406 


Query 


9536 


Sbjct 


9466 



GACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGC 8515 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGC 8 4 45 

CGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGA 85 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGA 85 05 

AAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAG 8635 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAG 8565 

GTACTCCGccccccccaaaaaccccccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATC 8695 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATC 862 5 

ATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTAC 8 755 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTAC 86 85 

CCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGT 8 815 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGT 8 7 45 

CAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACT 8 8 75 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACT 8 8 05 

GATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTG 8935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTG 8 865 

TGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAG 8995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAG 8925 

ACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGT 9 055 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGT 89 85 

GGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCG 9115 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCG 9 0 45 

GAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCT 9175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCT 9105 

CTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCT 9235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCT 9165 

GGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTC 92 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTC 92 2 5 

TCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCAT 9355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCAT 92 85 

CTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC 9 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC 93 45 

T \ 1 m 1 1 1 1 1 1 1 T I i T 1 1 1 1 1 1 i i 1 1 1 1 T 1 1 T 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 1 i T 1 1 1 1 1 T i I T 1 1 1 1 

TGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTT 9 405 

ttt ccfcttctt n tc:;: : :.t AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCT 9535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCT 9 465 

GTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATC 9595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATC 952 5 
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I 

Sbjct 9526 A 9526 



Score = 597 bits (323), Expect = 6e-167 
Identities = 337/343 (98%), Gaps = 4/343 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGA-TGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 5 8 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCC-GATTGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 83 

TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 143 

AcccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 2 03 

AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 23 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 2 63 

CCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 29 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 323 

GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 3 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 366 





1 


Sbjct 


26 




59 


Sbjct 


84 




119 


Sbjct 


144 


Query 


179 


Sbjct 


204 


Query 


239 


Sbjct 


264 


Query 


299 


Sbjct 


324 



>emb|CS619793.1| II Sequence 2 from Patent EP1801116 
Length=11509 

Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 

Score = 1.108e+04 bits (6002), Expect = 0.0 
Identities = 6122/6181 (99%), Gaps = 4/6181 (0%) 



Strand=Plus 


i/Plus 




Query 


3418 


TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 
1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 III 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II II II II 1 1 1 1 1 1 
TGGCGCCTATTACGGCCTACTCCCAACAGACGCGAGGCCTACTTGGCTGCATCATCACTA 


3477 


Sbjct 


3348 


3407 


Query 


3478 


GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC-AGATCGTGTCAACTGCT 
1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 II II II II 
GCCTCACAGGCCGGGACAGGAACCAGGTCGAGGGGGAGGTCCAAG-TGGTCTCCACCGCA 


3536 


Sbjct 


3408 


3466 


Query 


3537 


ACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCC 
II III 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II III 1 1 II 1 1 1 II II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II II III 
ACACAATCTTTCCTGGCGACCTGCGTCAATGGCGTGTGTTGGACTGTCTATCATGGTGCC 


3596 


Sbjct 


3467 


3526 


Query 


3597 


GGAACGAGGACCATCG-CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGA 
II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
GGCTCAAAGACCCTTGCCGGC-CCAAAGGGCCCAATCACCCAAATGTACACCAATGTGGA 


3655 


Sbjct 


3527 


3585 


Query 


3656 


CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 II 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 


3715 


Sbjct 


3586 


3645 


Query 


3716 


CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 


3775 


Sbjct 


3646 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 


3705 


Query 


3776 


AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 


3835 


Sbjct 


3706 


1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 
AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 


3765 


Query 


3836 


GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 
1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 


3895 
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Sbjct 3766 GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3825 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee AT 3955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee AT 3 8 85 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 4 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 39 45 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 4 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 40 05 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I !!! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4 065 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 4195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 412 5 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 42 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 4185 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 4315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 42 45 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 05 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4365 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 425 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4 4 85 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 4615 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 45 45 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 05 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4 735 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4665 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 795 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 72 5 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 855 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 7 85 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4 8 45 

TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 49 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 49 05 
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Sbjct 4906 CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 4965 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 095 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 02 5 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5155 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5 0 85 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5215 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5145 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 05 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 5335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 52 65 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 5395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 532 5 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 5 455 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 53 85 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 5515 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 5 4 45 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5575 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5505 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5635 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5565 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 5695 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 562 5 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 5 755 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 56 85 

AACCCTCCTCTTCAACATATTC:C:qcu;-5'oTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5815 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5 7 45 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 5 8 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 5 8 05 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5 865 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 5995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 592 5 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 6 055 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 59 85 

CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6115 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6 0 45 



Sbjct 


4906 


Query 


5036 


Sbjct 


4966 


Query 


5096 


Sbjct 


5026 


Query 


5156 


Sbjct 


5086 


Query 


5216 


Sbjct 


5146 


Query 


5276 


Sbjct 


5206 


Query 


5336 


Sbjct 


5266 


Query 


5396 


Sbjct 


5326 


Query 


5456 


Sbjct 


5386 


Query 


5516 


Sbjct 


5446 


Query 


5576 


Sbjct 


5506 


Query 


5636 


Sbjct 


5566 


Query 


5696 


Sbjct 


5626 


Query 


5756 


Sbjct 


5686 


Query 


5816 


Sbjct 


5746 


Query 


5876 


Sbjct 


5806 


Query 


5936 


Sbjct 


5866 


Query 


5996 


Sbjct 


5926 


Query 


6056 


Sbjct 


5986 


Query 


6116 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 786 of 813 



Sbjct 6046 GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6105 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6165 



CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 6355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 62 85 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 6 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 63 45 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 6 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 6 4 05 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6 465 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 6595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 652 5 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 65 85 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTCTTCACAGAATT 66 45 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 05 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 765 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 82 5 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCA 6955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTATCCA 6 8 85 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 7 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 69 45 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 05 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7 065 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 7195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 712 5 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 72 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 7185 
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CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 72 45 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 05 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7365 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 42 5 

TTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7 4 85 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTC 7615 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTC 75 45 

CTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGC 76 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGC 76 05 

ACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGC 7 735 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGC 7665 

TTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCA 7 795 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCA 7 72 5 

GGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGT 7 855 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGT 7 7 85 

AGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGC 7915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGC 7 8 45 

AAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGA 79 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGA 79 05 

C C T T C T G G AAG AC AG T G T AAC AC C AAT AG AC AC T AC CAT C AT GGC C AAG AAC GAGGTTTT 8 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATTGACACTACCATCATGGCCAAGAAC GAGGTTTT 7965 

CTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCT 8 095 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCT 8 02 5 

GGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGC 8155 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGC 8 0 85 

CGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGT 8215 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGT 8145 

GCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGA 82 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGA 82 05 

CTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCT 8335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCT 82 65 

GGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCC 8395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCC 832 5 

8455 
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Sbjct 8326 TCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACT 8385 

GACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGC 8515 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGC 8 4 45 

CGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGA 85 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGA 85 05 

AAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAG 8635 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAG 8565 
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8695 

GTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATC 862 5 

ATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTAC 8 755 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTAC 86 85 

CCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGT 8 815 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGT 8 7 45 

CAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACT 8 8 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACT 8 8 05 

GATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTG 8935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTG 8 865 

TGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAG 8995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAG 8925 

ACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGT 9 055 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGT 89 85 

GGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCG 9115 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCG 9 0 45 

GAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCT 9175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCT 9105 

CTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCT 9235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCT 9165 

GGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTC 92 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTC 92 2 5 

TCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCAT 9355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCAT 92 85 

CTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC 9 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC 93 45 

TG .. , ... , .. . .. , , . , .. ... , , , , .. ... , , , ,. „ , , , .. ... „ , , .. ... .. , „ , .. ... .. , 9 4 75 

TGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTTTT 9 405 

tttCCttfcCtttttCCCttCtttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCT 9535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCT 9 465 

9595 
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Sbjct 9466 GTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATC 9525 

Query 9596 A 9596 
I 

Sbjct 9526 A 9526 

Score = 597 bits (323), Expect = 6e-167 
Identities = 337/343 (98%), Gaps = 4/343 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGA-TGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 5 8 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCC-GATTGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 83 

TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 143 

AcccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 2 03 

AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 23 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 2 63 

CCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 29 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 323 

GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 3 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 366 
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>emb | GM975264.1| S Sequence 19 from Patent WO2008148671 
Length=11507 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.106e+04 bits (5987), Expect = 0.0 
Identities = 6117/6181 (98%), Gaps = 4/6181 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 4 7 7 
I I I I I I I II I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I I I I I I 
TGGCGCCTATTACGGCCTACTCCCAACAGACGCGAGGCCTACTTGGCTGCATCATCACTA 3 4 05 

GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC-AGATCGTGTCAACTGCT 3536 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I II II II II 
GCCTCACAGGCCGGGACAGGAACCAGGTCGAGGGGGAGGTCCAAG-TGGTCTCCACCGCA 3 46 4 

ACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCC 3596 

II III I I I I I I I I I II III I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I II II III 
ACACAATCTTTCCTGGCGACCTGCGTCAATGGCGTGTGTTGGACTGTCTATCATGGTGCC 352 4 

GGAACGAGGACCATCG-CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGA 3655 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAAAGACCCTTGCCGGC-CCAAAGGGCCCAATCACCCAAATGTACACCAATGTGGA 35 83 

CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 3 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 36 43 

CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3 7 03 

AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 763 
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GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 823 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee AT 3955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee AT 3 8 83 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 4 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 39 43 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 4 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 4 0 03 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4 063 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 4195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 4123 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 42 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 4183 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 4315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 42 43 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 03 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4363 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 423 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4 4 83 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 4615 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 45 43 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 03 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4 735 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4663 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 795 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 723 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 855 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 7 83 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4 8 43 

TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 49 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 49 03 
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Query 


4976 


Sbjct 


4904 


Query 


5036 


Sbjct 


4964 


Query 


5096 


Sbjct 


5024 


Query 


5156 


Sbjct 


5084 


Query 


5216 


Sbjct 


5144 


Query 


5276 


Sbjct 


5204 


Query 


5336 


Sbjct 


5264 


Query 


5396 


Sbjct 


5324 


Query 


5456 


Sbjct 


5384 


Query 


5516 


Sbjct 


5444 


Query 


5576 


Sbjct 


5504 


Query 


5636 


Sbjct 


5564 


Query 


5696 


Sbjct 


5624 


Query 


5756 


Sbjct 


5684 


Query 


5816 


Sbjct 


5744 


Query 


5876 


Sbjct 


5804 


Query 


5936 


Sbjct 


5864 


Query 


5996 


Sbjct 


5924 


Query 


6056 


Sbjct 


5984 



CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 5 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 4963 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 095 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 023 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5155 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5 0 83 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5215 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5143 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 03 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 5335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGACATGCATGTCGGCTGATCTAGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 52 63 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 5395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 5323 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 5 455 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCTTGTCCGGGAGGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 53 83 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 5515 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 54 43 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5575 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5503 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5635 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5563 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 5695 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 5623 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 5 755 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCAC TAACCACTGGCCA 56 83 

AACCCTCCTCTTCAACATATTooacKKK-TGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5815 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i i i I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5 7 43 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 58 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 5 8 03 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5 863 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 5995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 5923 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 6 055 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 59 83 

CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6115 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6 0 43 
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6116 


Sbjct 


6044 


Query 


6176 


Sbjct 


6104 


Query 


6236 


Sbjct 


6164 


Query 


6296 


Sbjct 


6224 


Query 


6356 


Sbjct 


6284 


Query 


6416 


Sbjct 


6344 


Query 


6476 


Sbjct 


6404 


Query 


6536 


Sbjct 


6464 


Query 


6596 


Sbjct 


6524 


Query 


6656 


Sbjct 


6584 


Query 


6716 


Sbjct 


6644 


Query 


6776 


Sbjct 


6704 


Query 


6836 


Sbjct 


6764 


Query 


6896 


Sbjct 


6824 


Query 


6956 


Sbjct 


6884 


Query 


7016 


Sbjct 


6944 


Query 


7076 


Sbjct 


7004 


Query 


7136 


Sbjct 


7064 


Query 


7196 


Sbjct 


7124 



GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6103 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6163 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 23 

CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 6355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 62 83 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 6 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 63 43 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 6 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAGAAACGGGACGATGAG 6 4 03 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I Ml I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6 463 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 6595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 6523 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6583 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTCTTCACAGAATT 66 43 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 03 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 763 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 823 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCA 6955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTATCCA 6 8 83 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 7 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 69 43 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 03 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7 063 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 7195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 7123 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 72 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 7183 
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7256 


Sbjct 


7184 


Query 


7316 


Sbjct 


7244 


Query 


7376 


Sbjct 


7304 


Query 


7436 


Sbjct 


7364 


Query 


7496 


Sbjct 


7424 


Query 


7556 


Sbjct 


7484 


Query 


7616 


Sbjct 


7544 


Query 


7676 


Sbjct 


7604 


Query 


7736 


Sbjct 


7664 


Query 


7796 


Sbjct 


7724 


Query 


7856 


Sbjct 


7784 


Query 


7916 


Sbjct 


7844 


Query 


7976 


Sbjct 


7904 


Query 


8036 


Sbjct 


7964 


Query 


8096 


Sbjct 


8024 


Query 


8156 


Sbjct 


8084 


Query 


8216 


Sbjct 


8144 


Query 


8276 


Sbjct 


8204 


Query 


8336 


Sbjct 


8264 



CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 7315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 72 43 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 03 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7363 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccoeGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 423 

TTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7 4 83 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTC 7615 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCGTGTGCTGCTCAATGTCTTATTC 75 43 

CTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGC 76 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAACGC 76 03 

ACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGC 7 735 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGTGC 7663 

TTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCA 7 795 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTACCA 7 723 

GGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGT 7 855 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCCGT 7 7 83 

AGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGC 7915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGGGC 7 8 43 

AAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGA 79 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAAGA 79 03 

CCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTT 8 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATTGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTTTT 7963 

CTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCT 8 095 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGACCT 8 023 

GGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGC 8155 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTGGC 8 0 83 

CGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGT 8215 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTCGT 8143 

GCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGA 82 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTTGA 82 03 

CTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCT 8335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGACCT 82 63 

GGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCC 8395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGCCC 8323 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 794 of 813 



Query 


8396 


Sbjct 


8324 


Query 


8456 


Sbjct 


8384 


Query 


8516 


Sbjct 


8444 


Query 


8576 


Sbjct 


8504 


Query 


8636 


Sbjct 


8564 


Query 


8696 


Sbjct 


8624 


Query 


8756 


Sbjct 


8684 


Query 


8816 


Sbjct 


8744 


Query 


8876 


Sbjct 


8804 


Query 


8936 


Sbjct 


8864 


Query 


8996 


Sbjct 


8924 


Query 


9056 


Sbjct 


8984 


Query 


9116 


Sbjct 


9044 


Query 


9176 


Sbjct 


9104 


Query 


9236 


Sbjct 


9164 


Query 


9296 


Sbjct 


9224 


Query 


9356 


Sbjct 


9284 


Query 


9416 


Sbjct 


9344 


Query 


9476 


Sbjct 


9404 



TCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACT 8 455 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTACT 83 83 

GACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGC 8515 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGAGC 8 4 43 

CGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGA 85 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGTGA 85 03 

AAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAG 8635 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACCAG 8563 

G T AC T C C G c c c c c c coo ac; a c c c c C c AC AACC AGAAT ACGAC T TGGAGC T T AT AAC AT C 8695 
I I I I I I I I I I I I I I I I i i I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACATC 8623 

ATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTAC 8 755 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTTAC 86 83 

CCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGT 8 815 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCAGT 8 7 43 

CAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACT 8 8 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATACT 8 8 03 

GATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTG 8935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAACTG 8 863 

TGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAG 8995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAAAG 8923 

ACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGT 9 055 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGGGT 89 83 

GGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCG 9115 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCCCG 9 0 43 

GAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCT 9175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTACCT 9103 

CTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCT 9235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGGCT 9163 

GGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTC 92 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTGTC 92 23 

TCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCAT 9355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGCAT 92 83 

CTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC 9 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTTCC 93 43 

9403 

tt tccttt ct C t.ttccct tctttAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCT 9535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAGCT 9 463 
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Query 


9536 


Sbjct 


9464 


Query 


9596 


Sbjct 


9524 



GTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGATC 



Score = 597 bits (323), Expect = 6e-167 
Identities = 337/343 (98%), Gaps = 4/343 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGA-TGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 5 8 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCC-GATTGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 83 

TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 143 

Acccc: ccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 17 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 2 03 

AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 23 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 2 63 

CCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 29 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 323 

GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 3 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 366 





1 


Sbjct 


26 




59 


Sbjct 


84 


Query 


119 


Sbjct 


144 


Query 


179 


Sbjct 


204 


Query 


239 


Sbjct 


264 


Query 


299 


Sbjct 


324 



>dbj | DJ065332.1| S HCV Replicon Shuttle Vectors 
Length=11509 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.104e+04 bits 
Identities = 6116/6183 
Strand=Plus/Plus 



(5978) , Expect =0.0 
(98%) , Gaps = 8/6183 (0%) 



Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 



3418 
3348 
3478 
3408 
3537 
3467 
3597 
3527 
3656 
3586 
3716 
3646 
3776 



TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 4 7 7 
I I I I I I I II I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I I I I I I 

TGGCGCCTATTACGGCCTACTCCCAACAGACGCGAGGCCTACTTGGCTGCATCATCACTA 3 4 0 7 

GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC-AGATCGTGTCAACTGCT 3536 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I II II II II 
GCCTCACAGGCCGGGACAGGAACCAGGTCGAGGGGGAGGTCCAAG-TGGTCTCCACCGCA 3 466 

ACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCC 3596 

II III I I I I I I I I I II III I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I II II III 
ACACAATCTTTCCTGGCGACCTGCGTCAATGGCGTGTGTTGGACTGTCTATCATGGTGCC 



GGAACGAGGACCATCG-CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGA 
II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCTCAAAGACCCTTGCCGGC-CCAAAGGGCCCAATCACCCAAATGTACACCAATGTGGA 

CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 

CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 



3526 
3655 
3585 
3715 
3645 
3775 
3705 
3835 
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Sbjct 3706 AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3765 

GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 82 5 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGAC TTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACC AT 3955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGAC TTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACC AT 3 8 85 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 4 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 39 45 



AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 



CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 
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Sbjct 4846 TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 4905 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 5 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 4965 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 095 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 02 5 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5155 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5 0 85 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5215 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5145 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 05 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 5335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 52 65 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 5395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 532 5 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 5 455 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 53 85 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 5515 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 54 45 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5575 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5505 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5635 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5565 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 5695 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 562 5 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 5 755 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 56 85 

AACCCTCCTCTTCAACATATTqqaacsaaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5815 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

AACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5 7 45 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 5 8 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 5 8 05 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5 865 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 5995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 592 5 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 6 055 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 59 85 
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CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6 0 45 

GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6105 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6165 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 2 5 



GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 



GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6 465 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 6595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 652 5 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6585 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTCTTCACAGAATT 66 45 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 05 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 765 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 82 5 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCA 6955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTATCCA 6 8 85 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 7 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 69 45 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 05 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7 065 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 7195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 712 5 
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Sbjct 7126 GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 7185 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 7315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 72 45 



CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7365 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 42 5 

TTCTTCCATGcccccc cTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7 4 85 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCG-TGTGC-TGCTCAATGTCTTAT 7613 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATG-CGATC-GCCTGCTCAATGTCTTAT 75 43 

TCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAAC 76 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAAC 76 03 

GCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGT 7 733 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGT 7663 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 793 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 723 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 853 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 7 83 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGG 7913 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGG 7 8 43 

GCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 03 

GACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTT 8 033 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATTGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTT 7963 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAC 8 093 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAC 8 023 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTG 8 0 83 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8143 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 03 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 82 63 
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7376 
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7306 
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7496 
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7486 
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7544 


Query 


7674 
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7604 
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7854 
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Sbjct 8264 CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8323 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 83 83 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8 4 43 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 03 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8563 

AGGTACTCCGccccc c ccqaaa-i: c eecccACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8623 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 86 83 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 7 43 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 03 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8 863 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8923 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 89 83 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9 0 43 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9103 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9163 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 23 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 92 83 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT 9 413 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGACGGTCCGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT 93 43 

C \Tn T 1 1 1 1 1 1 1 ii IT 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i i i 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 mm i mi ill iTm i ill 9473 

CCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTT 9 4 03 

9533 



Sbjct 


8264 


Query 


8394 


Sbjct 


8324 


Query 


8454 


Sbjct 


8384 


Query 


8514 


Sbjct 


8444 


Query 


8574 


Sbjct 


8504 


Query 


8634 


Sbjct 


8564 


Query 


8694 


Sbjct 


8624 


Query 


8754 


Sbjct 


8684 


Query 


8814 


Sbjct 


8744 


Query 


8874 


Sbjct 


8804 


Query 


8934 


Sbjct 


8864 


Query 


8994 


Sbjct 


8924 


Query 


9054 


Sbjct 


8984 


Query 


9114 


Sbjct 


9044 


Query 


9174 


Sbjct 


9104 


Query 


9234 


Sbjct 


9164 


Query 


9294 


Sbjct 


9224 


Query 


9354 


Sbjct 


9284 


Query 


9414 


Sbjct 


9344 


Query 


9474 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 801 of 813 



Sbjct 


9404 


Query 


9534 


Sbjct 


9464 


Query 


9594 


Sbjct 


9524 



TTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAG 9 463 

CTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGA 9593 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGA 9523 



Score = 597 bits (323), Expect = 6e-167 
Identities = 337/343 (98%), Gaps = 4/343 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGA-TGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 5 8 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCC-GATTGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 83 

TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 143 

AcccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 2 03 

AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 23 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 2 63 

CCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 29 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 323 

GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 3 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 366 
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Sbjct 
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>emb|CS619798.1| 

Length=11509 



Sequence 7 from Patent EP1801116 



Sort alignments for this subject se 
E value Score Percent identity 
Query start position Subject sta 



Score = 1.104e+04 bits (5978), Expect = 0.0 
Identities = 6116/6183 (98%), Gaps = 8/6183 (0%) 
Strand=Plus/Plus 

Query 3 418 TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 477 

I I I I I I I II I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I I I I I I 
Sbjct 3348 TGGCGCCTATTACGGCCTACTCCCAACAGACGCGAGGCCTACTTGGCTGCATCATCACTA 3407 

Query 3 478 GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC-AGATCGTGTCAACTGCT 3536 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I II II II II 

Sbjct 3408 GCCTCACAGGCCGGGACAGGAACCAGGTCGAGGGGGAGGTCCAAG-TGGTCTCCACCGCA 3466 

Query 3537 ACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCC 3596 

II III I I I I I I I I I II III I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I II II III 
Sbjct 3467 ACACAATCTTTCCTGGCGACCTGCGTCAATGGCGTGTGTTGGACTGTCTATCATGGTGCC 3526 

Query 359 7 GGAACGAGGACCATCG-CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGA 3655 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3527 GGCTCAAAGACCCTTGCCGGC-CCAAAGGGCCCAATCACCCAAATGTACACCAATGTGGA 3585 

Query 3656 CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 3715 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3586 CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 3645 

Query 3716 CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3775 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3646 CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3705 
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4246 
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4376 
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4306 
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4436 
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4366 
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4496 
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4426 
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4556 
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4486 
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4616 
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4546 
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4676 


Sbjct 


4606 


Query 


4736 


Sbjct 


4666 


Query 


4796 


Sbjct 


4726 


Query 


4856 


Sbjct 


4786 



AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 765 

GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 82 5 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee AT 3955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAA.ee AT 3 8 85 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 4015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 39 45 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 4 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 40 05 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 4 065 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 4195 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 412 5 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 42 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 4185 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 4315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 11 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 42 45 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 43 05 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4 435 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 4365 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 4 42 5 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 4 4 85 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 4615 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 45 45 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 46 05 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4 735 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 4665 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 795 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 4 72 5 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 855 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 4 7 85 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4915 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 4 8 45 
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Query 
Sbjct 
Query 



4906 
5036 
4966 
5096 
5026 



Query 4916 

Sbjct 4846 

Query 4976 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 

Query 5156 

Sbjct 5086 

Query 5216 

Sbjct 5146 

Query 5276 

Sbjct 5206 

Query 5336 

Sbjct 5266 

Query 5396 

Sbjct 5326 

Query 5456 

Sbjct 5386 

Query 5516 

Sbjct 5446 

Query 5576 

Sbjct 5506 

Query 5636 

Sbjct 5566 

Query 5696 

Sbjct 5626 



TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 

AACCCTCCTCTTCAACATATTaaqqooaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i i I I I" I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 



CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 5 7 46 CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 



5876 
5806 



Query 
Sbjct 

Query 5936 

Sbjct 5866 

Query 5996 

Sbjct 5926 



GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 



4905 
5035 
4965 
5095 
5025 
5155 
5085 
5215 
5145 
5275 
5205 
5335 
5265 
5395 
5325 
5455 
5385 
5515 
5445 
5575 
5505 
5635 
5565 
5695 
5625 
5755 
5685 
5815 
5745 
5875 
5805 
5935 
5865 
5995 
5925 
6055 
5985 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 804 of 813 



Query 


6056 


Sbjct 


5986 


Query 


6116 


Sbjct 


6046 


Query 


6176 


Sbjct 


6106 


Query 


6236 


Sbjct 


6166 


Query 


6296 


Sbjct 


6226 


Query 


6356 


Sbjct 


6286 


Query 


6416 


Sbjct 


6346 


Query 


6476 


Sbjct 


6406 


Query 


6536 


Sbjct 


6466 


Query 


6596 


Sbjct 


6526 


Query 


6656 


Sbjct 


6586 


Query 


6716 


Sbjct 


6646 


Query 


6776 


Sbjct 


6706 


Query 


6836 


Sbjct 


6766 


Query 


6896 


Sbjct 


6826 


Query 


6956 


Sbjct 


6886 


Query 


7016 


Sbjct 


6946 


Query 


7076 


Sbjct 


7006 


Query 


7136 


Sbjct 


7066 



CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6115 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6 0 45 

GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6105 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6165 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 2 5 

CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 6355 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGGTGCTGAGCGACTTTAAGACCTGGCTGAAAGCCAAGCTCATGCCACAACTGCCTGG 62 85 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 6 415 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 63 45 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 6 4 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 6 4 05 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6535 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 6 465 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 6595 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 6525 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6655 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 6585 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 6 715 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTCTTCACAGAATT 66 45 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 7 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 6 705 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 835 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 6 765 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 6 82 5 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTAGCCA 6955 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III 

GGCCGGGAGAAGGTTGGCGAGAGGGTCACCCCCTTCTATGGCCAGCTCCTCGGCTATCCA 6 8 85 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 7 015 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 69 45 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 7 0 05 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7135 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 7 065 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 7195 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 712 5 
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Query 


7196 


Sbjct 


7126 


Query 


7256 


Sbjct 


7186 


Query 


7316 


Sbjct 


7246 


Query 


7376 


Sbjct 


7306 


Query 


7436 


Sbjct 


7366 


Query 


7496 


Sbjct 


7426 


Query 


7556 


Sbjct 


7486 


Query 


7614 


Sbjct 


7544 


Query 


7674 


Sbjct 


7604 


Query 


7734 


Sbjct 


7664 


Query 


7794 


Sbjct 


7724 


Query 


7854 


Sbjct 


7784 


Query 


7914 


Sbjct 


7844 


Query 


7974 


Sbjct 


7904 


Query 


8034 


Sbjct 


7964 


Query 


8094 


Sbjct 


8024 


Query 


8154 


Sbjct 


8084 


Query 


8214 


Sbjct 


8144 


Query 


8274 


Sbjct 


8204 



GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 72 55 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 7185 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 7315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 72 45 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCGCCTCGGAAAAAGCGTACGGTGGTCCTCACCGAATCAACCCTATCTACTGCCTTGGC 73 05 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7 435 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 7365 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGcccccccGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 495 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACAACATCCTCTGAGCCCGCCCCTTCTGGCTGCCCCCCCGACTCCGACGTTGAGTCCTA 7 42 5 

TTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7 4 85 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCG-TGTGC-TGCTCAATGTCTTAT 7613 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATG-CGATC-GCCTGCTCAATGTCTTAT 75 43 

TCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAAC 76 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAAC 76 03 

GCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGT 7 733 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGT 7663 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 793 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 723 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 853 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 7 83 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGG 7913 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGG 7 8 43 

GCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 03 

GACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTT 8 033 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATTGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTT 7963 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAC 8 093 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAC 8 023 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTG 8 0 83 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8143 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 03 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 82 63 
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Query 


8334 


Sbjct 


8264 


Query 


8394 


Sbjct 


8324 


Query 


8454 


Sbjct 


8384 


Query 


8514 


Sbjct 


8444 


Query 


8574 


Sbjct 


8504 


Query 


8634 


Sbjct 


8564 


Query 


8694 


Sbjct 


8624 


Query 


8754 


Sbjct 


8684 


Query 


8814 


Sbjct 


8744 


Query 


8874 


Sbjct 


8804 


Query 


8934 


Sbjct 


8864 


Query 


8994 


Sbjct 


8924 


Query 


9054 


Sbjct 


8984 


Query 


9114 


Sbjct 


9044 


Query 


9174 


Sbjct 


9104 


Query 


9234 


Sbjct 


9164 


Query 


9294 


Sbjct 


9224 


Query 


9354 


Sbjct 


9284 


Query 


9414 


Sbjct 


9344 



CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8393 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8323 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 83 83 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8 4 43 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 03 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8563 

AGGTACTCCGv . ^ — ACAACCAGAATACGAC T TGGAGC T T AT AAC A 8693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8623 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 86 83 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 7 43 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 03 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8 863 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8923 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 89 83 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9 0 43 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9103 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9163 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 23 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 92 83 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT 9 413 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGACGGTCCGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT 93 43 

i 1 1 1 i i 1 1 1 1 1 1 1 i T 1 1 \ 1 1 1 i 1 1 1 1 1 1 T i T 1 1 1 1 1 1 i T 1 1 1 1 1 T T 1 1 1 1 1 1 1 T T i 

CCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTT 9 4 03 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) 



Page 807 of 813 



Query 9474 tttttcc". t tctt 1 1= c . • CS t t AATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAG 9533 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9404 TTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAG 9463 

Query 9534 CTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGA 9593 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9464 CTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGA 9523 

Query 9594 TCA 9596 
I I I 

Sbjct 9524 TCA 9526 



Score = 597 bits (323), Expect = 6e-167 
Identities = 337/343 (98%), Gaps = 4/343 (1%) 
Strand=Plus/Plus 

GCCAGCCCCCTGA-TGGGGGCGACACTCCACCATGA-ATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 5 8 
I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCCAGCCCCC-GATTGGGGGCGACACTCCACCAT-AGATCACTCCCCTGTGAGGAACTAC 83 

TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 118 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGTCTTCACGCAGAAAGCGTCTAGCCATGGCGTTAGTATGAGTGTCGTGCAGCCTCCAGG 143 

AcccccccTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 178 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCCCCCCTCCCGGGAGAGCCATAGTGGTCTGCGGAACCGGTGAGTACACCGGAATTGCC 2 03 

AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATAAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 23 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGGACGACCGGGTCCTTTCTTGGATCAACCCGCTCAATGCCTGGAGATTTGGGCGTGCCC 2 63 

CCGCAAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 29 8 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCGCGAGACTGCTAGCCGAGTAGTGTTGGGTCGCGAAAGGCCTTGTGGTACTGCCTGATA 323 

GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 3 41 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGTGCTTGCGAGTGCCCCGGGAGGTCTCGTAGACCGTGCACC 366 







Sbjct 


26 


Query 


59 


Sbjct 


84 


Query 


119 


Sbjct 


144 


Query 


179 


Sbjct 


204 


Query 


239 


Sbjct 


264 


Query 


299 


Sbjct 


324 



>emb | GM975250.il 

Length=11507 



Sequence 5 from Patent WO2008148671 



Score = 1.101e+04 bits 
Identities = 6111/6183 
Strand=Plus/Plus 



(5963) , Expect =0.0 
(98%) , Gaps = 8/6183 (0%) 



Query 3 418 TGGCGCCCATCACGGCGTACGCCCAGCAGACGAGAGGCCTCCTAGGGTGTATAATCACCA 3 477 

I I I I I I I II I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I II II II II I I I I I I 

Sbjct 3346 TGGCGCCTATTACGGCCTACTCCCAACAGACGCGAGGCCTACTTGGCTGCATCATCACTA 3405 

Query 3 478 GCCTGACTGGCCGGGACAAAAACCAAGTGGAGGGTGAGGTCC-AGATCGTGTCAACTGCT 3536 

I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I II II II II 

Sbjct 3406 GCCTCACAGGCCGGGACAGGAACCAGGTCGAGGGGGAGGTCCAAG-TGGTCTCCACCGCA 3464 

Query 3537 ACCCAAACCTTCCTGGCAACGTGCATCAATGGGGTATGCTGGACTGTCTACCACGGGGCC 3596 

II III I I I I I I I I I II III I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I II II III 
Sbjct 3465 ACACAATCTTTCCTGGCGACCTGCGTCAATGGCGTGTGTTGGACTGTCTATCATGGTGCC 3524 

Query 359 7 GGAACGAGGACCATCG-CATCACCCAAGGGTCCTGTCATCCAGATGTATACCAATGTGGA 3655 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3525 GGCTCAAAGACCCTTGCCGGC-CCAAAGGGCCCAATCACCCAAATGTACACCAATGTGGA 3583 

Query 3656 CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 3715 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 358 4 CCAAGACCTTGTGGGCTGGCCCGCTCCTCAAGGTTCCCGCTCATTGACACCCTGTACCTG 36 43 

Query 3716 CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3775 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3644 CGGCTCCTCGGACCTTTACCTGGTCACGAGGCACGCCGATGTCATTCCCGTGCGCCGGCG 3703 

Query 3 7 76 AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 835 
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Sbjct 


3704 


Query 


3836 


Sbjct 


3764 


Query 


3896 


Sbjct 


3824 


Query 


3956 


Sbjct 


3884 


Query 


4016 


Sbjct 


3944 


Query 


4076 


Sbjct 


4004 


Query 


4136 


Sbjct 


4064 


Query 


4196 


Sbjct 


4124 


Query 


4256 


Sbjct 


4184 


Query 


4316 


Sbjct 


4244 


Query 


4376 


Sbjct 


4304 


Query 


4436 


Sbjct 


4364 


Query 


4496 


Sbjct 


4424 


Query 


4556 


Sbjct 


4484 


Query 


4616 


Sbjct 


4544 


Query 


4676 


Sbjct 


4604 


Query 


4736 


Sbjct 


4664 


Query 


4796 


Sbjct 


4724 


Query 


4856 


Sbjct 


4784 


Query 


4916 



AGGTGATAGCAGGGGTAGCCTGCTTTCGCCCCGGCCCATTTCCTACTTGAAAGGCTCCTC 3 763 

GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 3 895 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGGGGGTCCGCTGTTGTGCCCCGCGGGACACGCCGTGGGCCTATTCAGGGCCGCGGTGTG 



CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCCGTGGAGTGGCTAAAGCGGTGGACTTTATCCCTGTGGAGAACCTAGGGACAACCAT 

GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAGATCCCCGGTGTTCACGGACAACTCCTCTCCACCAGCAGTGCCCCAGAGCTTCCAGGT 

GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGCCCACCTGCATGCTCCCACCGGCAGCGGTAAGAGCACCAAGGTCCCGGCTGCGTACGC 

AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AGCCCAGGGCTACAAGGTGTTGGTGCTCAACCCCTCTGTTGCTGCAACGCTGGGCTTTGG 

TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCTTACATGTCCAAGGCCCATGGGGTTGATCCTAATATCAGGACCGGGGTGAGAACAAT 

TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TACCACTGGCAGCCCCATCACGTACTCCACCTACGGCAAGTTCCTTGCCGACGGCGGGTG 

CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAGGAGGTGCTTATGACATAATAATTTGTGACGAGTGCCACTCCACGGATGCCACATC 

CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATCTTGGGCATCGGCACTGTCCTTGACCAAGCAGAGACTGCGGGGGCGAGACTGGTTGT 

GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTCGCCACTGCTACCCCTCCGGGCTCCGTCACTGTGTCCCATCCTAACATCGAGGAGGT 

TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCTCTGTCCACCACCGGAGAGATCCCCTTTTACGGCAAGGCTATCCCCCTCGAGGTGAT 

CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CAAGGGGGGAAGACATCTCATCTTCTGCCACTCAAAGAAGAAGTGCGACGAGCTCGCCGC 

GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GAAGCTGGTCGCATTGGGCATCAATGCCGTGGCCTACTACCGCGGTCTTGACGTGTCTGT 

CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CATCCCGACCAGCGGCGATGTTGTCGTCGTGTCGACCGATGCTCTCATGACTGGCTTTAC 

CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGCGACTTCGACTCTGTGATAGACTGCAACACGTGTGTCACTCAGACAGTCGATTTCAG 

CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCTTGACCCTACCTTTACCATTGAGACAACCACGCTCCCCCAGGATGCTGTCTCCAGGAC 

TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCAACGCCGGGGCAGGACTGGCAGGGGGAAGCCAGGCATCTATAGATTTGTGGCACCGGG 

GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGAGCGCCCCTCCGGCATGTTCGACTCGTCCGTCCTCTGTGAGTGCTATGACGCGGGCTG 



3823 
3955 
3883 
4015 
3943 
4075 
4003 
4135 
4063 
4195 
4123 
4255 
4183 
4315 
4243 
4375 
4303 
4435 
4363 
4495 
4423 
4555 
4483 
4615 
4543 
4675 
4603 
4735 
4663 
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Sbjct 4844 TGCTTGGTATGAGCTCACGCCCGCCGAGACTACAGTTAGGCTACGAGCGTACATGAACAC 4903 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 5 035 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCCGGGGCTTCCCGTGTGCCAGGACCATCTTGAATTTTGGGAGGGCGTCTTTACGGGCCT 4963 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 095 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CACTCATATAGATGCCCACTTTTTATCCCAGACAAAGCAGAGTGGGGAGAACTTTCCTTA 5 023 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5155 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTGGTAGCGTACCAAGCCACCGTGTGCGCTAGGGCTCAAGCCCCTCCCCCATCGTGGGA 5 0 83 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5215 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCAGATGTGGAAGTGTTTGATCCGCCTTAAACCCACCCTCCATGGGCCAACACCCCTGCT 5143 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATACAGACTGGGCGCTGTTCAGAATGAAGTCACCCTGACGCACCCAATCACCAAATACAT 52 03 

CATGACATGCATGTCGGCCGACCTGGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 5335 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATGACATGCATGTCGGCTGATCTAGAGGTCGTCACGAGCACCTGGGTGCTCGTTGGCGG 52 63 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 5395 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGTCCTGGCTGCTCTGGCCGCGTATTGCCTGTCAACAGGCTGCGTGGTCATAGTGGGCAG 5323 

GATCGTCTTGTCCGGGAAGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 5 455 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GATCGTCTTGTCCGGGAGGCCGGCAATTATACCTGACAGGGAGGTTCTCTACCAGGAGTT 53 83 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 5515 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGATGAGATGGAAGAGTGCTCTCAGCACTTACCGTACATCGAGCAAGGGATGATGCTCGC 54 43 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5575 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGAGCAGTTCAAGCAGAAGGCCCTCGGCCTCCTGCAGACCGCGTCCCGCCATGCAGAGGT 5503 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5635 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TATCACCCCTGCTGTCCAGACCAACTGGCAGAAACTCGAGGTCTTTTGGGCGAAGCACAT 5563 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 5695 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGAATTTCATCAGTGGGATACAATACTTGGCGGGCCTGTCAACGCTGCCTGGTAACCC 5623 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 5 755 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCCATTGCTTCATTGATGGCTTTTACAGCTGCCGTCACCAGCCCACTAACCACTGGCCA 56 83 

AACCCTCCTCTTCAACATATTqqaacsaaTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5815 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 r 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

AACCCTCCTCTTCAACATATTGGGGGGGTGGGTGGCTGCCCAGCTCGCCGCCCCCGGTGC 5 7 43 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 5 8 75 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGCTACTGCCTTTGTGGGTGCTGGCCTAGCTGGCGCCGCCATCGGCAGCGTTGGACTGGG 5 8 03 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5935 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAGGTCCTCGTGGACATTCTTGCAGGGTATGGCGCGGGCGTGGCGGGAGCTCTTGTAGC 5 863 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 5995 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATTCAAGATCATGAGCGGTGAGGTCCCCTCCACGGAGGACCTGGTCAATCTGCTGCCCGC 5923 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 6 055 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CATCCTCTCGCCTGGAGCCCTTGTAGTCGGTGTGGTCTGCGCAGCAATACTGCGCCGGCA 59 83 



Sbjct 


4844 


Query 


4976 


Sbjct 


4904 


Query 


5036 


Sbjct 


4964 


Query 


5096 


Sbjct 


5024 


Query 


5156 


Sbjct 


5084 


Query 


5216 


Sbjct 


5144 


Query 


5276 


Sbjct 


5204 


Query 


5336 


Sbjct 


5264 


Query 


5396 


Sbjct 


5324 


Query 


5456 


Sbjct 


5384 


Query 


5516 


Sbjct 


5444 


Query 


5576 


Sbjct 


5504 


Query 


5636 


Sbjct 


5564 


Query 


5696 


Sbjct 


5624 


Query 


5756 


Sbjct 


5684 


Query 


5816 


Sbjct 


5744 


Query 


5876 


Sbjct 


5804 


Query 


5936 


Sbjct 


5864 


Query 


5996 


Sbjct 


5924 


Query 


6056 



http://blast.ncbi.nlm.nih.gov/Blast.cgi 



9/8/2009 



NCBI BlastNucleotide Sequence (9599 letters) Page 810 of 813 



Sbjct 59 8 4 CGTTGGCCCGGGCGAGGGGGCAGTGCAATGGATGAACCGGCTAATAGCCTTCGCCTCCCG 6 0 43 

GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6175 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GGGGAACCATGTTTCCCCCACGCACTACGTGCCGGAGAGCGATGCAGCCGCCCGCGTCAC 6103 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6235 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGCCATACTCAGCAGCCTCACTGTAACCCAGCTCCTGAGGCGACTGCATCAGTGGATAAG 6163 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 95 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCGGAGTGTACCACTCCATGCTCCGGTTCCTGGCTAAGGGACATCTGGGACTGGATATG 62 23 



GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATTCCCTTTGTGTCCTGCCAGCGCGGGTATAGGGGGGTCTGGCGAGGAGACGGCATTAT 

GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAAAAACGGGACGATGAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCACACTCGCTGCCACTGTGGAGCTGAGATCACTGGACATGTCAGAAACGGGACGATGAG 

GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I IN I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GATCGTCGGTCCTAGGACCTGCAGGAACATGTGGAGTGGGACGTTCCCCATTAACGCCTA 

CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CACCACGGGCCCCTGTACTCCCCTTCCTGCGCCGAACTATAAGTTCGCGCTGTGGAGGGT 

GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCTGCAGAGGAATACGTGGAGATAAGGCGGGTGGGGGACTTCCACTACGTATCGGGTAT 

GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTTTTCACAGAATT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GACTACTGACAATCTTAAATGCCCGTGCCAGATCCCATCGCCCGAATTCTTCACAGAATT 

GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGACGGGGTGCGCCTACACAGGTTTGCGCCCCCTTGCAAGCCCTTGCTGCGGGAGGAGGT 

ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ATCATTCAGAGTAGGACTCCACGAGTACCCGGTGGGGTCGCAATTACCTTGCGAGCCCGA 

ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACCGGACGTAGCCGTGTTGACGTCCATGCTCACTGATCCCTCCCATATAACAGCAGAGGC 



GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTGTCCGCTCCATCTCTCAAGGCAACTTGCACCGCCAACCATGACTCCCCTGACGCCGA 

GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTCATAGAGGCTAACCTCCTGTGGAGGCAGGAGATGGGCGGCAACATCACCAGGGTTGA 

GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GTCAGAGAACAAAGTGGTGATTCTGGACTCCTTCGATCCGCTTGTGGCAGAGGAGGATGA 

GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCGGGAGGTCTCCGTACCTGCAGAAATTCTGCGGAAGTCTCGGAGATTCGCCCGGGCCCT 
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Sbjct 7124 GCCCGTCTGGGCGCGGCCGGACTACAACCCCCCGCTAGTAGAGACGTGGAAAAAGCCTGA 7183 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 7315 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTACGAACCACCTGTGGTCCATGGCTGCCCGCTACCACCTCCACGGTCCCCTCCTGTGCC 72 43 



CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGAGCTTGCCACCAAAAGTTTTGGCAGCTCCTCAACTTCCGGCATTACGGGCGACAATAC 



Sbjct 


7124 


Query 


7256 


Sbjct 


7184 


Query 


7316 


Sbjct 


7244 


Query 


7376 


Sbjct 


7304 


Query 


7436 


Sbjct 


7364 


Query 


7496 


Sbjct 


7424 


Query 


7556 


Sbjct 


7484 


Query 


7614 


Sbjct 


7542 


Query 


7674 


Sbjct 


7602 


Query 


7734 


Sbjct 


7662 


Query 


7794 


Sbjct 


7722 


Query 


7854 


Sbjct 


7782 


Query 


7914 


Sbjct 


7842 


Query 


7974 


Sbjct 


7902 


Query 


8034 


Sbjct 


7962 


Query 


8094 


Sbjct 


8022 


Query 


8154 


Sbjct 


8082 


Query 


8214 


Sbjct 


8142 


Query 


8274 


Sbjct 
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8334 



TTCTTCCATGcccccccTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7555 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTTCCATGCCCCCCCTGGAGGGGGAGCCTGGGGATCCGGATCTCAGCGACGGGTCATG 7 4 83 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATGTCG-TGTGC-TGCTCAATGTCTTAT 7613 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCGACGGTCAGTAGTGGGGCCGACACGGAAGATG-CGATC-GCCTGCTCAATGTCTTAT 75 41 

TCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAAC 76 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCCTGGACAGGCGCACTCGTCACCCCGTGCGCTGCGGAAGAACAAAAACTGCCCATCAAC 76 01 

GCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGT 7 733 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCACTGAGCAACTCGTTGCTACGCCATCACAATCTGGTGTATTCCACCACTTCACGCAGT 7661 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 793 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCTTGCCAAAGGCAGAAGAAAGTCACATTTGACAGACTGCAAGTTCTGGACAGCCATTAC 7 721 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 853 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CAGGACGTGCTCAAGGAGGTCAAAGCAGCGGCGTCAAAAGTGAAGGCTAACTTGCTATCC 7 7 81 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGG 7913 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTAGAGGAAGCTTGCAGCCTGACGCCCCCACATTCAGCCAAATCCAAGTTTGGCTATGGG 7 8 41 

GCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCAAAAGACGTCCGTTGCCATGCCAGAAAGGCCGTAGCCCACATCAACTCCGTGTGGAAA 79 01 

GACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATAGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTT 8 033 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACCTTCTGGAAGACAGTGTAACACCAATTGACACTACCATCATGGCCAAGAACGAGGTT 7961 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAC 8 093 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTCTGCGTTCAGCCTGAGAAGGGGGGTCGTAAGCCAGCTCGTCTCATCGTGTTCCCCGAC 8 021 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTG 8153 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGGCGTGCGCGTGTGCGAGAAGATGGCCCTGTACGACGTGGTTAGCAAGCTCCCCCTG 8 0 81 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8213 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGTGATGGGAAGCTCCTACGGATTCCAATACTCACCAGGACAGCGGGTTGAATTCCTC 8141 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCAAGCGTGGAAGTCCAAGAAGACCCCGATGGGGTTCTCGTATGATACCCGCTGTTTT 82 01 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 8333 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GACTCCACAGTCACTGAGAGCGACATCCGTACGGAGGAGGCAATTTACCAATGTTGTGAC 82 61 

8393 
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Sbjct 8262 CTGGACCCCCAAGCCCGCGTGGCCATCAAGTCCCTCACTGAGAGGCTTTATGTTGGGGGC 8321 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 8 453 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCTCTTACCAATTCAAGGGGGGAAAACTGCGGCTACCGCAGGTGCCGCGCGAGCGGCGTA 83 81 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8513 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGACAACTAGCTGTGGTAACACCCTCACTTGCTACATCAAGGCCCGGGCAGCCTGTCGA 8 441 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GCCGCAGGGCTCCAGGACTGCACCATGCTCGTGTGTGGCGACGACTTAGTCGTTATCTGT 85 01 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8633 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GAAAGTGCGGGGGTCCAGGAGGACGCGGCGAGCCTGAGAGCCTTCACGGAGGCTATGACC 8561 

AGGTACTCCG ^ OO ACAACCAGAATACGAC T TGGAGC T T AT AAC A 8693 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i i i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGGTACTCCGCCCCCCCCGGGGACCCCCCACAACCAGAATACGACTTGGAGCTTATAACA 8621 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 8 753 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCATGCTCCTCCAACGTGTCAGTCGCCCACGACGGCGCTGGAAAGAGGGTCTACTACCTT 86 81 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 813 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCGTGACCCTACAACCCCCCTCGCGAGAGCCGCGTGGGAGACAGCAAGACACACTCCA 8 7 41 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 73 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCAATTCCTGGCTAGGCAACATAATCATGTTTGCCCCCACACTGTGGGCGAGGATGATA 8 8 01 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8933 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGATGACCCATTTCTTTAGCGTCCTCATAGCCAGGGATCAGCTTGAACAGGCTCTTAAC 8 861 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8993 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TGTGAGATCTACGGAGCCTGCTACTCCATAGAACCACTGGATCTACCTCCAATCATTCAA 8921 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 9 053 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AGACTCCATGGCCTCAGCGCATTTTCACTCCACAGTTACTCTCCAGGTGAAATCAATAGG 89 81 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9113 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGGCCGCATGCCTCAGAAAACTTGGGGTCCCGCCCTTGCGAGCTTGGAGACACCGGGCC 9 0 41 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9173 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CGGAGCGTCCGCGCTAGGCTTCTGTCCAGAGGAGGCAGGGCTGCCATATGTGGCAAGTAC 9101 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9233 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTCTTCAACTGGGCAGTAAGAACAAAGCTCAAACTCACTCCAATAGCGGCCGCTGGCCGG 9161 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 93 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CTGGACTTGTCCGGTTGGTTCACGGCTGGCTACAGCGGGGGAGACATTTATCACAGCGTG 92 21 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 9353 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TCTCATGCCCGGCCCCGCTGGTTCTGGTTTTGCCTACTCCTGCTCGCTGCAGGGGTAGGC 92 81 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGAAGGTTGGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT 9 413 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ATCTACCTCCTCCCCAACCGATGACGGTCCGGGTAAACACTCCGGCCTCTTAAGCCATTT 93 41 

C \Tn T 1 1 1 1 1 1 1 ii IT 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 i i i 1 1 1 1 1 1 1 i 1 1 1 mm i mi ill iTm i ill 9473 

CCTGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCTTTTTTTTTTTCTTTCCTTTCCTTCTT 9 401 
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Sbjct 9402 TTTTTCCTTTCTTTTTCCCTTCTTTAATGGTGGCTCCATCTTAGCCCTAGTCACGGCTAG 9461 

Query 9534 CTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCATGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGA 9593 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 9462 CTGTGAAAGGTCCGTGAGCCGCTTGACTGCAGAGAGTGCTGATACTGGCCTCTCTGCAGA 9521 

Query 9594 TCA 9596 
I I I 

Sbjct 9522 TCA 9524 
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